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OZET

DOGU ANADOLU BOLGESIi ASMA ARAZi GEN BANKASINDA BULUNAN
YEREL CESITLERIN KULLEME (Erysiphe necator) VE MILDIYO (Plasmopara
viticola) HASTALIKLARINA TOLERANS DERECELERININ BELIRLENMESI

Tevhit GECIM

Doktora Tezi, Erzincan Binali Yildirim Universitesi, Fen Bilimleri Enstitiisii,
Biyoloji Anabilim Dah
Damsman: Prof. Dr. Nalan YILDIRIM DOGAN
II. Damisman: Doc¢. Dr. Hasan PINAR
2025, 104 sayfa

Bu c¢aligsma, Dogu Anadolu Bolgesi’ndeki asma genetik kaynaklari arasindan segilen 203 yerel
cesit ile 2 toleransli (Regent, Kishmish Vatkana) ve 2 hassas (Karaerik, Italia) kontrol ¢esidinin,
bag kiillemesi (Erysiphe necator) ve mildiyd (Plasmopara viticola) patojenlerine karsi
toleranslilik diizeylerinin belirlenmesini ve farkli tolerans seviyelerine sahip genotiplerde
diren¢ genlerinin analizini amaglamaktadir. 2023 yilinda, Erzincan Asma Arazi Gen
Bankasi’nda dogal enfeksiyon kosullarinda yiiriitiillen 6n degerlendirmelerde, sporiilasyon
yogunlugu ve nekroz olusumuna dayali gorsel bir skala araciligiyla hastalik siddeti skoru
hesaplanmis, veriler Towsend-Heuberger formiiliiyle analiz edilmistir. Bu degerlendirmeler
sonucunda, dogal enfeksiyona kars1 yiiksek veya orta diizeyde tolerans gosterdigi belirlenen 60
genotip On plana ¢ikmistir. 2024 yilinda, bu genotipler {izerinde yiiriitiilen suni inokiilasyon
calismalari; arazi, sera ve laboratuvar kosullarinda gergeklestirilmis ve benzer kriterlere gore
hastalik siddeti ve duyarlilik diizeyleri yeniden degerlendirilmistir. Elde edilen bulgulara gore;
arazi kosullarinda 11, sera ortaminda 18 ve laboratuvar kosullarinda 11 genotip yiiksek diizeyde
tolerans gostermistir. Ayrica dogal enfeksiyon ¢aligmasinda segilen 60 genotip ile birlikte
kontrol ¢esitlerinden elde edilen yaprak 6rneklerinden DNA izolasyonu yapilmis; kiilleme ve
mildiyd hastaliklarina kars1 direncgle iligkili 7 farkli molekiiler markér kullanilarak PCR
cogaltimlar1 gergeklestirilmistir. Markor analizleri sonucunda, kiilleme direng geni Renl
lokusuna ait UDV-020 ve VMC9h4-2 markdrleri sirasiyla 16 ve 20 genotipte; Ren3 lokusuna
ait UDV-015 markérii ise 19 genotipte pozitif bant vermistir. Mildiyo direng geni Rpv3 lokusu
icin kullanilan VMC7F2 ve VMCNG2F12 markorleri sirastyla 17 ve 7 genotipte, Rpv4



lokusuna ait VMCNg2el ve VMC7h3 markérleri ise sirastyla 25 ve 19 genotipte bant varlig
gostermistir. Elde edilen bulgular, Dogu Anadolu Bolgesi’ne 6zgii iziim genetik kaynaklarinin
hastaliklara dayaniklilik bakimindan 6nemli potansiyele sahip oldugunu ve bu genotiplerin

1slah programlarinda degerlendirilebilecegini ortaya koymaktadir.

Anahtar Kelimeler: Genetik kaynak, Asma genotipleri, Kiilleme, Mildiy6, Dogal enfeksiyon,

Suni inokiilasyon, Vitis spp., Dogu Anadolu Bolgesi



ABSTRACT

DETERMINATION OF THE TOLERANCE LEVELS OF LOCAL VARIETIES
FOUND iN THE EASTERN ANATOLIA REGION GENETIC RESOURCE PLOT TO
POWDERY MILDEW (Erysiphe necator) AND DOWNY MILDEW (Plasmopara
viticola) DISEASES

Tevhit GECIM

Doctoral Thesis, Erzincan Binali Yildirim University, Institute of Science and
Technology,
Department of Biology
Advisor: Prof. Dr. Nalan YILDIRIM DOGAN
Co-advisor: Assoc. Prof. Dr. Hasan PINAR
2025, 104 pages

This study aims to determine the resistance levels of 203 local grapevine genotypes selected
from the Eastern Anatolia Region, along with two tolerant (Regent, Kishmish Vatkana) and two
susceptible (Karaerik, Italia) control cultivars, against the grapevine powdery mildew (Erysiphe
necator) and downy mildew (Plasmopara viticola) pathogens, and to analyze the presence of
resistance genes in genotypes with different tolerance levels. In 2023, preliminary evaluations
were conducted under natural infection conditions at the Erzincan Grapevine Field Gene Bank.
Disease severity scores were calculated using a visual scale based on sporulation intensity and
necrosis formation, and the data were analyzed using the Towsend-Heuberger formula. As a
result of these evaluations, 60 genotypes showing high or moderate tolerance to natural
infection were identified as prominent. In 2024, artificial inoculation studies were carried out
on these selected genotypes under field, greenhouse, and laboratory conditions. Disease
severity and susceptibility levels were reassessed based on similar criteria. According to the
findings, 11 genotypes in field conditions, 18 in greenhouse conditions, and 11 in laboratory
conditions exhibited high levels of tolerance. In addition, leaf samples were collected from the
60 genotypes selected through natural infection assessment, along with the control cultivars,
and DNA isolation was performed. PCR amplifications were conducted using seven different
molecular markers associated with resistance to powdery and downy mildew diseases.

According to marker analysis results, the UDV-020 and VMC9h4-2 markers, associated with



the Renl locus (powdery mildew resistance), gave positive bands in 16 and 20 genotypes,
respectively, while the UDV-015 marker, associated with the Ren3 locus, gave bands in 19
genotypes. For the Rpv3 locus (downy mildew resistance), the VMC7F2 and VMCNG2F12
markers gave bands in 17 and 7 genotypes, respectively; for the Rpv4 locus, the VMCNg2el
and VMC7h3 markers gave bands in 25 and 19 genotypes, respectively. The findings reveal
that grapevine genetic resources native to the Eastern Anatolia Region have significant potential
in terms of disease resistance and can be effectively utilized in future breeding programs.

Keywords: Genetic resource, Grapevine genotypes, Powdery mildew, Downy mildew, Natural

infection, Artificial inoculation, Vitis spp., Eastern Anatolia Region



TESEKKUR

Calismalarim siiresince bilimsel katkilari, degerli rehberligi ve samimi destekleriyle bana yol
gosteren, ayn1 zamanda her daim giiven veren nezaketi ve igten giileryiiziiyle motivasyonumu

artiran saygideger meslektasim Dr. Abdurrahim BOZKURTa en derin siikranlarimi sunarim.

Yine bu siiregte, bilimsel yonlendirmeleri, degerli katkilar1 ve siirekli tesvikleriyle tezimin her
asamasinda rehberlik eden danisman hocalarim Prof. Dr. Nalan YILDIRIM DOGAN ve Dog.
Dr. Hasan PINARa; ayn1 zamanda Tez izleme Kurulu'nda yer alarak ¢alismama katki sunan
saygideger hocalarim Prof. Dr. Nurhan KESKIN ve Prof. Dr. Mustafa KORKMAZ’a

stikranlarimi arz ederim.

Hastaliklara dayaniklilik konusundaki degerlendirmelerde bilgi birikimlerini ve tecriibelerini
comertce paylasarak calismamin bilimsel niteligine 6nemli katkilarda bulunan degerli mesai
arkadaslarim Serdar TUNCER, Yilmaz KARABICAK ve Selahattin ALBAYRAK ’a tesekkiir

ederim.

Zorlu ve yogun gegen tez siirecim boyunca, arazi ve laboratuvar ¢aligsmalarinda sabirla yanimda
yer alarak ozverili desteklerini esirgemeyen ¢alisma arkadaslarim Nalan Nazan KALKAN,
Recep KORKUT, Liitfii Yasar YESILYURT ve Abdullah OZDEMIR’e igtenlikle

miitesekkirim.

Tezimin yiirtitiilmesi agamasinda gerek teknik gerek idari tiim olanaklarini seferber ederek bana
her tiirlii destegi saglayan Erzincan Bahge Kiiltlirleri Arastirma Enstitlisii Miidiirliigli niin

degerli yonetici ve personeline minnettarligimi ifade etmek isterim.

Son olarak, hayat yolculugumun her sathasinda benden destegini esirgemeyen, varligiyla bana
hem kuvvet hem de ilham bahseden, kiymeti tarifsiz hayat arkadasim Nuran GECIM’e en derin

siikranlarimi1 sunarim.

Tevhit GECIM
Haziran, 2025
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1. GIRIS

Tarim, temel olarak toprak, su ve biyolojik kaynaklar kullanilarak bitkisel ve hayvansal
iretimin gergeklestirildigi, bu iriinlerin ¢esitli asamalardan gecirilerek degerlendirilmesini
kapsayan bir faaliyet alanidir (Sandhu 2021). Daha genis bir perspektiften bakildiginda tarim,
insan beslenmesi ve ekonomik gereksinimlerini karsilamak amaciyla belirli ekolojik, biyolojik
ve sosyoekonomik kosullar altinda yiiriitiilen iiretim siireglerini icermektedir. Kiiresel dlgekte
stratejik bir sektor olarak kabul edilen tarim, diinya niifusunun artigi, gida giivenligi
gereklilikleri, teknolojik ilerlemeler ve siirdiiriilebilir iiretim sistemlerine duyulan ihtiyacin
artmastyla birlikte siirekli olarak déniisiim gegirmektedir. Oniimiizdeki yillarda gelismekte olan
tilkelerde niifus artistyla birlikte tarimsal iiretim sistemlerinde yenilik¢i teknolojilerin daha
fazla benimsenmesi, beslenme aligkanliklarinin degismesi ve organik tarim uygulamalarina

yonelik egilimin artmasi beklenmektedir (Hekimoglu ve Altindeger, 2006).

Tarim sektoriinde yasanan bu doniisiim, 6zellikle yiiksek ekonomik degere sahip tarimsal
iriinler lizerinde daha fazla arastirma yapilmasmi zorunlu kilmaktadir. Diinyada en ¢ok
tiiketilen meyvelerden biri olan tiztim (Vitis vinifera L.), ayn1 zaman da ekonomik yetistiriciligi
yapilan meyve tiirleri ig¢erisinde en onemlilerinden birisidir. Bugiin diinya ¢apinda yaklasik
10.000’in iizerinde liziim ¢esidi oldugu bilinmekte ve yetistirilen cesitlerinin ¢ogu, yiiksek
verimlilik nedeniyle V. vinifera’dan elde edilmektedir (Alston ve Sambucci, 2019). Birlesmis
Milletler Gida ve Tarim Orgiitii (FAO)’ niin verilerine gore diinya genelinde 2023 yilinda 6.6
milyon hektarlik alanda 72.5 milyon tonluk iiretime sahip olan {iziim hizli1 adaptasyon yetenegi
ile diinyanin neredeyse her yerinde yetistirilebilen, besin igerigi ve ekonomik degeri yiliksek
popliler bir tarim bitkisidir. Bu iiretim miktar1 i¢erisinde Tiirkiye 377 bin hektarlik alandan 3.4
milyon tonluk iiretim ile 7. sirada yer almaktadir (Tablo 1) (Anonymous, 2023). Ayrica kuru
liziim Uretimi ve thracatinda diinya lideri olan Tirkiye 2020 yilinda diinya kuru iiziim
thracatinin %31.08 (267 bin 231 ton)’ini karsilamakta ve ortalama 500 milyon dolar civarinda
doviz girdisi saglamaktadir. EK olarak 1.2 milyon tonluk (158 milyon dolarlik) yas {iziim

ithracati ile diinya yas iizlim ihracatinin da %25.5 ini karsilamaktadir (Anonim, 2021).



Tablo 1. Ulkelere gore iiziim iiretim miktar1 ve alan1 siralamasi

Siralama Ulkeler Uretim miktar (t) Uretim alam (ha)
1 Cin 13500000.0 607030.0
2 Italya 6668830.0 713350.0
3 Fransa 6205260.0 753340.0
4 Amerika Birlesik Devletleri 5361010.0 360579.0
5 Ispanya 4822760.0 913000.0
6 Hindistan 3740000.0 169000.0
7 Tiirkiye 3400000.0 377848.0
8 Sili 2320962.3 171931.0
9 Giliney Afrika 1973818.5 111169.0
10 Misir 1924399.3 83162.0
- Diinya 72486522.2 6595680.0

Ekonomik 6neme sahip olan bu tarim {iriiniin yetistiriciligini sinirlandiran en 6nemli faktorlerin
basinda fungal hastaliklar gelmektedir. Ozellikle fungal hastaliklar, asmanin gelisimini
olumsuz yonde etkileyerek ciddi verim ve kalite kayiplarina neden olmaktadir. Bu hastaliklarla
miicadelede yaygin olarak pestisitler kullanilmakta olup, kimyasal ilaglarin kullanim1 {iretim
maliyetlerini artirmanin yam sira tiiketilen sebze ve meyveler iizerinde kalinti birakmakta,
toprak, su kaynaklar1 ve hava yoluyla cevresel kirlilige sebep olmaktadir. Oyle ki bir vejetasyon
donemi igerisinde fungal hastaliklarla miicadele i¢in iklim kosullar1 ve ¢eside gore degisebilen
ve 7-14 giin arasinda tekrarlanarak 4-8 kez arasinda ilaglama yapilmasi gerekmektedir (Lu vd.,
2020; Maddalena vd., 2023). Diger taraftan ¢evreye kontrolsiiz ve bilingsizce birakilan tarim
ilaglar1, ekosistemin isleyisini kisa veya uzun siireli, geri doniisiimlii veya kalic1 olarak
bozmaktadir. Topraga karisan kimyasallar sadece hedeflenen zararlilar1 degil, ekosistemin
dengesini korumak i¢in gerekli olan faydali canlilar1 da olumsuz etkileyebilmektedir. Diinyada
tarim ilaglarinin kullanimi hizla yayginlasmakta ve bu durum c¢ift¢ilerin kontrolsiiz ve giivenli
olmayan sartlarda bu ilaglar1 kullanmalarina herhangi bir miidahale yapilamamaktadir
(Tanrivermis, 2000). Dolayisiyla bu durum bitki 1slah¢ilarint 6zellikle hastaliklara toleransh
hatlar gelistirip tiretime kazandirmaya zorlamaktadir. Bu nedenle diger bitki tiirlerinde oldugu
gibi asma bitkisinde de hastaliklara toleransli yeni genotip ve/veya cesitlerin seleksiyonu ve

1slah programlariin etkinliginin artirilmasi biiyiik 6nem tasimaktadir.

Biyogesitliligin korunmasi ve siirdiiriilebilir bir tarim hedefleyen iilkeler i¢in elzem olan toprak
yapisinin saglikli olmasi durumu yine pestisit kullanimiyla iliskilidir (Prashar ve Shah, 2016).

Nitekim her gegen giin diinya genelinde kullanimi artan pestisitlerin, tireticiye yillik 45 milyar



dolar maliyet olusturdugu ve ortalama 25 milyon insanin da zehirlenmesine neden oldugu
bilinmektedir (Alavanja, 2009; Anonim, 2015). Bu durum Tiirkiye agisindan incelendiginde,
ilag¢ bayilerinde satilan pestisit miktar1 (toz kiikiirt ve goztasi harig) ortalama 32.733 ton olup,
bu ilaglarin, % 42,4’tinii insektisitler, % 22,4’ tinii herbisitler, % 19,0’unu fungisitler, % 2,7’sini
akarisitler, % 8,1’ini yaglar ve % 5,4 {inii ise diger pestisitler olusturmaktadir. Toplam pestisit
kullaniminin % 20,4’ pamukta, % 19,1°1 hububatta (¢eltik haric), % 16,6’s1 sebzede, % 13,0°1
meyvede, % 7,9’u bagda, % 7,0’si narenciyede, % 3,11 tiitlinde, % 2,7’si ¢eltikte, % 2,6’s1
baklagillerde, % 1,1°1 ayciceginde ve % 6,51 ise diger liriinlerde kullanilmaktadir (Tanrivermis,
2000; Anonim, 2015). Giiniimiizde pestisit kullanimini1 tamamen ortadan kaldirmak miimkiin
goriinmiiyor olsa da hastaliklilara kars1 yiliksek toleransli ¢esitlerin gelistirilmesi ile iireticilerin

pestisitlere olan bagliliklar1 biiyiik oranda azaltilabilir (Tanrivermis, 2000; Kog vd., 2001).

Tarimsal {iretimi artiracak yeni cesitlerin gelistirilebilmesi, hastalik ve zararlilarin tespit ve
miicadelesi, ayrica siirdiiriilebilir bir tarimin alt yapisi, molekiiler ve biyoteknolojik
yontemlerin kullanilacagi giidiimlii projelere yeterli oranda arastirma destegi ve altyapisinin
saglanmasi ile miimkiin kilinabilmektedir. Nitekim teknolojik gelismeler 6zellikle de molekiiler
biyoloji ve modern biyoteknoloji tekniklerinin tarim sektdriinde uygulama alanlarinin
artirilmast ve yaygin bir sekilde kullanilmaya baglanmasi sayesinde, hem elde edilecek
sonuglarin giivenilirligi artmis hem de problemlerin daha hizli bir sekilde ¢6ziime kavusmasi

noktasinda 6nemli ilerlemeler saglanmustir.

Vitis cinsi igerisinde 70’e yakin tiir bulunmakta ve bu tiirler fungal hastaliklara karsi farkli
direng seviyeleri gostermektedir. Ornegin, Amerikan Vitis spp. (Vitis rupestris ve Vitis riparia)
onemli olgiide fungal hastaliklara (Plasmopara viticola (Berk. Et Curt) Berl et de Toni ve
Erysiphe (Uncinula) necator (Schw.) Burr.) direngliyken V. vinifera L. genellikle duyarlidir
(Wan vd., 2007; Yin vd., 2017). Buna karsin verim ve meyve kalitesi yoniinden V. vinifera
diger tiirlere gore daha tstiindiir. Vitis vinifera c¢esitleri ile Amerikan Vitis spp. arasindaki
melezlemeler sonucu elde edilen baz1 melez ¢esitler/bireyler P. viticola ve E. necator’a karsi
farkli oranlarda toleranslik gosterebilseler de gogunlukla verim ve meyve kalitesi yoniinden V.
vinifera cesitlerinden ¢ok geride kalmaktadirlar (Cadle-Davidson, 2008; Boso vd., 2014;
Vezzulli vd., 2018).

Fungal hastaliklardan biri olan bag mildiyosii (Plasmopara viticola), iiziimlerin normal

gelismesini ve meyve kalitesini tehdit edebilen son derece yikicit bir hastaliktir. Diinya



genelinde, 6zellikle sicak ve nemli iklimlerde yaygin olarak dagilmistir (Barros vd., 2018).
Diger bir fungal hastalikta bag kiillemesi (Erysiphe necator)’dir. Erysiphe necator, yapraklar,
sirglinler ve olgunlagan meyvelerin timiinii etkilemektedir. Yapraklardaki enfeksiyonlar net
fotosentezi azaltir ve siirgiin ile meyve gelisimini geciktirir. Siddetli enfeksiyonlar asmalari
zayiflatir ve tane catlamasi ile salkim ¢iirlimesi sonucu meyve kalitesinin ve veriminin
diismesine neden olur (Miller ve Gubler, 2004). Plasmopara viticola ve Erysiphe necator,
fungisitlere karsi hizla direng gelistirme yetenekleri nedeniyle, hastalik kontroliini
zorlastirmakta ve pestisit kalintilarinin artisina neden olmaktadir. Bu durum, fungal
hastaliklarla miicadelede kullanilan kimyasal yontemlerin etkinliginin azalmasina yol agarak,
hastalik yonetimini daha karmasik hale getirmektedir (Miller ve Gubler, 2004; Delen vd.,
2005).

Asma direnci, birka¢ genin kombinasyonuyla diizenlenen kantitatif bir 6zelliktir (Zyprian, vd.,
2016; Buonassisi vd. 2017). Son yillarda genom dizileme teknolojilerinin gelismesiyle, asma
gen kaynaklarinin genetik baglanti analizlerinde ve kantitatif 6zellik lokuslarinin (QTL)
haritalanmasinda yiiksek diizeyde polimorfik molekiiler markérler yaygin olarak
kullanilmaktadir (Foria vd., 2018; Lin vd., 2019). Bugiine kadar gesitli Vitis tiirlerinde yapilan
caligmalar, kiilleme ve mildiyd direnciyle iliskili major lokuslarin yani sira major ve mindr
QTL'lerin kromozom 4, 7,9, 12, 13, 15 ve 18 iizerinde eslendigini ortaya koymustur (Riaz vd.,
2011a; Divilov vd., 2018; Anonymous, 2025). Genetik analizlerdeki ilerlemeler ve molekiiler
markdrlerin gelistirilmesi sayesinde, son 25 yilda mildiydye kars1 54 QTL ve kiillemeye kars1
32 QTL tanimlanmistir (Anonymous, 2025). Mevcut QTL'ler, liziim 1slah¢ilarinin bu direng
lokuslarmi birlestirerek V. vinifera gen haritasina entegre etmelerine olanak saglamaktadir.
Mildiy6 direnci lizerine yapilan ¢aligmalarda 6ne ¢ikan lokuslar arasinda; Rpvl (Merdinoglu
vd., 2003; Williams vd., 2016), Rpv3 (Bellin vd., 2009; Foria vd., 2020), Rpv10 (Schwander
vd., 2012) ve Rpv12 (Venuti vd., 2013) bulunmaktadir. Kiilleme direnci agisindan ise 1slah
programlarinda kullanilan baglica QTL'ler Runl (Barker vd., 2005; Feechan vd., 2013), Renl
(Hoffmann vd., 2008; Coleman vd., 2009), Ren3 (Welter vd., 2007), Ren4 (Ramming vd., 2011)
ve Ren9 (Zendler vd., 2017; Zendler vd., 2020) olarak belirlenmistir.

Kiilleme ve mildiyé gibi 6nemli asma hastaliklarina kars1 dayanikli veya toleransh g¢esitlerin
gelistirilmesi, hem siirdiiriilebilir tarim hem de ekonomik verimlilik agisindan kritik bir 6neme
sahiptir. Bu hedefe ulasmak i¢in, dogal seleksiyon siirecinde ortaya ¢ikan direngli genotiplerin

korunmasi, bu genotiplerden daha iistiin agronomik 6zelliklere sahip yeni varyetelerin 1slah



edilmesi veya arzu edilen 6zelliklerin tek bir genotipte kombine edilmesi gibi 1slah stratejileri
kullanilmaktadir. Asma gen kaynaklari, kiiltiire alinmis g¢esitlerin 1slah siire¢lerinde 6nemli bir
genetik rezerv olusturmakta olup, soguk, kuraklik, patojenler gibi biyotik/abiyotik stres
faktorlerine karsi direng genlerini barindirmaktadir. Kiiltlir ¢esitlerindeki direng genlerinin
sinirliligini asmak amaciyla, coklu direng genleri igeren yabani akrabalarin veya yerel
genotiplerin 1slah programlarina entegrasyonu giderek daha fazla 6nem kazanmaktadir (Gegim

vd., 2025).

Akdeniz ve Yakin Dogu olmak iizere iki gen merkezinin kesisiminde yer alan Anadolu, en
onemli Vitis spp. merkezlerinden biri olup birbirinden farkli asma genotiplerini
barmdirmaktadir. Tiirkiye’de asma gen kaynaklarini toplama, koruma, tanimlama ve kullanma
konusunda 6 arazi gen bankasi bulunmaktadir. Yaklasik 2300 yerel ¢esit bu bankalarda
korunmaktadir. Bu bankalardan birini biinyesinde barindiran Erzincan Bahge Kiiltiirleri
Arastirma Enstitiisti Miidiirliigli’niin Asma Arazi Gen Bankasi’nda 216 iiziim genotipi koruma

altina alinmistir.

Bu ¢aligmanin amaci, asma arazi gen bankasinda bulunan 203 yerel tiziim genotipi tizerinde ilk
kez yiiriitiilecek sistematik bir degerlendirme ile kiilleme (E. necator) ve mildiy6 (P. viticola)
hastaliklarina kars1 farkli yontemlerle test edilerek toleranslilik ve duyarlilik diizeylerinin
belirlenmesi, hastalik siddetlerinin kantitatif olarak hesaplanmast ve direngli aday

genotiplerinin tespit edilmesidir.



2. KAVRAMSAL CERCEVE VE ILGILI CALISMALAR

Asma (Vitis vininfera L.), diinyadaki baslica meyve tiirlerinden biri olup 2023 yilinda yaklagik
72.5 milyon tonluk kiiresel iiretim ile diinyanin en biiyiik {i¢lincii meyve iiretimine sahiptir.
2023 yilinda tiziim yetistiren ilkeler igerisinde Tiirkiye, tiretim miktar1 (3.4 milyon ton)
bakimindan yedinci sirada yer almaktadir (Anonymous, 2023). Avrupa ve Asya arasinda yer
alan Tiirkiye, Akdeniz ve Yakin Dogu olmak iizere iki gen merkezinin kesisiminde bulunmakta
ve son derece zengin bir asma gen potansiyeli barindirmaktadir (Agaoglu, 1986). Zaman
icerisinde bu gen potansiyeli, farkli ¢esitlerin, tiplerin ve klonlarin olugmasina imkan
saglayarak, benzersiz bir genetik ¢esitliligin ortaya ¢ikmasina yol agmistir. Bu zengin miras,
Tiirkiye'ye liziim yetistiricili§i ve sarapcilik alanlarinda 6nemli bir avantaj saglamaktadir
(Gegim vd., 2025). Tiirkiye, sahip oldugu genis iiziim yelpazesi ile farkli iklim ve toprak
kosullarina uyum saglayabilen, sofralik ve saraplik tiziimler i¢in ideal bir ortam sunmaktadir.
Ayrica, bu cesitlilik yeni tiirlerin gelistirilmesi ve liziim yetistiriciliginin siirdiirtilebilir bir
sekilde ilerletilmesi agisindan da biiyiik nem tagimaktadir (Yagc1 ve Daler, 2023). Bu genetik
cesitliligin ¢ok biiyiik bir kismu, Vitis vinifera L. olup Tiirkiye’de yetistirildigi bilenen yaklagik
1500’{in tizerinde yoresel gesit bulunmaktadir (Uysal vd., 2024).

Diinya ¢apinda ana gesit olarak V. vinifera iiziimleri yetistirilmekte ve son derece yiiksek
ekonomik degere sahiptirler. Meyveleri taze ve kuru {liziim olarak tiiketilmesinin yani sira sarap
ve meyve suyu yapiminda da kullanilmaktadir (Zhang, 2000). Bununla birlikte V. vinifera
tizlimleri diger iiziim tiirlerine gore hastaliga ve soguga daha az dayaniklidirlar (Hou vd., 2018).
Ozellikle fungal patojenler, hem nicel hem de nitel olarak iiziim iiretimi i¢in ana kisitlamalardan
biridir (Saifert vd., 2018). Asmalarin kanopi kisimlarindaki hastaliklara neden olan en yaygin
fungal patojenler, Plasmopara viticola (Berk. & M.A. Curtis) Berl. & De Toni ve Erysiphe
necator'dur (Albayrak vd., 2002; Possamai vd., 2022). Plasmopara viticola, asmalarda (Vitis
spp.) mildiyd hastaligina neden olan, obligat biyotrofik bir oomycet patojendir. Ozellikle
yaprak, siirgiin, ¢icek ve geng¢ salkimlarda olusturdugu enfeksiyonlarla, iiziim iiretiminde ciddi
ekonomik kayiplara yol agmaktadir (Gessler vd., 2011). Patojenin yasam dongiisii hem seksiiel
(oospor) hem de aseksiiel (sporangiyofor ve zoospor) evreleri igerir. Kis boyunca yaprak
dokiintiisii gibi bitki artiklar1 iizerinde oospor formunda canli kalir. Ilkbaharda uygun cevre
kosullarinin (yagish hava, 11-13 °C sicaklik) saglanmasiyla birlikte, oosporlar ¢imlenerek
zoosporangiyumlart olusturur ve buradan salinan zoosporlar yiizeysel su ile yayilarak

stomalardan girip konukc¢u dokulara enfekte olur (Kennelly vd., 2007; Barros vd., 2018).



Enfeksiyonun ardindan, patojen konuk¢u mezofil dokularinda interselliiler hifler gelistirerek
haustoryum adli emici yapilar araciligiyla canli hiicrelerden besin alir. Plasmopara viticola’nin
hifleri interselliiler bosluklarda ilerlerken, konuk¢u hiicrelerine haustorya uzatir. Bu
haustoryumlar, konukcu hiicre zar1 ile dogrudan temas kurarak, metabolik iirlinleri emer ve
patojenin gelisimini siirdiirebilmesini saglar (Yin vd., 2021). Ayrica, P. viticola'nin konukgu
bagisiklik sistemini bastirmak ve enfeksiyonu kalic1 hale getirmek amaciyla saldig1 efektor
proteinler, bitkinin bazal savunma mekanizmalarini hedef alarak patojenin bagisiklik
sisteminden kagmasina olanak tanir (Mestre vd., 2012). Etkili konukc¢u-patojen etkilesimi igin,
bu efektorler bitki ¢ekirdegine kadar tasinabilmekte ve bagisiklikla iligkili genlerin
ekspresyonunu modiile etmektedir. Patojenin sporiilasyon siireci ise enfekte yaprak yiizeyinde
aksam saatlerinde nemli kosullar altinda baglar. Stomalarin disina dogru ¢ikan sporoforlar
tizerinde sporangiyumlar olusur ve bu sporangiyumlar yeni enfeksiyon dongiilerine yol agar
(Gessler vd., 2011). Diger bir fungal patojen olan Erysiphe necator, bagcilikta ekonomik olarak
en onemli fungal patojenlerden biridir ve kiilleme hastaligina neden olmaktadir. Bu obligat
biyotrofik fungus, yalnizca canli konukgu dokularda gelisebilmekte ve asma (Vitis vinifera L.)
izerinde yaprak, siirgiin, ¢icek ve meyve salkimlarinda enfeksiyon olusturarak iiriin kalitesinde
ve veriminde ciddi kayiplara yol agmaktadir (Albayrak vd., 2002; Gadoury vd., 2012).
Enfeksiyon siireci, konidilerin konuk¢u yiizeyine tutunmasi ile baslamakta ve uygun sicaklik
(20-30°C) ve bagil nem kosullarinda (%40-100), konidiler ¢imlenerek kisa siirede bir
apressorium olusturmaktadir. Bu yapilar, epidermis hiicreleri lizerine tutunarak konukcu hiicre
duvarini mekanik baski ve enzimatik yollarla delip haustoryum adi verilen emici organi
yerlestirirler.  Ardindan  haustoryumlar sayesinde, patojen konuk¢u hiicrelerinin
sitoplazmasindan besin almaktadir (Qiu vd., 2015). Patojenin yasam dongiisii hem aseksiiel
(konidiyal sporlar) hem de seksiiel (klestotesyum formasyonu) evreler icermekte ve 6zellikle
ilkbahar baginda, kislayan klestotesyumlar askosporlarin1 serbest birakarak primer
enfeksiyonlart baglatmaktadir. Yaz boyunca, konidilerle yapilan sekonder enfeksiyonlar
hastaligin hizla yayilmasina neden olurlar. (Gadoury vd., 2012). Erysiphe necator’un
konukguya kars1 basarili patojenligi, konukg¢unun bagisiklik yanitlarimi bastiran efektor
proteinlerin salinimi ile desteklenmektedir. Bu efektorler, konuk¢u savunma gen
ekspresyonunu manipiile ederek enfeksiyonun basariya ulasmasini saglamaktadir (Jones ve

Dangl, 2006).

Yeterli hastalik yonetimi stratejilerinin uygulanmamas: durumunda bu iki hastalik, iiziim

kalitesi ve miktar1 agisindan ciddi ekonomik kayiplara neden olmaktadir (Toffolatti vd., 2018;



Barros, vd., 2018). Ayrica hastalik kontrol 6nlemleri iiretim maliyetlerini artirmakta, insan
saglig1 icin risk faktorlii olusturmakta ve uygulama alanlarinda toprak ve yeralti sularinin
kimyasal kalintilarla kirlenmesi gibi ¢evresel etkiler olusturmaktadir (Brun vd., 2003; Cus vd.,
2010). Avrupa Birligi'nde bagcilik yapilan alanlarda kullanilan tiim zirai kimyasallarin
yaklasik %70'ini, mildiyd ve kiilleme hastalifiyla miicadelesinde kullanildigi tahmin
edilmektedir (Hollomon, 2015). Bu nedenle yiiksek verimli ve meyve kalitesi iyi olan ayrica

hastaliga direngli ¢esitlerin yetistirilmesine ihtiyag¢ vardir.

Bir¢ok caligmada, farkli asmalarin g¢esitli mildiyd ve kiilleme direng seviyeleri sergiledigini
gdstermistir. Ornegin, V. vinifera L. genellikle P. viticola'ya duyarliyken, Amerikan Vitis spp.
turleri (Vitis rupestris ve Vitis riparia) 6nemli 6l¢tide direnglidir (Yin vd., 2017). Benzer sekilde
V. vinifera, E. necator'a duyarli olmasina ragmen Vitis Rotundifolia tam direng saglamistir
(Feechan vd., 2013, 2015). Fungusitler, mildiyd ve kiilleme icin geleneksel kontrol
onlemlerinden biridir, ancak hastalik goriilmesini azaltmada ¢ok az etkili olma egilimindedirler
(Gisi ve Sierotzki, 2008). Bu durum 6zellikle fungisitlere kars1 gelisen direng, gevresel etkiler
ve artan iiretim maliyetleri goz Oniine alindiginda, kimyasal miicadeleyi hem siirdiiriilemez
hemde yetersiz kilmaktadir. Plasmopara viticola ve E. necator'un neden oldugu hastaligi
Onlemenin veya azaltmanin bir baska yolu da hastalifa direngli ¢esitlerin yetistirilmesidir

(Vezzulli vd., 2018).

Vitis vinifera'da bildirilen ilk direng 6rnegi, E. necator'a direng saglayan ve Ozbekistan'da
yetistirilen bir sofralik {izim ¢esidi olan 'Kishmish vatkana' da bulunan Renl lokusudur
(Hoffmann vd., 2008). Orta Asya gen kaynaklarinin daha detayli analizi sonucu, bazi iiziim
genotiplerinin 'Kishmish vatkana' akrabaligina sahip olan aym1 QTL'yi tasidigin1 ortaya
koymuslardir (Coleman vd., 2009; Riaz vd., 2013). Diger taraftan P. viticola direnci, Kuzey
Amerika asmalarinda nicel bir 6zellik olup Rpv3 lokusu, savunmanin ana bileseni ile iliskilidir
(Casagrande vd., 2011). Direngli bir Rpv3 lokusu, Kuzey Amerika yabani ¢esitlerden 'Villard
Blanc' soyu araciligiyla V. vinifera'ya ge¢mistir (Bellin vd., 2009).

Son yillarda biyoteknolojinin sundugu yontemlerden biri olan Markoér Destekli Seleksiyonun
(MAS), sagladig1 avantajlar sayesinde, liztimlerde dayaniklilik islahinda 6nemli bir rol
oynamaktadir. Markor destekli seleksiyonun, DNA'daki belirli bolgeleri analiz ederek, istenen
ozelliklerle iligkili genleri ve bunlara bagli molekiiler markdrleri tanimlamayr miimkiin

kilmaktadir. Bu yontem, hastalik direncinin genetik mekanizmalarina iliskin aragtirmalar1 ve



iliskili molekiiler markorlerin  tanimlanmasini  kolaylastirmistir. Bu sayede, 1slahgilarin
dayaniklilik genlerini tasiyan asmalari kolayca se¢meleri ve melezleme programlarinda

kullanmalar1 saglanmaktadir.

Dogada ortaya c¢ikan bag fungal hastaliklarina karst asma genotiplerinin duyarliliginm
belirlemede, dogal enfeksiyon, suni inokiilasyon ve markor destekli seleksiyon tekniklerinin bir
arada kullanilmas1 gereklidir. Bu yontemlerin kombinasyonu, asma genotiplerinin genel olarak
dayaniklilik profillerini daha dogru bir sekilde ortaya koymakta énemli bir rol oynamaktadir.
Dogal enfeksiyon yontemleri, bag fungal hastaliklarinin yerel popiilasyonlar1 {izerindeki
yayilimini ve bu hastalik etkenlerinin genotipler {izerindeki etkilerini gozler dniine sererken
suni inokiilasyon, arastirmacilarin belirli patojenleri hedef alarak asma genotiplerini hastaligin
etkilerine karsi test etmelerine olanak tanir. Bu yontem, ozellikle belirli fungal tiirlerin
dayaniklilik analizinin daha konsantre bir sekilde gerceklestirilmesine olanak saglar ve farkli
genotiplerin hassasiyetlerini daha net belirlemede yardime1 olmaktadir (Bove ve Rossi, 2020;
Salotti, vd., 2022). Markdor destekli seleksiyon yontemleri ise, belirli genetik varyasyonlarin
degerlendirilmesini saglayarak, dayanikli genotiplerin sec¢ilmesini ve dolayisiyla genetik
iyilestirmenin hizlandirilmasina katkida bulunmaktadir (Possamai vd., 2024). Bu nedenle, asma
genotiplerinin bag fungal hastaliklarina karsi olan duyarliliklarinin tespitinde dogal enfeksiyon,
suni inokiilasyon ve markor destekli seleksiyon yontemlerinin birlikte kullanimi, genotipler

arasi farkliliklarin net bir sekilde belirlenmesine olanak tanimaktadir.

2.1. Dogal Enfeksiyon Yontemi ile Tlgili Yapilan Calismalar

Asma genotiplerinin mildiyé (Plasmopara viticola) ve kiilleme (Erysiphe necator)
hastaliklarina karsi dogal enfeksiyon yontemleriyle duyarlilik diizeylerinin belirlenmesi, etkili
direng 1slah1 programlarinin gelistirilmesi agisindan biiyiik 6nem tasimaktadir. Her iki patojen
de baglarda ciddi ekonomik kayiplara yol agabilen 6nemli fungal hastalik etmenleridir. Dogal
enfeksiyon yontemleri, asma genotiplerinin ger¢cek bag kosullarinda bu patojenlere karsi
sergiledikleri tepkilerin daha giivenilir bir sekilde degerlendirilmesine olanak tanimaktadir. Bu
yaklasim, patojenlerin dogal kosullarda konukcu iizerindeki etkilesimlerini ve genotiplerin
hastaliga kars1 zayif ve giiclii yonlerini daha net bir sekilde ortaya koyabilmektedir. Baglarda
bitki patojenlerinin yayilimi, hava kaynakli sporlar, su damlaciklari, enfekteli celikler,
kontamine budama aletleri, bag artiklari ve vektor bocekler gibi ¢esitli yollarla

gerceklesmektedir. Mildiyo hastaligi, 6zellikle diisiik sicakliklar ve yiiksek nem oranlar1 gibi



elverisli kosullarda gelisen enfeksiyon dongiileri ile karakterize edilirken, kiilleme mantar1 daha
¢ok sicak ve kurak kosullarda gelisim gostermektedir (Albayrak vd., 2002; Maddalena vd.,
2023).

Dogal enfeksiyon yoluyla bulasan fungal hastaliklarin degerlendirilmesinde, ger¢ek diinya
kosullarin1 yansitmasi ve konak-patojen etkilesimlerinin karmagsikligini, c¢evresel stres
faktorlerini ve diren¢ mekanizmalarini daha gercekei bir sekilde ortaya koymasi agisindan
onemli avantajlar sunmaktadir (Dufour vd., 2013). Ancak, bu yontem genellikle 6ngoriilemez
olup, baglardaki mikro iklim farkliliklar1 ve patojen suslarinin degiskenligi gibi ¢ok sayida dis
faktorden etkilenmektedir. Bu durum, elde edilen verilerin yorumlanmasini zorlastirarak
calismalarda belirsizliklere yol agabilmektedir. Buna karsilik, suni inokiilasyon yontemleri
arastirmacilara deneysel parametreleri siki bir sekilde kontrol etme olanagi sunarak daha tutarl
ve tekrarlanabilir sonuglar elde edilmesini saglamaktadir (Merdinoglu vd., 2018; Ilnitskaya vd.,
2021). Ne var ki, bu yontemlerin dogal kosullart tam olarak yansitmaktan uzak olmasi,
hastaliklarin gercek ortamlardaki yayilim dinamikleri ve gelisim siiregleri hakkinda yaniltic
sonuclara yol acgabilmektedir. Bununla birlikte, dogal enfeksiyon degerlendirmelerinin
sagladig1 gercekei yaklagim, bu tiir caligmalardan elde edilen bulgularin hastalik yonetimi
stratejilerinin gelistirilmesinde daha etkili ve uygulanabilir ¢oziimler tiretilmesine 6nemli bir
katki saglamaktadir. Dolayisiyla, her iki yontemin avantaj ve sirliliklarimi dikkate alarak,
aragtirma hedeflerine uygun bir denge kurmak, bilimsel ¢aligmalarin hem gecerliligini hem de
uygulanabilirligini artiracaktir (Madden vd., 2007). Dogal enfeksiyon yontemine iligkin
gerceklestirilen Onemli arastirmalar, bilimsel literatiirde onemli bir yer tutmakta olup, bu

caligmalarin bazilar1 asagida 6zetlenmistir.

Eibach (1994), 1991 ve 1993 yillar1 arasinda Almanya’daki Asma Islah Enstitiisii’nde yapilan
bir ¢aligmada, 475 asma genotipinin yaprak ve meyvelerini Oidium enfeksiyonu agisindan
degerlendirmistir. Calisma sonucunda, 41 cesidin meyve enfeksiyonu gostermedigini ve
yalnizca bir ¢esidin yaprak enfeksiyonu gostermedigini ortaya koymustur. Ayrica V. vinifera
cesitleri Miiller-Thurgau ve Silvaner ile karsilagtirildiginda, énemli sayida genotip yiiksek

derecede enfeksiyon gosterdigini belirtmistir.

Kozma ve Dula (2002), Vitis amurensis melezleri, V. vinifera gesitleri ve Fransiz-Amerikan
melezlerini fungal hastaliklara dayanimlarini incelemek amaciyla kullanmistir. Calismada,

yapay ve dogal enfeksiyon yontemleri uygulanarak dayaniklilik seviyeleri bes derecelik bir
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Ol¢ekle degerlendirilmistir. Arastirmada kiilleme ve mildiyoye karsi direncin dominant bir
karakter sergiledigi tespit edilmistir. Ayrica, dayaniklilik derecesinin ebeveynlerin genetik
kokenine bagli olarak onemli 6l¢iide degiskenlik gosterdigi belirlenmis; 6zellikle Fransiz-
Amerikan melezleri ile Dogu Asya kokenli V. amurensis melezlerinin, fungal hastaliklara

dayaniklilik 1slah ¢alismalarinda potansiyel donér adaylari olabilecegi vurgulanmustir.

Albayrak vd., (2002) tarafindan Erzincan ilinde 49 adet bagda siirvey ¢alismasi yapilmis ve
fungal bag hastaliklarinin yayilis durumlar1 belirlenmistir. Calisma sonucunda Bag
kiillemesinin (Erysiphe necator) %100, bag mildiyosiiniin (Plasmopara viticola) %61.22,
escanin (Siereum hirsutum) %44.89, bag antraknozunun (Sphaceloma ampelinum) %40.81 ve

kursuni kiifiin (Botrytis cinerea) %30.61 oraninda yayginlik gosterdigi belirlenmistir.

Pavlousek (2007), Lesnické Universitesinde 1996-2004 yillar1 arasinda bag kosullari altinda 28
tiirler aras1 melez ve 4 Vitis vinifera genotipi olmak tizere 32 sofralik {iziim g¢esitlerinin yaprak
ve meyvelerinin kiilleme hastaligina (Erysiphe necator) karsi direncini degerlendirmeyi
amaglamistir. Sonuglar, degerlendirildiginde Augustovskii, Yalovenskii Ustoichivyi, Példskei
Muskotaly ve Pleven Ustoichyvii ¢esitlerinde kiilleme hastaligina kars1 yiliksek direng oldugunu
gostermistir. Ayrica, V. vinifera x V. amurensis melezlerinden elde edilen belirli melezlerde
orta diizeyde diren¢ gozlenmistir. Buna karsilik, yerel V. vinifera gesitleri kiilleme hastaligi

enfeksiyonuna kars1 6nemli 6l¢iide daha diisiik direng gosterdigini bildirmistir.

Boso vd., (2011), Ispanya’nin Pontevedra kentinde bulunan Misién Biologica de Galicia
koleksiyonundaki 44 farkli V. vinifera genotipi {iizerinde 2009 ve 2010 yillarinda
gerceklestirilen bir ¢alismada arazi kosullarinda dogal inokiilasyon yontemiyle yapraklar ve
salkimlarda mildiy6 hastaliginin sikligini ve siddetini gorsel bir 6lgek kullanilarak skorlamus,
elde edilen sonuglara gére Chenin Blanc, Albarifio ve Prieto Picudo ¢esitleri mildiyo hastaligina
kars1 yliksek derecede hassas bulunurken Silveirina, Caifio Bravo, Follajeiro ve Brancellao
Blanco cesitleri dayanikli ve tolerant bulunmugstur. Elde edilen bulgular ile yapilan istatistik
analizlerine gore salkim ve yaprak ile hastalik siddeti ve hastalik yiizdesi arasinda anlamli bir

korelasyon bulunmamustir.

Gaforio vd., (2015), ispanya'da, El Encin'deki (IMIDRA, Madrid) asma gen kaynaklari
koleksiyonunda yiiriitiilen bir ¢alismada Vitis vinifera tiiriine ait 158 farkkl ¢esitin Plasmopara

viticola'ya (mildiyo) direncini OIV452-1 ve OIV452 tanimlayicilarini izleyerek hem yaprak
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diski teknigi hem de dogal olarak enfekte olmus bitkilerin saha degerlendirmelerini kullanilarak
belirlemiglerdir. Her iki yontem arasinda gii¢lii bir korelasyon oldugunu gozlemlemis ve
inokiilasyon yapilan 158 c¢esitten 117'sinin, OIV skala degerlendirmelerine gore, mildiydye
kars1 yliksek veya c¢ok yiiksek diizeyde hassasiyet gosterdigi tespit edilmistir. Buna karsilik, 5
cesit ise yiiksek dayaniklilik sergilemistir. Arastirmacilar, dayaniklilik gosteren cesitlerin

genellikle Ispanya'nin nemli bélgelerine adapte olmus yerel gesitler oldugunu belirtmislerdir.

Gargin ve Oztiirk (2013), Isparta/Egirdir kosullarinda Meyvecilik Arastirma Enstitiisii
arazisinde bulunan bagda yoresel ve standart iiziim c¢esitlerin mildiyd hastaligima karsi
gosterdikleri reaksiyonu belirledikleri ¢aligmada; 0-4 skalasina gore cesitlerin enfeksiyon
oranlarin1 belirlemislerdir. Arastiricilar Siyah Gemre ve Trakya Ilkeren iiziim gesitlerini en
hassas; Red Globe ve Burdur Dimriti ¢esitlerini ise en dayanikl ¢esitler olarak belirlenmistir.
Aragstiricilar yaptiklart calismada degerlendirmelerin gozlemsel sonuglardan ibaret oldugunu,
sonraki caligmalarda molekiiler tekniklerle ve yapay kosullarla da calismalarin yapilmasi

gerektigini belirtmektedir.

Atak vd., (2017b), farkli asma ¢esitlerinin mildiy6 hastaligina kars1 dayanikliligini belirlemek
amaciyla hem dogal enfeksiyon kosullarinda hem de serada suni inokiilasyon yontemiyle
caligmalar yiriitmiistiir. Calismada toplam 35 asma ¢esidi kullanilmis olup bunlarin 26's1 V.
labrusca, 3'i V. vinifera tiiriine ait olup 6's1 ise tiirler aras1 hibrit gesitlerden olugsmaktadir. Dogal
enfeksiyon kosullarinda yapilan degerlendirmelerde, 35 ¢esitten 18'inin son derece dayanikli
oldugu tespit edilirken; sera denemelerinde ise ayni1 dayaniklilik seviyesine sahip ¢esit sayisinin

9 oldugu belirlenmistir.

Vezzulli vd., (2018), italya'min Trentino bdlgesinde Avrupa'nin cesitli enstitii ve
fidanliklarindan temin edilen 28 farkli hibrit liziim genotipinin {i¢ ardisik yil boyunca ilaglama
yapilmayan bir arazi denemesinde, yaprak ve salkim diizeyinde mildiy6 hastaligina kars1 direng
diizeylerinin degerlendirilmesi hedeflenmistir. Arastirma kapsaminda, hem dogal enfeksiyon
hem de kontrollii ortamlarda suni inokiilasyon testleri gerceklestirilerek, bu iki ydntem
arasindaki tutarlilik ve giivenilirlikleri karsilastirilmistir. Elde edilen bulgular, suni inokiilasyon
(yaprak disk) testinin, incelenen genotiplerin direng seviyeleri hakkinda daha tutarli ve
giivenilir sonuglar sundugunu ortaya koyarken, arazide yiiriitiilen dogal enfeksiyon testlerinin
yapraklar ve Ozellikle salkimlar iizerinde gozlemlenen direng¢ seviyelerini tahmin etmede

yetersiz kaldigimi ortaya koymustur. incelenen melezlerden 16's1, son derece direngli veya
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direngli olarak smiflandirilmis ve bu cesitlerin, gelecekteki 6n yetistirme ve 1slah

programlarinda diren¢ dondrii olarak kullanilabilecegi belirtilmistir.

Luksi¢ vd., (2022), Hirvatistan'in farkli bolgelerinden toplanan ve 2018-2019 yillar1 arasinda
yiiriitiilen bir ¢alismada in situ kosullarda korunan V. sylvestris tiiriine ait 67 farkli popiilasyonu,
OIV 455 tanimlayicisina gore kiilleme direnci acisindan hem arazi kosullarinda dogal
inokiilasyona maruz birakilmis hem de laboratuvar ortaminda yaprak diski yontemi kullanilarak
yapay inokiilasyon islemine tabi tutularak dayaniklilik durumlar1 belirlenmistir. Calismanin
sonuglarma gore, dogal inokiilasyon degerlendirmeleri neticesinde 9 ¢esit/genotip dayanikli
olarak belirlenirken, bu gesitlerden 3'iiniin yapay inokiilasyon testlerinde hassas oldugu tespit
edilmistir. Ayrica, dogal inokiilasyonun gergeklestirildigi her iki yi1lda da bazi ¢esit/genotiplerin

dayaniklilik seviyelerinde farkliliklar gézlemlenmistir.

Kiilleme ve mildiy® hastaliklarina karsi dayaniklilik durumunun belirlenmesine yonelik yapilan
cok sayida calisma incelendiginde, arastirmacilarin genellikle arazi kosullarinda dogal
enfeksiyonlarin yani sira suni inokiilasyon yontemlerini de kullandiklari goriilmektedir.
Arazide gergeklestirilen uygulamalar, hastaligin gelisimi i¢in uygun iklim kosullarina bagl
oldugundan, en giivenilir ve pratik yontemin kontrollii kosullarda yapilan suni inokiilasyon
oldugu sonucuna varilmistir. Dogal enfeksiyonlarin sonuglarinin yildan yila degiskenlik
gostermesinin temel nedenleri arasinda iklim kosullarindaki dalgalanmalar ve hastalik
etmeninin baskinlik diizeyindeki degisimler yer almaktadir. Bu bulgular, kiilleme ve mildiyd
hastaliklarina karsi dayaniklilik mekanizmalarinin ¢evresel faktorlerle yakindan iligkili
oldugunu ortaya koymakta ve genotip-¢evre etkilesimlerinin hastalik direnci tizerindeki kritik
roliinii bir kez daha vurgulamaktadir. Bu durum, bitki patolojisi ve 1slah ¢calismalarinda ¢evresel

kosullarin dikkate alinmasinin ne denli 6nemli oldugunu agik¢a gdstermektedir.

2.2. Suni Inokiilasyonu Yéntemi ile Tlgili Yapilan Cahsmalar

Suni inokiilasyon, patojenik fungal etmenlerin laboratuvar ortaminda kontrollii bir sekilde
yetistirilmesi ve bu etmenlerin saglikli bitkilere aktarilmasi siirecidir. Baglarda kiilleme ve
mildiy6 hastaliklarinin suni inokiilasyon yontemiyle bulastirilmasi, kapsamli ve nesnel verilerin
elde edilmesine olanak saglamaktadir. Bu veriler, patojenlerin biyolojisinin anlagilmast ve
zarara kars1 dayaniklilik gosteren bitki cesitlerinin gelistirilmesinde kritik rol oynamaktadir.

Suni inokiilasyon etkinligi yalnizca patojenlerin yasam dongiisiinii belirlemeye yardimci
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olmakla kalmaz, ayn1 zamanda ¢esit direncinin incelenmesini ve fungisitlerin test edilmesini de

kolaylastirir (Bove vd., 2019; Gindro vd., 2022).

Suni inokiilasyon yonteminin avantajlarindan biri, ¢alisma kosullarinin kontrol edilebilirligidir.
Di1s ortam faktorleri, hastalifin yayilmasini etkileyebileceginden, laboratuvar ortaminda
yiriitiilen bu tiir calismalar, daha tutarli ve tekrarlanabilir sonuglar saglamaktadir. Bununla
birlikte, bu teknik, belirli bitki tilirlerine 6zgii hastaliga reaksiyonlarin detayli olarak
incelenmesine olanak tanir ve bitki 1slahi ¢alismalart i¢in verimli bir temel olusturmaktadir.
Diger yandan, suni inokiilasyon yonteminin de dezavantajlar1 bulunmaktadir. Bu yontem, her
ne kadar kontrollii bir ortam sunsa da, dis ¢evre kosullarin1 yansitamayabilir ve dolayisiyla
laboratuvar bulgularinin baglarda gecgerliligi sorgulanabilmektedir. Ayrica, bazi fungal
etmenlerin inokiilasyon i¢in saglikli bir sekilde elde edilmesi ve saklanmasi zorlu bir siire¢
gerektirebilir (Madden vd., 2007). Suni enfeksiyon yontemiyle iliskili yapilmis onemli

arastirmalarin bazilar asagida 6zetlenmistir.

Liu vd., (2003), asma genotiplerinin mildiy6 patojenine karsi dayanikliligin1 degerlendirmek
amactyla yaprakli tek bogumlu celikler kullanilarak incelenmistir. Celikler, aktif biiylime
gosteren siirgiinlerin 4., 5. ve 6. bogumlarindan alinmistir. Genotipler, kloroz ve sporiilasyon
diizeylerine gore hassastan dayanikliya dogru sirasiyla Sultana, M46-32 (Bicane x Villard
blanc), Joannes Seyve 23.416, Marroo Seedless ve Chambourcin siniflandirilmistir. inokulum
konsantrasyonunun (1x10° ve 5x10* sporangia/ml) artmasiyla her iki semptomun siddeti artmus,
ancak genotiplerin siralamas1 degismemistir. Yaprak klorozu ile sporiilasyon arasinda orta
diizeyde bir korelasyon tespit edilmistir. Bu ¢alismada kullanilan yaprakli tek bogumlu ¢elik
yontemi, yaprak diski yontemi ile karsilastirildiginda, mildiyd direnci agisindan genotiplerin

ayriminda daha giivenilir sonugclar vermistir.

Péros vd., (2006), Fransa'da gergeklestirdikleri bir ¢alismada, 4 Vitis vinifera gesidi ve 3 tiirler
arast melez ¢esidi kullanarak saksida yetistirilen bitkilerden alinan koparilmis yapraklar
tizerinde in-vitro kosullarda suni inokiilasyon yontemi yapmiglardir. Calismada, koloni
olusumuyla sonuglanan sporiilasyon ylizdesi ve konak-patojen etkilesimlerini degerlendirmek
icin kolonilerin ortalama ¢ap1 6l¢iilmiistiir. Calismada, farkli {iziim ¢esitleri arasinda belirgin
direng farkliliklar tespit edilmis ve bu farkliliklarin, bagda gézlemlenen direng siralamasiyla
uyumlu oldugu goriilmiistiir. Aragtirmada, Fransanin giiney bdlgesinden toplanan iki farkli

Erysiphe necator irki (A ve B) inokulum olarak kullanilmigtir. Bu E. necator irklarindan A
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grubu izolatlarinin daha diisiik patojenite sergiledigini bildirmislerdir. Ayrica c¢alismanin
sonuclarina gore, Jacquez c¢esidi hi¢ sporiilasyon gostermezken, Villard Noir ¢esidi diger
cesitlere kiyasla en diisiik sporiilasyon oranina sahip olmustur. Ayrica, inokiilasyon
caligmalarinda siirgiin ucundan itibaren 3. yapragin en uygun inokiilasyon materyali oldugu

belirlenmistir.

Cadle-Davidson vd., (2011), 1.025 Vitis genotipinden alinan yaprak drnekleri, suni inokiilasyon
kosullar1 altinda tek bir E. necator izolat1 ile inokiile edilmis ve sonuglar, New York'taki iki
bagda (Cenevre, 2007-08; Fredonia, 2006-08) dogal enfeksiyon verileriyle karsilagtirilmistir.
Sonuglar incelendiginde genotiplerin %33"iniin suni inokiilasyon kosullar1 altinda direng
sergiledigini, ancak her iki bagda da ¢oklu patojen irklarina kars1 duyarlilik gosterdigini ortaya
koymustur. Higbir genotipin tam bagisiklik sergilemedigi ¢alismada, V. aestivalis, V. palmata,
Vitis x doaniana ve Ampelopsis brevipedunculata gibi tiirlerin bazi bireyleri direngli olarak
kaydedilmis, ancak tiir i¢i varyasyonun belirgin oldugu vurgulanmistir. Calismada Cayuga
White, Diana ve Mars gesitlerinin bu ve 6nceki yapilan farkli ¢alismada tutarh sekilde direngli

siiflandirildig gézlemlenmistir.

Goémez-Zeledon vd., (2013), Almanya’da yiiriittiikleri bir calismada farkli cografi bolgelerden
toplanan 5 farkli P. viticola izolatini, 6 farkli Vitis genotipi (Miiller-Thurgau, Regent, Cabernet
Cortis gibi kiiltiir ¢esitleri ile V. vinifera ssp. sylvestris, V. rupestris ve V. riparia gibi yabani
tiirler) lizerinde yaprak diski yontemiyle suni inokiilasyon gerceklestirmislerdir. Bu kapsamda,
genotiplerin bulasikligl, tam duyarlilik (tip A) ile tam direng (tip E) arasinda siniflandirilan bes
fenotipik kategori temelinde degerlendirilmistir. Sonuglar incelendiginde, izolatlar arasinda
belirgin bir bulagiklik oldugu, hatta ayn1 bagdan elde edilen P. viticola izolatlar1 arasinda bile
onemli farkliliklar bulundugunu ortaya koymustur. Calisma, P. viticola-asma etkilesimlerinin
genetik ve fenotipik temellerini aragtirmak iizere uygun konukgu-patojen kombinasyonlarinin
secimine yonelik standart bir metodoloji Onererek gelecek arastirmalara rehberlik

saglamaktadir.

Atak ve Goksel, (2019), Atatiirk Bahge Kiiltiirleri Arastirma Enstitlisiinde yaptiklar1 caligmada
2 adet Vitis labrusca genotipi, 11 adet Vitis vinifera gesidi/genotipi ve 2 melez ¢esit, suni
inokiilasyon yoluyla kiilleme ve mildiyd patojenleri uygulanmis ve genotiplerin hastaliklara
kars1 gosterdikleri tepkileri incelenmistir. Yapilan degerlendirmeler sonucunda mildiyd

hastaligi bakimindan Kay Grey, Alden, Giresun 1 ve 4 genotiplerinin olduk¢a dayanikli
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olduklar1 tespit edilmistir. Inokiilasyon sonrasinda tiim genotiplerde toplam fenolik igerik ve
antioksidan aktivitede belirgin artiglar gozlemlenirken, rutin ve klorogenik asit diizeyleri

genotipe ve patojen tiirline bagli olarak degikenlik gdstermistir.

Mermer Dogu (2019), Tiirkiye’de yaygin sekilde yetistirilen 21 {iziim ¢esidinin (Vitis spp.)
Plasmopara viticola’ya karsi tepkilerini degerlendirmek ve patojenin fenotipik-molekiiler
cesitliligini analiz etmek amaciyla bir calisma yiirlitmiistiir. Arastirmada, 10 sofralik, 1
kurutmalik ve 10 saraplik liziim ¢esidi kullanilmis olup, koparilmis yaprak ve yaprak diski
yontemleriyle analizler yapilmistir. Bu yontemler de, ¢esitli cografi bolgelerden toplanan 91 P,
viticola izolatinin karigimi, 21 asma genotipine inokule edilmistir. Sonuglara gore, V. vinifera
kokenli Cavus ve V. labrusca kokenli Isabella genotipleri, her iki yontemde de yiiksek

dayaniklilik sergilemistir.

Ruiz-Garcia vd., (2021), ispanya'da gerceklestirilen bir 1slah programi kapsaminda yapilan bir
calismada, Vitis vinifera cv. Monastrell ve hibrit ¢esit Regent arasinda gergeklestirilen kontrollii
caprazlamalardan elde edilen 28 genotipin her iki patojene karsi dayaniklilik testlemesi
gerceklestirilmistir. Fenotipik degerlendirmeler sonucunda ii¢ genotipin kombine direng
sergiledigi tespit edilmis ve bu genotiplerin, coklu diren¢ genlerinin introgresyonu
(piramitleme) amaciyla gelecek 1slah stratejilerinde kullanilabilecegi 6ne stiriilmiistiir. Calisma
sonuclarina gore, Monastrell ¢esidi %50 hastalik ylizdesi ve %65 hastalik siddeti gosterirken,
Regent ¢esidi %25 hastalik yiizdesi ve %8 hastalik siddeti sergilemistir. Hibrit genotiplerde ise
hastalik yiizdesi %0 ile %53 arasinda degisirken, hastalik siddeti %0 ile %65 arasinda
gozlemlenmistir. Ayrica, fenotipik direng diizeyleri ile Rpv3 (mildiyo) ve Ren3 (kiilleme)
lokuslarina bagli SSR belirteglerinin varlig1 arasinda anlamli bir korelasyon gozlemlenmistir.
Regent soyundan kalitilan bu belirteglerin, 6zellikle kiilleme direncinin molekiiler se¢iminde

giivenilir bir arag olabilecegi sonucuna varilmstir.

Ozer vd., (2021), Plasmopara viticola (bag mildiysii) hastaligina karsi hassas bir ana ebeveyn
olan Alphonse Lavallée ¢esidi ile direngli baba ebeveyn Regent cesidini melezleyerek
olusturduklar1 poptilasyondaki 869 bireyi incelemistir. Calismada, bitkilerin yapraklarinin iist
yiizeyine, her biri 20 pl sporangiyum siispansiyonu i¢eren 10 damla inokiilasyon uygulanmig
ve yapraklar 7 giin sonra degerlendirilmistir. Sporlanma siddeti ve sporiilasyon alanina gore
yapilan analizlerde, 869 bitkinin sirasiyla 666's1 (147 hassas, 154 ¢ok hassas, 365 son derece
hassas) ve 664'i (186 hassas, 96 cok hassas, 382 son derece hassas) farkli duyarlilik seviyeleri
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sergilemistir. Bazi1 bitkilerde sporiillasyonun diisiik veya hi¢ gozlenmemesi, tek izolat
kullanimina bagli diren¢ mekanizmalarindan kaynaklanabilecegi belirtilmistir. Ayrica,
bireylerin %80'i her iki degerlendirmede tutarli direng seviyeleri gostermesine ragmen,

bazilarmin sporlanma siddeti ve sporiilasyon alan1 arasinda farklilik gosterdigi tespit edilmistir.

Kumasoglu vd., (2022), tarafindan yiiriitiillen bir ¢alismada, mildiyé (Plasmopara viticola)
direnci agisindan Miiskiile, Karasakiz ve Tekirdag Sultani {iztim gesitleri ile 119, 154 ve 200
genotip numaralarina sahip bireylerin tepkileri kontrollii kosullarda suni inokiilasyon yontemi
ile degerlendirilmistir. Calismada, inokulumun uygulandigi damlacik etrafinda gelisen hastalik
alanlar1 stereomikroskop altinda kantitatif olarak analiz edilerek genotiplerin direng profilleri
belirlenmistir. Elde edilen veriler dogrultusunda, 200 numarali genotip "¢ok yiiksek derecede
dayanikl1", Miiskiile ¢esidi ve 154 numarali genotip "yliksek derecede dayanikli", 119 numaral
genotip ise "dayanikli" olarak smiflandirilmistir. Buna karsilik, Karasakiz cesidi "hassas",
Tekirdag Sultan1 ¢esidi ise "¢ok hassas" kategorisinde degerlendirilmistir. Ayrica, dayanikli
olarak belirlenen genotiplerin lezyon bolgelerinde nekrotik noktalarin bulundugu, buna karsin
mildiyoye farkli seviyelerde hassasiyet gosteren genotiplerde nekrotik noktalarin olusmadigi

bildirilmistir.

Bozkurt (2023), Tokat’ta yiiriitiilen bir ¢alismada, ana ebeveyn olarak Narince ¢esidi ile baba
ebeveyn olarak Isabella, Regent ve Kishmish Vatkana cesitlerinin kullanildigi melezleme
programiyla elde edilen 447 adet F1 genotipini analiz edilmistir. Calismanin ilk yilinda,
genotipler yaprak kalitesi acisindan belirli OIV kriterlerine gore degerlendirilmis ve timitvar
100 genotip secilmistir. ikinci asamada ise markor destekli seleksiyon, yaprak sarma
potansiyeli, duyusal analizler ve kontrollii kosullarda kiilleme inokiilasyon testleri
uygulanmistir. Sonug olarak, yaprak kalitesi ve diisiik kiilleme yogunlugu gdsteren NVL-35,
NVL-77, NRG-181, NRG-146 ve NRG-66 genotipleri belirlenmistir. Kiilleme skorlamalar
sonucunda, NarincexKishmish Vatkana ve NarincexIsabella kombinasyonlarindan elde edilen
genotipler arasinda direngli birey belirlenemezken, NarincexRegent melezlerinin kiilleme
semptomlarin1 gec sergiledigi, markdr verileri ile fenotipik skorlamanin uyumlu oldugu 7
genotip (NRG-7, NRG-146, NRG-174, NRG-195, NRG-196, NRG-197, NRG-200) tespit
edilmistir. Ek olarak, Horoz Karasi ¢esidinin ge¢ donemde hastalik belirtisi gosterdigi,
Muhammedi, Hatun Parmagi ve Ercis g¢esitlerinin ise erken hassasiyet sergiledigi

gbzlemlenmistir.
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Asma genotiplerinin kiilleme ve mildiyd hastaliklarima karst dayaniklilik seviyelerinin
belirlenmesinde, dogal enfeksiyon ve suni inokiilasyon ydntemleri yaygin olarak kullanilan
yaklagimlar olsa da, bu yontemler ¢evresel faktorlerden etkilenebilmektedir. Dogal enfeksiyon
yontemi, hastaligin mevsimsel yayilimina bagli olarak degiskenlik gosterebilirken, suni
inokiilasyon kontrollii kosullarda gerceklestirilse de, yalnizca belirli kosullar altinda hastalik
tepkisini degerlendirme imkani sunmaktadir. Bu nedenle, genetik dayanikliligin daha giivenilir
ve tekrarlanabilir bir sekilde belirlenebilmesi igin markor destekli seleksiyon (MAS)
yonteminin de kullanilmasi biiyliik 6nem tasimaktadir. Markor destekli seleksiyon, hastaliga
direngli genotiplerin molekiiler diizeyde tespit edilmesini saglayarak, klasik seleksiyon
yontemlerine kiyasla daha hizli, hassas ve etkin bir degerlendirme yapilmasina olanak
tanimaktadir. Bu dogrultuda, dogal enfeksiyon ve suni inokiilasyon yontemleriyle elde edilen
verilerin markor destekli seleksiyon sonuglari ile birlikte degerlendirilmesi, daha dogru ve
giivenilir sonuglar elde edilmesini saglayarak, dayanikli genotiplerin belirlenmesini ve 1slah

programlariin daha verimli yiiriitiilmesini miimkiin kilmaktadir.

2.3. Markére Dayah Seleksiyon Yontemi ile ilgili Yapilan Cahsmalar

Markor destekli seleksiyon (MAS) yontemi, asma genotiplerinin bag kiillemesi ve mildiyd gibi
fungal hastaliklara kars1 dayanikliliginin belirlenmesinde modern 1slah siireglerine 6nemli bir
avantaj saglamaktadir. Bu yontem, hastalik direnciyle iliskili genetik bolgeleri (R-genleri veya
QTL'ler) isaretleyen DNA markdrlerini kullanarak, bitkilerin fenotipik tepkisini beklemeden
geng asamada direng profilini belirleyebilmektedir. Ozellikle patojen baskisina bagli kalmadan
yapilabilmesi, MAS'yi dogal enfeksiyon ve suni inokiilasyon yontemlerinden {istiin
kilmaktadir. Dogal enfeksiyon, cevresel kosullarin degiskenligi nedeniyle tutarsiz sonuglar
tiretebilirken; suni inokiilasyon, kontrollii kosullar saglasa da tarla ortamini tam yansitmayabilir
ve zaman alicidir. Ancak MAS ise DNA analiziyle erken asamada, ¢evresel faktorlerden
bagimsiz, hizli ve kesin bir degerlendirme imkan1 sunabilmekte ayrica, MAS sayesinde ¢oklu
diren¢ genlerinin bir genotipte kombine edilmesi (gen piramitleme) miimkiin hale gelerek,
patojenlerin adaptasyonuna karsi daha kalict direng profilleri olusturulabilmektedir. Bu
ozellikleriyle MAS, kaynak ve zaman tasarrufu saglarken, dayanikli gesit gelistirme siirecini
hizlandirarak stirdiiriilebilir bagcilik i¢in kritik bir arag haline gelir. Diger taraftan, markorlerin
dogrulugunu fenotipik verilerle dogrulamak, yontemin gilivenilirliini artirmada onemlidir.
Markor destekli seleksiyon yontemine iliskin gerceklestirilen dnemli aragtirmalarin bazilari

asagida ozetlenmistir.
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Merdinoglu vd., (2003), Muscadinia rotundifolia {iziim ¢esidinde Plasmopara viticola'ya kars1
dayaniklilik saglayan genle iliskili molekiiler markorleri belirlemek amaciyla Bulked Segregant
Analiz yontemini kullanmiglardir. Calismada, 151 RAPD, 13 ISSR ve 208 SSR primerinin
taranmas1 sonucunda, varyans analizine gore 1 RAPD, 4 ISSR ve 8 SSR markériiniin direng
diizeyi iizerinde istatistiksel olarak anlamli bir etkiye sahip oldugu tespit edilmistir. S6z konusu
markdrlerden 12'sinin ayni baglanti grubunda yer aldig1 ve 45 cM'lik bir genomik bolgeye
lokalize oldugu belirlenmistir. Kantitatif Karakter Lokusu (QTL) analizi ile dogrulanan bu
bolge, fenotipik varyasyonun %73'"linii ve genetik varyasyonun %383'linii agiklayarak yiiksek bir
etki gosterdigi bildirmistir. Elde edilen bulgular, bu QTL'min Muscadinia tiirlerinde dayanim
saglayan Rpv1 (P. viticola dayaniklilik geni) olarak isimlendirilen gen oldugunu 6nermislerdir.
Ayrica, caligmada Rpvl geninin, kiillemeye (Uncinula necator) karsi direng saglayan Run1 geni

ile yakin baglanti1 halinde bulundugu da rapor edilmistir.

Akkurt vd., (2007), fungal hastaliklara dayanikli Regent ve duyarli Lemberger ¢esitlerinin
melezlenmesiyle olusturulan genetik haritay1 (Fischer vd., 2004) temel alarak, kiilleme
(Uncinula necator) hastaligina dayaniklilikla iligkili kantitatif nitelik lokusunu (QTL)
incelemislerdir. Bu calismada, dayaniklilikla baglantili 7 RAPD (Rastgele Cogaltilmis
Polimorfik DNA) markdriinii, daha giivenilir ve tekrarlanabilir bir yontem olan SCAR (Dizi
Karakterize Edilmis Amplifiye Bolge) markorlerine dontistiirmiislerdir. Yapilan analizler
sonucunda, kiilleme dayanikliligiyla iligkili SCAR markdrlerinden ScORA7-760 ve
ScORN3'lin yalnizca dayanikli genotiplerde bant olusturdugu, duyarli genotiplerde ise bu
bantlarin  gozlenmedigi belirlenmistir. Ayrica, bu markdrlerin  farkli  melezleme
kombinasyonlarinda tutarli sonuglar verdigi ve Amerikan kokenli dayanikli Vitis tiirlerinde de
benzer bir desen sergiledigi tespit edilmistir. Bu bulgular, s6z konusu markérlerin, kiilleme
dayanikliligiin 1slah siireglerinde markor destekli seleksiyon (MAS) i¢in uygun oldugunu
gostermektedir. Caligmada ayrica, ScoRA 14 markoriiniin mildiyd hastaligina karsi dayaniklilik

1slahinda kullanilabilecegi de bildirilmistir.

Hoffman vd., (2008), yaptiklar1 ¢alismada Kismis Vatkana tiziim ¢esidinde Erysiphe necator
patojeninin baskilanmas1 sonucunda kiilleme hastaligina dayanikliligin tek bir lokus tarafindan
kontrol edildigini ortaya koymustur. Arastirmacilar, duyarli Nimrang ve dayanikli Kismis
Vatkana genotiplerinin melezlenmesiyle elde edilen 310 bireylik bir popiilasyonda, iki

yetistirme sezonu boyunca E. necator enfeksiyonunun varligini veya yoklugunu izlemislerdir.
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Fenotipik segregasyon analizleri ile Kismis Vatkana'da heterozigot durumda bulunan ve E.
necator'a karsi baskin bir allel ile kontrol edilen dayamiklilik o6zelligini dogrulamistir.
Caligmada, tiim genomda homojen dagilim gosteren 195 SSR markorii kullanilarak bulked
segregant analiz yontemi uygulanmis ve dayaniklilikla iliskili bolgeler belirlenmistir. Bulked
segregant analiz sonuglari, Kismis Vatkana'ya ait iki allelin dayanikli bireylerdeki oransal
yogunlugunu markdr bazinda degerlendirerek dayaniklilik lokusunu saptamistir. En dikkat
¢ekici bulgu, daha dnceki ¢alismalarda 13. kromozomda tanimlanmamis olan Renl adli yeni
bir kiilleme dayaniklilik lokusunun kesfedilmesidir. Bu lokus, Muscadinia rotundifolia‘da 12.
kromozom {lizerinde yer alan ve kiillemeye kars1 direngten sorumlu Runl geninden tamamen
farkli bir lokus olarak ortaya ¢ikarmiglardir. Sonug olarak, Kismis Vatkana ¢esidinin Asya
bolgesine 6zgii bir genetik kaynak olarak Renl lokusunu tasidig1 ve bu sayede kiillemeye kars1

diren¢ gosterdigi kanitlanmustir.

Bellin vd., (2009), yaptiklar1 ¢aligmada, V. vinifera'nin mildiyé hastaligina hassas bir g¢esidi
olan ‘Chardonnay’ ¢esidi ile dayanikli bir melez olan BouvierxVillard Blanc'in
melezlenmesiyle elde edilen ‘Bianca’ g¢esidini incelemislerdir. ChardonnayxBianca
melezlemesinden olusan 116 bireyin mildiyd dayanikliligin1 degerlendirmek i¢in hem sera
kosullarinda hem de bagda kontrollii inokiilasyon denemeleri yapilmistir. Bitkilerin hastalik
tepkisi, inokiilasyondan 2-6 giin sonra siyah nekroz lezyonlarmin varlifina gore analiz
edilmistir. Arastirmacilar, 18. kromozom iizerinde Rpv2 lokusunun distalinde bir kantitatif
karakter lokusu (QTL) belirlemis ve bu bdlgenin Rpv3 lokusu ile iligkili oldugunu tespit
etmislerdir. Rpv3 lokusunun mildiy6 direncindeki rolii, daha 6nce Regent ¢esidinde yapilan
dort yillik calismalarla dogrulanmis ve bu lokusun fenotipik varyasyonun %56'sindan fazlasini
acikladigr gosterilmistir (Fischer vd., 2004; Welter vd., 2007). Ancak, QTL analizlerinde
gozlemlenen piklerin genis bir aralikta dagilim gdstermesi, aragtirmacilart birden fazla direng
geninin etkilesimde olabilecegi hipotezine yonlendirmistir. Caligmada ayrica, Bianca ve
Chardonnay'nin genetik haritalamasi psddo-test melez yontemi kullanilarak gerceklestirilmis
ve Rpv3 lokusunun konumu, UDV-305 ve VMC7F2 markoérleri arasinda 2.9 ¢cM'lik bir

mesafede oldugunu belirlemislerdir.

Ramming vd., (2011), V. vinifera xV. romanetii melezinden elde edilen 1030 birey iizerinde
yiiriittiikleri caligmada, kiillemeye kars1 direngli bireyleri ayirt ederek Rend adli dominant bir
lokusun E. necator etmenine karsi diren¢ sagladigini ortaya koymuslardir. S6z konusu

populasyonda 543 birey direngli, 487 birey ise duyarl olarak belirlenmistir. Ren4 lokusunun
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sadece V. romanetii kokenli dokuz bireyde giiglii direng gosterdigi saptanmis ve bu bireylerde
gerceklestirilen sera, laboratuvar ve bag kosullarindaki testler ile elde edilen veriler, lokusun
etkisini agik¢a desteklemistir. Genetik haritalama c¢alismalar1 sonucunda Ren4 lokusunun 18.
kromozom iizerinde konumlandig1 belirlenmistir. Ayrica, V. romanetii ve bu tiirden tiireyen
hatlarin, kiilleme hastaligina kars1 yiiksek diizeyde direng gostermesi ve Mlg adli dominant bir
geni tagimalar1 nedeniyle, gelecekteki 1slah programlari i¢cin 6nemli bir genetik kaynak olarak

degerlendirilmesi Onerilmistir.

Feechan vd., (2013), asmadan klonlanan ve fonksiyonel olarak karakterize edilen ilk direng
genleri olan MrRUN1 ve MrRPV1’in yabani bir asma tiiriinden (M. rotundifolia ) V. vinifera
cesitlerine genetik modifikasyon yoluyla aktarilabilecegini ve diinya g¢apinda yetistirilen
asmalarin iki ana patojenine (E. necator ve P. viticola) kars1i daha giiglii direng
saglayabilecegini gostermislerdir. Muscadinia rotundifolia 'daki bu iki patojene karsi direncin,
kromozom 12 fizerinde yedi TIR-NB-LRR ailesini igeren tek bir lokusta bulundugunu
aktarmiglardir. Ayrica, bu gen ailesinin iki yiiksek diizeyde homolog (%86 amino asit 6zdesligi)
tiyesinin, duyarli V. vinifera liziim gesitlerine genetik donilisiimiin ardindan bu iliskisiz
patojenlere karsi giiglii direng sagladigini gostermislerdir. Unciula necator'a direng (MrRUN1)
ve P. viticola'ya direng (MrRPV1) olarak adlandirilan bu iki gen, bir asma tiirtinden klonlanan

ilk direng genleridir.

Zendler vd., (2017), E. necator direnci i¢in RegentxLemberger melezinden 244 F1 bireyi ve
RegentxCabernet Sauvignon melezinden 236 F1 bireyi genetik haritalama i¢in kullanmislardir.
2015 ve 2016 yillarinda vejetasyon donemi boyunca farkli zamanlarda RegentxLemberger ve
RegentxCabernet Sauvignon melezinden gelen bireylerde E. necator enfeksiyon seviyelerini
belirlemek i¢cin Ren3 bolgesini hedefleyen SSR markdrleri kullanmiglar. Daha sonra direng
mekanizmasina sahip bireylerde mikroskobik calismalar i¢in yaprak enfeksiyonu analizleri
gerceklestirmisler. Ren3 tasiyan bireylerin E. Necator’a asir1 direngli bir tepki verdigini ortaya
cikarmiglar. Ren3 lokusundaki rekombinantlar {izerindeki koparilmis yaprak tahlillerinin
sonuglari, kromozom 15 {izerinde sadece bir degil, iki farkli genetik bdlgenin E. necator'a kars1

direncli tepki verdigini gostermislerdir.

Doygaci (2022), 2019 yilinda ‘Asma Genetik Kaynaklarmin Karsilikli Degerlendirilmesi ve
Sofralik Uziim Islah1’ projesi kapsaminda yapilan melezleme ¢aligmalar1 sonucu elde edilen F1

liziim genotiplerini incelemistir. Arastirmada, kiilleme (Uncinula necator) ve mildiyo
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(Plasmopara viticola) hastaliklarina karst melez genotiplerin direng seviyelerini
degerlendirmek amaciyla, OIV-452, OIV-455 ve OIV-456 derecelendirme skalalari
kullanilarak yapraklarin tamamindaki hastalik lezyonlarinin yiizdesel dagilimi analiz edilmistir.
Toplamda 470 melez genotipin skorlanmasi sonucunda, 31 genotipin her iki patojene kars1 da
yiiksek diizeyde dayanikli oldugu belirlenmistir. Calismanin bir diger asamasinda, ¢ekirdeksiz
melez genotiplerin tespiti icin 5SU VviAGLI1 SSR markoérii kullanilmis ve 351 genotip
icerisinden 136 adet ¢ekirdeksiz birey tanimlanmistir. Bu ¢ekirdeksiz genotiplerden 77'sinin ise
kiilleme ve mildiyé hastaliklarina karsi ya "¢ok dayanikli" ya da "dayanmikli" oldugu

belirlenmistir.

Bag yetistiriciliginde asma sagliginin korunmasi ve siirdiiriilebilirligin saglanmasi i¢in kiiltiirel
onlemlerin etkin bir sekilde uygulanmasi kritik 6neme sahiptir. Bu dnlemler sayesinde patojen
poplilasyonu kontrol altina alinarak fungisit kullanim sikliginin azaltilmas1 miimkiin olacaktir.
Ayrica, bag kiillemesi (Uncinula necator) ve mildiy6 (Plasmopara viticola) gibi yaygin fungal
hastaliklara kars1 dayanikli veya tolerant yeni asma ¢esitlerinin gelistirilmesi, hem verim hem
de kalite kayiplarinin Onlenmesine O6nemli katki saglayacaktir. Bu dogrultuda, i1slah
calismalariyla elde edilecek direngli genotiplerin bagcilik sektoriine kazandirilmasi, pestisit
bagimliliginin azaltilmasi ve ekonomik kayiplarin minimize edilmesi agisindan stratejik bir

adim olacaktir.

Bu dogrultuda calisma, Erzincan Bahge Kiiltiirleri Arastirma Enstitiisii Miidiirliigli tarafindan
yiiriitiilen “Dogu Anadolu Bolgesi Asma Genetik Kaynaklar1” projesi kapsaminda Enstitii’niin
sorumluluk alanina giren illerden (Erzincan, Erzurum, Igdir, Artvin, Sivas, Ardahan, Bingdl,
Mardin, Tunceli ve Giimiishane) toplanan 203 yerel ¢esidin hastaliklara dayaniklilik
seviyelerinin belirlenmesi amaciyla yapilan nadir ¢alismalardan biri olmasinin yani sira hem
markdre dayali seleksiyonun hem de sera ve laboratuvar kosullarinda da suni kiilleme ve
mildiyd inokiilasyonu yapilarak hastalik tolerans derecesinin belirlendigi ilk ¢alisma olmasi
yoniinden son derece dnemlidir. Ayrica ¢alismada kullanilan genotipler tizerinde simdiye kadar

bdyle bir calismanin yapilmamasi ¢aligmamiza dnemli dl¢lide deger katmaktadir.
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3. YONTEM

3.1. Materyal

Bu calismanin materyalini, Erzincan Bahge Kiiltiirleri Arastirma Enstitiisi Miidiirliigi
tarafindan yiiriitiilen “Dogu Anadolu Bolgesi Asma Genetik Kaynaklar1” projesi kapsaminda
Erzincan, Erzurum, Giimiishane, Bingol, Sivas, Igdir, Artvin, Van, Mardin, Tunceli ve Ardahan
illerinden toplanan ve Arazi Gen Bankasi’nda koruma altina alinan 203 yerel iiziim
cesidi/genotipi ile kontrol cesit olarak Tokat Gaziosmanpasa Universitesi, Ziraat Fakiiltesi
deneme bagindan temin edilen 2 dayanikli ¢esit (Regent ve Kishmish Vatkana) ve 2 hassas ¢esit

(Karaerik ve Italia) olusturmaktadir (Sekil 1).
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Sekil 1. Orneklerin alindig illerin konum haritast

Calismada kullanilan 203 yerel {iziim gesidi/genotipinin 197 tanesi Vitis vinifera tiiriine, 5 tanesi
Vitis labrusca tiiriine ve 1 tanesi de Vitis vinifera subsp. sylvestris tiirlerine aittir. Tiir analizleri
Erzincan Binali Yildirrm Universitesi, Fen Edebiyat Fakiiltesi, Biyoloji Boliimii’nde
yaptirilmistir. Tablo 2’de arazi gen bankasinda koruma altina alinan yerel ¢esitlerin ismi, kokeni

ve alindigi iller verilirken Tablo 3°de ¢alismada kullanilan kontrol ¢esitleri verilmistir.
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Tablo 2. Yerel gesitlerin isimleri, kokeni ve alindigr il ismi

Cesidin Ad1 Tiir Ad1 Alndigi ||
Abdehir Vitis vinifera Erzincan
Adesa Vitis labrusca Artvin
Agin Beyazi Vitis vinifera Tunceli
Agir Agiz Vitis vinifera Erzincan
Ahmetoglu Vitis vinifera Erzincan
Al Uziim (Olur) Vitis vinifera Erzurum
Al Uziim (Torul) Vitis vinifera Giimiishane
Altuntas Vitis vinifera Erzincan
Arapgir Vitis vinifera Sivas
Askeri Vitis vinifera [gdir
As Uziimii Vitis vinifera Sivas
At Memesi Vitis vinifera Erzurum
Azerbaycan Cavusu Vitis vinifera Artvin
Azezi Vitis vinifera Sivas
Baglarbasi Vitis vinifera Gumiishane
Balcani Vitis vinifera Mardin
Besni Vitis vinifera Tunceli
Beyaz Amasya Vitis vinifera Erzincan
Beyaz Bambo Vitis vinifera Erzincan
Beyaz Hatun Parmagi Vitis vinifera Sivas
Beyaz Kis Uziimii Vitis vinifera Gumiishane
Beyaz Kismis Vitis vinifera Van
Beyaz Tatli Cekirdekli Vitis vinifera Gumiishane
Beyaz Turfanda Vitis vinifera Erzurum
Beyaz Uziim S1 Vitis vinifera Sivas
Beyaz Uziim S2 Vitis vinifera Sivas
Beyaz Uziim S3 Vitis vinifera Sivas
Beyaz Uziim S4 Vitis vinifera Sivas
Beyaz Uziim S5 Vitis vinifera Sivas
Beyaz Uziim S6 Vitis vinifera Sivas
Beyaz Uziim S7 Vitis vinifera Sivas
Beyaz Uziim T1 Vitis vinifera Tunceli
Beyaz Uziim T2 Vitis vinifera Tunceli
Beyaz Uziim T3 Vitis vinifera Tunceli
Beyaz Uziim V2 Vitis vinifera Van
Beyaz Uziim (Cukurbag) Vitis vinifera Erzincan
Bogazkere Vitis vinifera Tunceli
Bulut Vitis vinifera Erzincan
Cavus (Gegit) Vitis vinifera Erzincan
Cavus (Kockar) Vitis vinifera Erzincan
Cavus (Yukaridere) Vitis vinifera Sivas
Cavus (Bayirbag) Vitis vinifera Erzincan
Cayra Uziimii Vitis vinifera Gilimiighane
Cekirdeksiz Beyaz Vitis vinifera Sivas
Cekirdeksiz Kara Uziim Vitis vinifera Ardahan
Cekirdeksiz Kirmizi Uziim Vitis vinifera Igdir
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Tablo 2. Devam

Cesidin Ad1 Tiir Ad1 Alndigi ||
Cekirdeksiz Kismis Vitis vinifera Igdir
Cekirdeksiz Sar1 Uziim Vitis vinifera [gdir
Cemig 1 Vitis vinifera Erzincan
Cemig-2 Vitis vinifera Erzincan
Cigitsiz Uziim Vitis vinifera Tunceli
Ciklep Vitis vinifera Artvin
Direjik Vitis vinifera Mardin
Ekber Uziimii Vitis vinifera Tunceli
Elhakki Vitis vinifera Igdir
Emceoglu Vitis vinifera Sivas
Ergan Uziimii Vitis vinifera Erzincan
Erkenci Cavus Vitis vinifera Erzincan
Eskibeyli Siyah Uziim Vitis vinifera Sivas
Gedikli Agin Beyazi Vitis vinifera Tunceli
Gedikli Beyaz Uziim Vitis vinifera Tunceli
Gedikli Siyah Uziim Vitis vinifera Tunceli
Gelin Parmag1 Vitis vinifera Sivas
Gines Vitis vinifera Artvin
Gokgolot-1 Vitis vinifera Erzincan
Giil Uziimii Vitis vinifera Tunceli
Glimiis Beyazi Vitis vinifera Gumiishane
Giiz Istanbul Vitis vinifera Erzurum
Haci Tesbihi Vitis vinifera Erzincan
Hanim Gobegi Vitis vinifera Erzurum
Harthul Vitis vinifera Erzurum
Hasani-1 Vitis vinifera Tunceli
Hasani-2 Vitis vinifera Tunceli
Hathul Vitis vinifera Artvin
Hatun Parmagi Vitis vinifera Erzincan
Hatun Parmagi(Olur) Vitis vinifera Erzurum
Hedfi Vitis vinifera Mardin
Hemrani Vitis vinifera Mardin
Herci Vitis vinifera Igdir
Heseni Vitis vinifera Mardin
Hocabas Vitis vinifera Igdir
Ince Beyaz Vitis vinifera Gilimiishane
Inek Memesi Vitis vinifera Igdir
Iri At Memesi Vitis vinifera Artvin
Iri Ke¢i Memesi Vitis vinifera Erzurum
Isabella 1 Vitis labrusca Artvin
[zabella-2 Vitis labrusca Artvin
[zmir Siyahi Vitis vinifera Erzincan
Kabarcik Vitis vinifera Erzurum
Kabugu Yuka Vitis vinifera Erzincan
Kalduk Vitis vinifera Erzincan
Kamik Vitis vinifera Erzincan
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Tablo 2. Devam

Cesidin Ad1 Tiir Ad1 Almdig il
Kara Gahet Vitis vinifera Igdir
Kara Mentigske Vitis vinifera Erzincan
Kara Uziim Vitis vinifera Gilimiighane
Karaeznek -1 Vitis vinifera Erzurum
Karaeznek -2 Vitis vinifera Erzurum
Karakabarcik Vitis vinifera Erzurum
Karul Vitis vinifera Artvin
Keci Memesi Vitis vinifera Artvin
Keles Vitis vinifera Erzurum
Kerfoki Vitis vinifera Mardin
Kerimgandi Vitis vinifera [gdir
Kerkus Vitis vinifera Mardin
Keten Gomlek Vitis vinifera Erzincan
Kirmiz1 Istanbul Vitis vinifera Artvin
Kirmiz1 Ke¢i Memesi Vitis vinifera Van
Kirmizi Uziim T1 Vitis vinifera Tunceli
Kirmizi Uziim T2 Vitis vinifera Tunceli
Kirmizi Uziim T3 Vitis vinifera Tunceli
Kirmiz1 Uziim (Eskibeyli) Vitis vinifera Sivas
Kislik Beyaz Vitis vinifera Sivas
Kizil Tirli Vitis vinifera Sivas
Kizil Uziim -1 Vitis vinifera Erzincan
Kizil Uziim -2 Vitis vinifera Van
Kirfok Vitis vinifera Mardin
Kirli Serife Vitis vinifera Erzincan
Kismis Uziimii Vitis vinifera Erzurum
Kokulu Uziim Vitis labrusca Artvin
Korostol Vitis vinifera Gumiishane
Koyun Gozii Vitis vinifera Van
Kudurus Vitis vinifera Erzurum
Kus Uziimii Vitis vinifera Erzurum
Kuzu Kuyrugu Vitis vinifera Igdir
Laz Uziimii Vitis labrusca Erzurum
Mazlumani Vitis vinifera Tunceli
Mazruma Vitis vinifera Tunceli
Mehmetoglu Vitis vinifera Erzincan
Menesker Vitis vinifera Erzincan
Merzune M1 Vitis vinifera Mardin
Merzune M2 Vitis vinifera Mardin
Mesebbe Vitis vinifera Mardin
Mesma Vitis vinifera Artvin
Mezarlik Vitis vinifera Artvin
Mith Uziimii Vitis vinifera Erzincan
Miskali Vitis vinifera Igdir
Mor Amasya Vitis vinifera Erzincan
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Tablo 2. Devam

Cesidin Ad1 Tiir Ad1 Alindig il
Miiskii Vitis vinifera Sivas
Nanebur Vitis vinifera Artvin
Nar Tanesi Vitis vinifera Erzincan
Norgah Vitis vinifera Erzurum
Papaz Uziimii Vitis vinifera Erzincan
Pembe Uziim T1 Vitis vinifera Tunceli
Pembe Uziim T2 Vitis vinifera Tunceli
Pembenaz Vitis vinifera Erzincan
Pirtik Vitis vinifera Erzurum
Sar1 Golot -1 Vitis vinifera Erzincan
Sar1 Yezenday1 Vitis vinifera [gdir
Sarmalik Uziim Vitis vinifera subsp. sylvestris Sivas
Seliike Pembe Uziim Vitis vinifera Erzincan
Seliike Yesil Uziim Vitis vinifera Erzincan
Servi Beyaz Gevrek Vitis vinifera Bingol
Servi Beyaz Uziim Vitis vinifera Bingol
Servi Kara Uziim Vitis vinifera Bingol
Servi Lice Uziimii Vitis vinifera Bingol
Servi Mor Erkenci Vitis vinifera Bingol
Servi Pembe Uziim Vitis vinifera Bingol
Siyah Hatun Parmagi Vitis vinifera Sivas
Siyah Mayhos Uziim Vitis vinifera Gilimiishane
Siyah Sarap Mayasi Vitis vinifera Tunceli
Siyah Sire Vitis vinifera Erzincan
Siyah Tath Cekirdekli Vitis vinifera Glimiishane
Siyah Turfanda Vitis vinifera Artvin
Siyah Uziim G1 Vitis vinifera Gilimiishane
Siyah Uziim G2 Vitis vinifera Giimiishane
Siyah Uziim S1 Vitis vinifera Sivas
Siyah Uziim S2 Vitis vinifera Sivas
Siyah Uziim T1 Vitis vinifera Tunceli
Siyah Uziim T2 Vitis vinifera Tunceli
Siyah Uziim T3 Vitis vinifera Tunceli
Siyah Uziim T4 Vitis vinifera Tunceli
Siyah Uziim V1 Vitis vinifera Van
Siyah Uziim V2 Vitis vinifera Van
Siyah Uziim V3 Vitis vinifera Van
Siyah Uziim V6 Vitis vinifera Van
Siyah Uziim V7 Vitis vinifera Van
Siyah Uziim (Dutluca) Vitis vinifera Erzincan
Susehri Beyaz Uziim Vitis vinifera Sivas
Safra Vitis vinifera Erzincan
Sebik Karasi Vitis vinifera Sivas
Silfoni Vitis vinifera Tunceli
Sire Vitis vinifera Erzincan
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Tablo 2. Devam

Cesidin Ad1 Tiir Ad1 Alndigi ||
Sirelik Uziim Vitis vinifera Sivas
Sitvi Vitis vinifera Mardin
Ternebi Vitis vinifera Tunceli
Tihmin Kabarcig Vitis vinifera Sivas
Tilki Kuyrugu Vitis vinifera Igdir
Tombul Uziim Vitis vinifera Gilimiighane
Turfanda Vitis vinifera Artvin
Tutikoglu Vitis vinifera Erzincan
Tiirkgozii Vitis vinifera Ardahan
Tiiylii Turfanda Vitis vinifera Artvin
Vasli Vitis vinifera Erzincan
Verdani Vitis vinifera Mardin
Yag Uziimii Vitis vinifera Artvin
Yaz istanbul Vitis vinifera Erzurum
Yer Cemici Vitis vinifera Erzincan
Yer Menesgiri Vitis vinifera Erzincan
Yesil Uziim Vitis vinifera Sivas
Yesilyurt Uziimii Vitis vinifera Giimiishane
Yezenday1 Vitis vinifera Igdir
Zehni Vitis vinifera Tunceli
Zeyti Vitis vinifera Mardin

Tablo 3. Calismada kullanilan kontrol ¢esitler

Direnglilik Durumu

Regent ve Kishmish Vatkana,

Karaerik ve Italia

Tolerasl

Hassas

Calisma Erzincan Bahce Kiiltiirleri Aragtirma Enstitiisii Miidiirliigii, Bahgelikdy Kampiisiinde
asma arazi gen bankasi baginda bulunan genotipler iizerinde gerceklestirilmistir. Bagda asmalar
kendi kokleri tizerinde tam verime yatmis, 1m govde yiiksekliginde, ¢ift T destek sistemi
tizerinde cift kollu sabit kordon terbiye seklinde yetistirilen, 2.0 m x 2.0 m sira aras1 ve sira

tizeri mesafelerde dikilmistir.

3.2. Metot

Yerel cesitlerin kiilleme ve mildiyo hastaliklarina karsi duyarlilik/toleranshilik durumlar g

farkli yontemle belirlenmistir.

28



» 1. Yontem - Calisma kapsaminda segilen 203 yerel gesit ile 4 kontrol ¢esidinin arazi
sartlarinda dogal enfeksiyon yontemi ile kiilleme ve mildiyd hastaligina kars
duyarlilik diizeylerinin belirlenmesi

= 2. Yontem - Suni inokiilasyon yontemi kullanilarak gergeklestirilmistir. Bu agama 3
farkli sekilde planlanmustir.

o Calisma kapsaminda segilen 203 yerel gesit ile 4 kontrol ¢esidinin arazi
sartlarinda suni inokiilasyon yontemi ile kiilleme ve mildiyd hastaligina karst
duyarlilik diizeylerinin belirlenmesi

o Dogal enfeksiyon yontemi sonucu secilen yerel cesitlerin sera kosullarinda
suni inokiilasyon yontemi ile kiilleme ve mildiy6 hastalifina kars1 duyarlilik
diizeylerinin belirlenmesi

o Dogal enfeksiyon yontemi sonucu secilen yerel ¢esitlerin Kontrollii
laboratuvar kosullarinda suni inokiilasyon yontemi ile kiilleme ve mildiyo
hastaligina kars1 duyarhilik diizeylerinin belirlenmesi

» 3. Yontem - Dogal enfeksiyon yontemi sonucu segilen yerel ¢esitlerin markor destekli
seleksiyon yontemi ile kiilleme veya mildiyoye toleransla iliskili olarak belirlenmis

olan 7 farkli SSR markérii ile taranarak bir seleksiyona tabi tutulmustur.

3.2.1. Dogal enfeksiyon yontemi ile yerel cesitlerin testlemesi

Asma arazi gen bankasinda bulunan genotiplerin kiilleme ve mildiyé hastaligina duyarlilik
diizeylerinin belirlenmesi amaciyla 2023 yilinda Erzincan ve Uziimlii'deki baglardan kiilleme
ve mildiyo hastaligi ile enfekteli salkim, siirgiin ve yapraklar toplanmistir (Sekil 2-A). Bu
enfekteli bitki materyalleri, genotiplerin bulundugu baga getirilerek herhangi bir yapay asilama
yaptlmadan uygun araliklarla bag icerisinde belli yerlere yerlestirilmistir (Sekil 2-B). Ardindan
Erysiphe necator ve Plasmopara viticola patojenleri ile dogal olarak enfekte olmalari
saglanmistir. Ayrica sonuclarin giivenilirligini artirmak i¢in bu islem birer hafta arayla bes kez
tekrarlanmigtir. Caligma baginda herhangi bir fungisit uygulamasi yapilmamis ve yapraklardaki
kiilleme ve mildiyo enfeksiyonlari izlenmistir. Temmuz ay1 baginda yapraklardaki kiilleme ve
mildiyo enfeksiyonlarimin ilk goriilmesiyle birlikte genotiplerin degerlendirilmesi yapilmistir
(Sekil 2-C). Hastalik degerlendirmesinde her yerel gesit i¢in 4 asma kullanilmis ve her asmanin
sagindan ve solundan belirlenen 2 siirgiin lizerindeki tiim yapraklar incelenmistir. Kiilleme
hastaligina kars1 direng degerlendirmesi, Wang vd., (1995) tarafindan olusturulan sporiilasyon

yogunlugu ve nekroz olusumunu temel alan gorsel skala (Tablo 4) kullanilarak
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degerlendirilmistir. Mildiyo hastalig1 igin ise Zhao vd., (2019) tarafindan olusturulan
sporiilasyon yogunlugu ve nekroz olusumuna dayali gorsel skala (Tablo 5) kullanilmistir.
Ayrica skala degerlerine gore yapraklarin iizerindeki lezyon degerleri Towsend Heuberger

formiilii (Townsend and Heuberger, 1943) kullanilarak sporiilasyon siddeti hesaplanmustir.

Towsend Heuberger Formiilii (%): P =Y (nxv + ZxN) x 100

P - Hastalik siddeti

n - Skala degeri,

v - O Skaladaki enfeksiyonlu yaprak sayis1
Z - Toplam yaprak sayis1

N - En yiiksek skala degeri

el

Sekil 2. Hastalikl1 materyallerin baglardan toplanmasi (A), Hastalikli materyalin arazi gen
bankas1 bagina yerlestirilmesi (B), Arazi gen bankasinda bulunan genotiplerin hastalik
degerlendirilmesinin yapilmasi (C)

30



Tablo 4. Kiilleme hastalik siddetine gore skala degeri ve duyarlilik diizeyleri

Wang vd., (1995) tarafindan olusturulan Wang vd., (1995) tarafindan olusturulan
hastalik siddetine gore skala degeri hastalik duyarlilik diizeyleri

Skala Degeri Hastalik Siddeti Hastalik siddet endeksi Hastalik Siddeti
0 0.00 < 0.10 | - Bagisik 0.00 < 0.10
1 0.11 - 5.00 ' '
5 501 - 15.00 HR - Olduke¢a direncli 0.11 - 5.00
3 15.01 - 30.00 R - Direngli 501 - 25.00
4 30.01 - 45.00
5 4501 - 65.00 S - Hassas 25.01 - 50.00
6 65.01 - 85.00 HS - Oldukga hassas 50,01 - 100.00
7 85,01 - 100.00

Tablo 5. Mildiy6 hastalik siddetine gore skala degeri ve duyarlilik diizeyleri

Zhao vd., (2019) tarafindan olusturulan Wang vd., (1995) tarafindan olusturulan

hastalik siddetine gore skala degeri hastalik duyarlilik diizeyleri

Skala Degeri Hastalik Siddeti Hastalik siddet endeksi Hastalik Siddeti
0 0.00 < 0.10 I - Bagisik 0.00 < 0.10
1 0.11 - 5.00 HR - Oldukea direncli 0.11 - 5.00
3 501 - 25.00 - Direngli 501 - 25.00
> 2501 - 50.00 - Hassas 2501 - 50.00
! 2001 - 7500 HS - Oldukcah 50,01 - 100.00
9 7501 - 100.00 T quiGa hassas Dot

3.2.2. Suni inokiilasyon yontemi ile yerel ¢esitlerin testlemesi

Calismada kullanilan Erysiphe necator ve Plasmopara viticola izolatlarini elde etmek igin 2024
yili Haziran, Temmuz ve Agustos aylar1 icerisinde siirvey ¢alismalari, Erzincan ili ve Uziimlii
ilgesinde bagciligin yogun olarak yapildigi ancak hi¢ ilaglama yapilmayan baglarda bulunan
alanlarda tesadiifi 6rnekleme yontemine gore yapilmistir. Hastalik belirtisi gosteren yapraklar,
stirgiinler ve salkimlar semptomlar1 yoniinden degerlendirilmis ve ornekler alinarak uygun
kosullarda laboratuvara getirilmistir (Sekil 3-A). Laboratuvarda bu izolatlarin gogaltilmasi

asagida anlatildig: sekilde gerceklestirilmistir.

Mildiyd izolatlatinin hazirlanis1 asamasinda yaprak altindaki sporiilasyonlu alanlarda bulunan
sporangiumlar vakum pompasi yardimiyla mikro tiiplere ¢ekilmistir (Sekil 3-B).

Mikrotiiplerdeki inokuluma bir miktar saf su eklendikten sonra silispansiyonun yogunlugu
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4x10° sporangia/ml olacak sekilde hazirlanmistir. Inokulumun ¢ogaltilmast igin, hassas ¢esidin
koparilmig yapraklari dezenfekte edilmistir ve iizerindeki suyu kurutulan hassas c¢eside ait
yapraklar zeminine 1slak steril kurutma kagidi yerlestirilmis ve i¢ ortami1 bir sprey vasitasiyla
saf su ile nemlendirilmis plastik kaplara yaprak iistii zemine gelecek sekilde yerlestirilmistir.
Hazirliklar tamamlandiktan sonra hazirlanan inokulum yapraklarin alt kismina yine bir sprey
vasitasiyla piskiirtiilerek inokiilasyon islemi tamamlanmistir (Sekil 3-C). Kapaklar1 yilizey
dezenfeksiyonu yapildiktan sonra kapatilan kaplar 24 saat siire ile 22 °C de karanlik bir
ortamda %95-100 nemde bekletildikten sonra plastik kaplar 22 °C de, 16 saat 151k - 8 saat
karanlik diizeninde bir hafta siire ile inkiibasyona alinmistir (Sekil 3-D) (Gindro vd., 2003;
Gomez-Zeledon vd., 2013; Boso vd., 2014). Inkiibasyon strecinin tamamlanmasinin ardindan
olusan sporangiumlar mikrotiiplerin i¢ine vakum pompasi araciligi ile ¢ekilerek kullanima hazir

bir slispansiyon olusturulmustur (Sekil 3-E).

Kiilleme izolatlatinin ¢ogaltilmasi igin hassas c¢esitler olan Karaerik ve Italia cesitleri
yetistirilmistir (Sekil 4-A). Bu ¢esitlere disaridan enfekteli yapraklar, siirglinler ve salkimlarin
getirilerek hastalik bulastirilmasi yapilmistir (Sekil 4-B). Ardindan hastalik bulastirmis ve
yogun spor iceren Karaerik ve Italia g¢esitlerinin yapraklari laboratuvara getirilerek, belirli
oranlarda glikoz (%0,78) ve Tween-20 (%0,05) ilave edilmis] litre steril distile su igerisine agzi
kapakli plastik kaplara yerlestirilerek 15 dakika boyunca calkalanmistir (Sekil 4-C). Istenilen
spor yogunluguna ulagsmak i¢in aymi kaplara taze kiillemeli materyaller eklenerek islem
tekrarlanmigtir. Stispansiyondaki spor konsantrasyonu, 10° spor/ml olacak sekilde ayarlanmigtir
(Wang vd., 1995). Ayrica enfekli Karaerik ve Italia cesitleri hem arazide hemde serada
kullanilmak {izere muhafaza edilmistir (Sekil 4-D). Her uygulama i¢in mildiyo slispansiyonu
yeniden hazirlanmistir. Kiilleme enfeksiyonunun bulastirilmasi icin ise yeterince enfekteli

Karaerik ve Italia ¢esitleri yetistirilmistir.
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Sekil 3. Hastalik belirtisi gosteren yapraklar baglardan toplanmasi (A), Vakum pompast
yardimiyla sporangiyumlarin mikrotiiplere ¢ekilmesi (B), Hasssas ¢esitlerin yapraklarina
mikrotiiplerdeki inokulumun piiskiirtiilmesi (C), inokulum yapilan yapraklarmn inkiibasyona
alinmasi (D), inkiibasyon siireci tamamlanan yapraklardan sporangiyumlarm mikrotiiplere
alinmasi

Sekil 4. Hassas gesitlerin ¢eliklerinin yetistirilmesi (A), Hastalikli materyalin baglardan
toplanmasi (B), Erysiphe necator patojenlerinin izole edilmesi (C), Hassas ¢esitlere izole
edilen Erysiphe necator patojeninin bulastirilmasi
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3.2.2.1. Arazi sartlarinda suni inokiilasyon yontemi ile yerel ¢esitlerin testlemesi

Calisma baginda bulunan yerel ¢esitlere yukarida belirtildigi gibi hazirlanan Plasmopara
viticola ve Erysiphe necator patojenlerinin siispansiyonu piskiirtiilerek (Sekil 5) inokiile
edilmistir. Hastalik bulastirma tarihleri kiilleme hastaligt i¢in 02 Temmuz tarihinde mildiyo
hastalig1 i¢in ise 17 Temmuz tarihinde gergeklestirilmistir. Arazide yapilan suni inokiilasyon
degerlendirmesi liziimlerin olgunlugundan yaklasik 1 hafta 6nce 09 Eyliil tarihinde yapilmistir.
Degerlendirmede her hastalik i¢in 4 omca ve her omcada 2 siirgiin iizerindeki tiim yapraklar
incelenmistir. Kiilleme hastaligina kars1 diren¢ degerlendirmesi, Wang vd., (1995) tarafindan
olusturulan sporiilasyon yogunlugu ve nekroz olusumunu temel alan gorsel skala (Tablo 4,
Sekil 6) kullanilarak degerlendirilmistir. Mildiyo hastaligi i¢in ise Zhao vd., (2019) tarafindan
olusturulan sporiilasyon yogunlugu ve nekroz olusumuna dayali gorsel skala (Tablo 5, Sekil 7)
kullanilmistir. Ayrica skala degerlerine gore yapraklarin tizerindeki lezyon degerleri Towsend
Heuberger formiilii (Townsend ve Heuberger, 1943) kullanilarak sporiilasyon siddeti

hesaplanmustir.

Sekil 5. Plasmopara viticola ve Erysiphe necator patojenlerinin arazide yerel gesitlere
bulastirilmasi
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Sekil 7. Mildiyo sporiilasyon yogunlugu ve nekroz olusumunu temel alan gorsel skala
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3.2.2.2. Sera kosullarinda suni inokiilasyon yontemi ile yerel cesitlerin testlemesi

Serada hastalik testlemeleri i¢in kullanilmak iizere dogal enfeksiyon yontemiyle segilen yerel
cesitlerin ¢elikleri alinarak 3 litrelik saksilara her birinden 24 adet olacak sekilde 1:1 oraninda
torftperlit karisgimina dikimleri yapilmstir (Sekil 8). Toplamda 1536 bitki olup bu bitkilerin
1152’si serada kiilleme ve mildiyd tam bitki testlemesi i¢in ve 384 tanesi ise laboratuvarda tam

yaprak ve disk testlemeleri i¢in kullanilmastir.

Sekil 8. Serada hastalik testlemesinde kullanilacak yerel ¢esitlerin yetistirilmesi

Dogal enfeksiyon sonucu belirlenen 60 yerel cesit ile 2 hassas ve 2 toleransl ¢esidin 2024 yili
basinda koklendirmesi tamamlananmis ve serada kiilleme ve mildiyo tam bitki testlemesi igin
serada genotipler tesadiif bloklari deneme desenine gore siralanmigtir. Kiilleme ve mildiyd igin
tam bitki testlemesi ayr1 yapilacagi i¢in genotipler farkli seralarda yetistirilmistir. Her iki
hastaligin gelisimini desteklemek amaciyla seralarda iliman sicaklik (20-30 °C), yiiksek bagil
nem (%60-90) ve dogal 1s1k kosullar1 saglanmistir. Bu ¢evresel kosullarin kontroli ve
izlenmesi i¢in otomatik iklim kontrol sistemine bagli nemlendiriciler, sogutucular ve sicaklik-

nem veri kayit cihazlari kullanilmistir.
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Daha 6nce anlatildigi gibi Plasmopara viticola patojeninin ¢ogaltilmasi gergeklestirilmis ve bir
stispansiyon hazirlanmistir. Hazirlanan siispansiyon genotiplere piiskiirtme yoOntemiyle
uygulanmistir (Sekil 9-A). Tiim genotipler 15 yaprakli donemi gectikten sonra sporiilasyon
yapilmistir. Erysiphe necator patojeninin inokiilasyonu i¢in Karaerik ve Italia hassas gesitlerine
ait enfekteli gen¢ yapraklar (listen 3, 4 ve 5. yapraklar) bitkilerden alinarak uygun kosullarda
seraya getirilmis ve ince uc¢lu bir firca yardimiyla hafifge siipliriilerek seradaki bitkilerin
yapraklarinin {izerine inokiile edilmistir (Sekil 9-B). Kiilleme hastaligi i¢in 09 Temmuz
tarihinde Erysiphe necator patojeninin genotiplere bulastirilmasi, mildiyé hastaligi i¢in 24
Temmuz tarihinde Plasmopara viticola patojeninin  genotiplere  bulastirilmasi
gerceklestirilmistir. Sera ici her saat nemlendirilerek sporiilasyon tesvik edilmistir. Sporiilasyon
yapildiktan 14 giin sonra ilk hastalik skorlamasi yapilmis, ardindan 7 ser giin arayla 2. ve 3.
skorlamalar yapilmistir. Skorlamalar kiilleme hastaligi icin Wang vd., (1995)’na gére (Sekil
10), mildiy® hastaligi i¢in Zhao vd., (2019)’ya gore (Sekil 11) yapilmistir (Tablo 4 ve Tablo 5).
Serada yapilan suni inokiilasyon sonuglar1 sporiilasyon yapildiktan sonraki 28. giinde yapilan
puanlamaya gore degerlendirilmistir. Degerlendirmede her genotipten her patojen igin 9’ar
omca kullanilmistir. Hastalik skorlamalar1 ve Towsend Heuberger (Townsend ve Heuberger,

1943) formiilii kullanilarak hastalik siddeti hesaplanmistir.

Sekil 9. Plasmopara viticola ve Erysiphe necator patojenlerinin serada yerel gesitlere
bulastirilmasi
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5 | .
Sekil 10. Serada kiilleme sporiilasyon yoguniugu ve nekroz olusumunu temel alan gorsel
skala

Sekil 11. Serada mildiy6 sporiilasyon yogunlugu ve nekroz olusumunu temel alan gorsel skala
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3.2.2.3. Kontrollii laboratuvar kosullarinda suni inokiilasyon yontemi ile yerel cesitlerin

testlemesi

Laboratuvarda yapilan suni inokiilasyon kiilleme hastaligi incelemesi ic¢in hassasiyetleri
belirlenecek olan genotipe ait toplam 18 adet yaprak kullanilmistir. Uygulama 3 tekerriirlii ve
her tekerriirde 2 yaprak olacak sekilde 3 farkli zamanda tekrarlanmistir. Yapraklar, dezenfekte
edildikten sonra igerisinde %0.8’lik su agar1 bulunan steril plastik petri kaplara
yerlestirilmistir (Sekil 12-A). Hassas ¢esitlerden enfekteli yapraklar alinarak sporlar firgayla
hafifce yapraklarin iizerine siipiiriilmiistiir (Sekil 12-B). Inokiile edilen yapraklar 23 'C
derecede %60 nemde 16 saat 151k 8 saat karanlik dongtide 9 giin siire ile inkiibasyona alinmigtir
(Sekil 12-C). Bu islem 05 ve 29 Temmuz ile 26 Agustos tarihlerinde tekrarlanmistir.
Sporiilasyon yapildiktan 10 giin sonra hastalik skorlamas1 yapilmistir (Sekil 12-D). Yapraklar
tizerindeki enfeksiyon siddeti, Tablo 6'de (GENRES-081, 1997; Atak, 2017b) agiklanan
prosediire gore tiim yaprak alani lizerinde gdzlemlenen hastalik lekelerinin yilizdesi esas

alarak belirlenmistir (Sekil 13). Ayrica Towsend Heuberger formiilii (Townsend ve

Heuberger, 1943) kullanilarak sporiilasyon siddeti hesaplanmustir.

. e 3 V - “
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Sekil 12. Hastalik teslemesi yapilacak yapraklarin dezenfekte edilmesi (A), Enfektel,
yapraklardan sporlarin fir¢a yardimiyla enfekteli yapraklarin {izerine siipiiriilmesi (B), Inokiile
edilen yapraklarin inkiibasyona almmasi (C), Inkiibasyon sonrasi hastalik skorlamalarinin
yapilmasi (D)
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7 9

Sekil 13. Laboratuvarda kiilleme sporiilasyon yogunlugu ve nekroz olusumunu temel alan
gorsel skala

Diger taraftan laboratuvarda yapilan suni inokiilasyon mildiyd incelemesi i¢in daha once
anlatildig1 gibi Plasmopara viticola izolatinin ¢ogaltilmasi gergeklestirilmis ve bir slispansiyon
hazirlanmistir. Her uygulama igin siispansiyon tekrar hazirlanmigtir. Hassasiyetleri belirlenecek
olan genotiplere ait 36 yaprak diski (1 cm ¢apinda) kullanilmistir. Disklere enfeksiyon 3 farkli
zamanda 3 tekerriirlii ve her tekerriirde 4 yaprak diski olacak sekilde uygulanmistir (Sekil 14-
A). Yapraklar dezenfekte edildikten sonra 1 cm capinda diskler ¢ikarilmis ve bu diskler
icerisinde % 0.8’lik su agar1 bulunan steril plastik petri kaplarina yerlestirilmistir (Sekil 14-B).
Hazirlanan siispansiyon (4x10° sporangia/ml) disklerin iizerine 1 damla (her bir damla 20 pl)
yapragin alt yiizeyi liste gelecek sekilde damlatilmistir (Sekil 14-C). Petrilerin kapaklari
parafilmle sarilmis ve suni inkubasyona birakilmistir (Sekil 14-D). Bu islem 05 ve 31 Temmuz
ile 27 Agustos tarihlerinde tekrarlanmistir. Sporiilasyon yapildiktan 10 gilin sonra hastalik
skorlamas1 yapilmigtir. Yaprak disklerinin {izerindeki sporiilasyonun degerlendirmesi Tablo
7'de (GENRES-081, 1997, Atak, 2017b) agiklanan prosediir kullanilarak yapilmistir (Sekil 15).
Hastalik skorlamalar1 tam yaprak testlerinde Towsend Heuberger (Townsend ve Heuberger,
1943) formiilii kullanilarak hasaplanmis disklerde ise Liu vd., (2015) formiilii kullanilarak
hastalik siddeti hesaplanmistir.
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Liu vd., (2015) Formiilii (%): P = Y (nxv + ZxN) x 100

P - Hastalik siddeti

n - Skala degeri

v - O Skaladaki enfeksiyonlu disk sayis1
Z - Toplam disk sayist

N - En yiiksek skala degeri

Sekil 14. Hastalik teslemesi yapilacak yapraklar dezenfekte edildikten sonra disklerin
¢ikarilmasi (A), Cikarilan disklerin petri kaplarina dizilmesi (B), Plasmopara viticola
patojeninin disklerin alt yiizeyine bulastiriimasi (C), Inokiile edilen yapraklarm inkiibasyona
alinmasi (D)
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Sekil 15. Laboratuvarda mildiyd sporiilasyon yogunlugu ve nekroz olusumunu temel alan
gorsel skala

Tablo 6. Laboratuvar kosullar1 altinda kiillemeye karsi diren¢ dereceleri igin yapraklarin
enfeksiyon derecelendirme seviyeleri

Skala degeri Belirtileri
1 Yaprakta hi¢ leke yok
3 Yaprakta 2 cm den kiigiik leke
5 Yaprakta 2-5 cm ¢apinda kiigiik leke
7 Yapragin yarisi lekeli
9 Yapragin yarisindan fazlasi lekeli
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Tablo 7. Laboratuvar kosullar1 altinda mildiy6ye kars1 direng dereceleri igin yaprak disklerinin
enfeksiyon derecelendirme seviyeleri

Skala degeri Belirtileri
1 Yaprakta hi¢ leke yok
3 Yaprakta 1 cm den kiigiik leke
5 Yaprakta 1-2 cm ¢apinda kiigiik leke
7 Yapragin yarisi lekeli
9 Yapragin yarisindan fazlasi lekeli

3.2.3. Markor destekli seleksiyon yontemi ile yerel cesitlerin testlemesi

Dogal enfeksiyon yontemi sonucu segilen yerel ¢esitler ile 4 kontrol ¢esidine ait bitkilerden
DNA izolasyonlarinda kullanilmak iizere yaprak oOrnekleri 2024 yili Nisan-Mayis aylari
icerisinde alinmistir. Bu amagla, her bir genotipin siirgiin ucundan itibaren ilk li¢ gen¢ yaprak
alinarak etiketlenmis ve aliiminyum folyo ile sarilmis ve seffaf polietilen torbalara
koyulmustur. Arag¢ buzdolabi i¢inde torbalar vakit ge¢irmeden laboratuvara gotiiriilerek, burada
izolasyon zamanina kadar muhafaza edilmek {izere, siv1 azota daldirilarak sok bir dondurmanin

ardindan, -80 °C deki derin dondurucuda muhafaza altina alinmistir (Sekil 16).

Sekil 16. DNA izolasyonu i¢in testlenecek genotiplerin yaprak drneklerinin alinmasi

Aragtirmada kullanilacak olan genotiplerin DNA izolasyonlar kit ile yapilmistir. Bu amacla
QIAGEN firmasinin DNeasy Plant Mini Kit’1 kullanilmis ve ¢aligma bu kit protokoliine gére

yapilmistir. DNA izalasyonu tamamlandiktan sonra DNA konsantrasyonu ve kalitesi Multiskan
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Sky cihazi ile belirlenmistir (Thermo Fisher Scientific, Waltham, USD). Olgiimler her bir 6rnek
icin iki tekrarli olarak yapilmistir (Sekil 17).

Sekil 17. Yapraklarin havanda s1v1 azotlo birlikte ezilmesi (A), Ezilen yapraklarin ekstratinin
santrifiij tiiplere alinmas1 (B), DNeasy Plant Mini Kit yardimiyla DNA izolasyonunun
yapilmasi (C), Izole edilen DNA’larm saflik ve miktar dl¢iimlerinin yapilmasi

DNA ornekleri PCR teknigi ile ¢ogaltimlari Techne Prime Thermal Cycler (Labnet
International Inc., California, USA)’da gergeklestirilmistir. PCR ¢ogaltimlar1 SSR yontemine
gore farkli aragtirmacilar tarafinda test edilen ve giivenirligi dogrulanan 7 farkli markor da
yapilmistir (Sekil 18-A). Genotiplerin kiilleme hastaliklarina direngli olup olmadigini
belirlemek ig¢in, direng lokuslari olarak Renl ve Ren3 lokus bdlgesi secilmistir. Mildiyd
hastalig1 igin ise, direng lokuslar1 olarak Rpv3 ve Rpv4 lokus bolgesi segilmistir. Her bir lokus
icin kullanilan primerlere yonelik bilgiler Tablo 8’de verilmistir. PCR sonras1 SSR lokuslarina

ait PCR iirlinleri %2’lik agaroz jelde yiiriitiilerek elektroforez asamasi gerceklestirilmistir
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(Sekil 18-B). Elektroforez sonrast PCR amplifikasyon {iriinleri agaroz jel iizerinde

goriintiilenerek, 6rnekler bant var (1) veya yok (0) olarak incelenmistir (Sekil 18-C).

Tablo 8. Calismada kullanilan markérler, primer sekanslar1 ve baglanti lokuslari

Baglantih  Allel biiyiikliigii

Markor ileri Primer Geri Primer Lokus (bp)
UDV-020 Z%'IC;'_I;%GTGTGTGTTTGT 'Cl;i'lc';TGGCCTGATGTTGA Renl 160
VMC9hd-2 iiéi‘cl;ll'_GATGCAAAAC ’iégé:I;CATTCATTGATG Renl 290
UDV-015 ;(éCACATTTCCCTCCTT g%g_CFBTTACTGGGAAGG Ren3 183
VMCNG2E12 iggg;?GAGAGATAGA ﬁg?CCACCGGATCAAA Rpv3 177
VMC7E2 :?ﬁgéé_?GGTTTGCAGTT éﬁéﬁgiﬁCAATAGCGA Rpv3 198
VMCNg2el 'g_ll'_'_ll'_((fa:'(I;GCTTCACTGTTC iéi_(?_(??GGGAGACCGT Rpva 115
VMC7h3 ;%éiéLATTGAAGAAC ¢CC:Z'TFQCC:5?AAATGCACAA Rpva 161

Sekil 18. DNA’larin SSR yontemine gére PCR ¢ogaltimlarinin yapilmasi (A), PCR
tirtinlerinin agaroz jele yiiklenmesi (B), Agaroz jel {izerinde bantlarin gériintiilenmesi

3.2.4. Erzincan ilinin meterolojik iklim verileri

Erzincan Ili, biiyiik 6lgiide karasal iklim 6zellikleri sergilemekle birlikte, cografi konumu
itibartyla Dogu Anadolu ve I¢ Anadolu bélgeleri arasinda gecis zonunda yer almasi nedeniyle
iklimsel agidan 6nemli farklilasmalar gostermektedir. Dogu Anadolu Bolgesi'ndeki diger illerle
karsilagtirildiginda (Elaz1g ve Malatya hari¢), hem yaz mevsiminin siire ve sicaklik degerleri
hem de mikroklima &zellikleri bakimmdan daha 1liman bir profil sergilemektedir. ilin iklim

rejimi, ki mevsiminde Sibirya antisiklonundan kaynaklanan polar kontinental hava kiitlelerinin
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tasinimina bagh olarak sert termal minimumlar kaydetmekte; yaz aylarinda ise subtropikal
yiiksek basincin etkisiyle uzun siireli ve stabilize edilmis sicaklik kosullar1 gozlemlenmektedir.
Dolayistyla, Erzincan'in klimatolojik karakteri, makro 6lgekli atmosferik dolasim desenleri ile
mezoklimatik faktorlerin sinerjistik etkilesimi sonucu sekillenmektedir (Polat ve Altinbilek,
2021).

Calismanin yiiriitiildiigii 2023-2024 yillar1 arasindaki bazi meteorolojik veriler asma arazi gen
bankasi icerisinde yer alan meteoroloji istasyonundan (Field Climate) alinmistir. Arastirma

boyunca kayit altina alinan meteorolojik veriler asagidaki gibidir:

- Ortalama aylik sicaklik (°C)

- Ortalama aylik en yiiksek sicaklik (°C)

- Ortalama aylik en diisiik sicaklik (°C)

- Ortalama aylik nispi nem (%)

- Ortalama aylik en yiiksek nispi nem (%)
- Ortalama aylik en diisiik nispi nem (%)

- Toplam aylik yagis miktar1 (mm)

3.2.5. istatistik analiz

Bag kiillemesi ve mildiydsiine karsi genotipler arasindaki farkliliklar, JMP® Pro 17.0.0
yaziliminda tek yonli ANOVA (varyans analizi) testi kullamilarak istatistiki olarak
belirlenmistir. Ortalamalar arasindaki farki belirlemek i¢cin LSD (En Az Anlamli Farklar) ¢oklu
gruplandirma testi (P<0.05) kullanilmistir.
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4. BULGULAR

Erzincan Bahcge Kiiltiirleri Arastirma Enstitiisii biinyesinde 2023-2024 yillar1 arasinda
yiritilen bu c¢alismayla, 'Dogu Anadolu Bolgesi Asma Genetik Kaynaklar' projesi
kapsaminda: Erzincan, Erzurum, Giimiishane, Bing6l, Sivas, Igdir, Artvin, Van, Mardin,
Tunceli ve Ardahan illerinden toplanarak Arazi Gen Bankasi’nda koruma altina alinan 203
yerel lizim ¢esidi/genotipi ile 2 dayanikli (Regent ve Kishmish Vatkana) ve 2 hassas (Karaerik
ve ltalia) kontrol ¢esidinin bagcilikta nemli fungal patojenler olan kiilleme (Erysiphe necator)
ve mildiyé (Plasmopara viticola) hastaliklarina karsi duyarlilik diizeylerinin belirlenmesi
amaclanmistir. Calisma kapsaminda elde edilen bulgular asagida belirtilen alt basliklar altinda

sunulmustur.

4.1. Dogal enfeksiyon yontemi ile yerel cesitlerin kiilleme ve mildiyo hastaliklarina

dayamiklihigin belirlenmesi

Dogal enfeksiyon sartlarinda kiilleme ve mildiyd hastaliklarina dayanikliligin belirlenmesi
amactyla 2023 yilinda Erzincan ve Uziimlii'deki baglardan kiilleme ve mildiyd hastalig: ile
enfekteli salkim, siirgiin ve yapraklar toplanmistir. Bu enfekteli bitki materyalleri, genotiplerin
bulundugu baga getirilerek herhangi bir yapay asilama yapilmadan uygun araliklarla bag
igerisinde belli yerlere yerlestirilmistir. Ardindan Erysiphe necator ve Plasmopara viticola
patojenleri ile dogal olarak enfekte olmalari saglanmistir. Hastalik degerlendirmesinde kiilleme
hastalig1 i¢in Wang vd., (1995) tarafindan olusturulan sporiilasyon yogunlugu ve nekroz
olusumuna dayali gorsel skala (Tablo 4) kullanilarak degerlendirilmis ve skala degeri O, 1, 2
ve 3 olan genotipler segilmistir. Mildiyo hastaligi i¢in ise Zhao vd., (2019) tarafindan
olusturulan sporiilasyon yogunlugu ve nekroz olusumuna dayali gorsel skala (Tablo 5)

kullanilmis ve skala degeri 0, 1 ve 3 olan genotipler secilerek degerlendirilmeye alinmustir.

Yapilan degerlendirmeler sonucu elde edilen bulgulara gore arazide yapilan kiilleme hastalik
skorlamalar1 incelendiginde 42 genotip 1.00-1.99 puan arasinda, 34 genotip 2.00-2.99 puan
arasinda, 61 genotip 3.00-3.99 puan arasinda, 43 genotip 4.00-4.99 puan arasinda, 19 genotip
5.00-5.99 puan arasinda ve 4 genotip 6.00-7.00 puan arasinda deger almistir. Benzer sekilde
arazide yapilan mildiy6 hastalik skorlamalari incelendiginde 56 genotip 1.00-2.99 puan
arasinda, 83 genotip 3.00-4.99 puan arasinda, 59 genotip 5.00-6.99 puan arasinda ve 6 genotip
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7.00-9.00 puan arasinda deger almistir (Tablo 9). Daha sonra bu skala degerleri, Towsend

Heuberger (Townsend ve Heuberger, 1943) formiiliine islenerek her bir genotip i¢in hastalik

siddeti hesaplanmistir. Arazi gen bankasinda bulunan 203 farkli genotip ile 4 kontrol ¢esidinin
hastalik siddeti incelendiginde, kiilleme hastaligi siddeti %3.88-90.07 (ortalama %44.08)

arasinda, mildiy6 hastalig1 siddeti ise %4.87-87.04 (ortalama %44.46) arasinda gergeklesmistir.

Tablo 9. Dogal kosullarda kiilleme ve mildiyé hastalik siddeti skorlamalar1 ve duyarlilik

diizeyleri
Kiilleme Hastahg1 Mildiyo Hastalig
Arazide Hastahk Arazide e Hastahk
Genotip isimleri  Verilen  Hastahk  Siddetine WK yorjjen  Mildiyo gy ipe  Hastalik
: . .. Duyarhhk Hastahk . Duyarhhk

Skala  Siddeti (%) Gore Skala Diizevi Skala Siddeti (%) Gore Skala Diizevi

Degeri Degeri uzey! Degeri 1adeti{7o Degeri uzey!
Abdehir 5.67 81.03 £0.82 6 HS 6.19 68.75 £ 0.27 7 HS
Adesa 1.06 3.90+0.76 1 HR 1.47 9.20 + 1.52 3 R
Agin Beyazi 3.50 48.28 +£1.40 5 S 4.10 43.51 +£1.28 5 S
Agir Agiz 1.55 1539+ 1.77 3 R 3.82 39.57 +8.38 5 S
Ahmetoglu 3.78 52.31+£0.59 5 HS 6.27 68.92 +3.19 7 HS
Al Uziim (Olur) 1.27 8.35+0.77 2 R 231 19.33 +3.00 3 R
Al Uziim (Torul) 1.32 9.03 + 1.53 2 R 476  5139+297 7 HS
Altuntag 4.74 66.80 + 1.63 6 HS 3.84 40.22 +£2.46 5 S
Avrapgir 5.76 8222 +0.71 6 HS 6.39 71.03 £1.00 7 HS
Askeri 3.88 53.88 £0.98 5 HS 5.96 65.50 + 0.63 7 HS
As Uziimii 5.87 83.79£0.88 6 HS 4.50 48.37£0.79 5 S
At Memesi 2.04 24.12 +£0.40 3 R 1.93 14.87 +2.09 3 R
Azerbaycan Cavusu 241 30.86 +1.29 4 S 2.95 29.72 +1.38 5 S
Azezi 2.42 31.19+1.48 4 S 2.96 30.08+1.18 5 S
Baglarbagi 3.73 51.07 £2.79 5 HS 5.74 62.72 +£3.51 7 HS
Balcani 3.18 4291 +0.89 4 S 3.57 37.01 +1.49 5 S
Besni 1.69 16.99 + 1.64 3 R 5.14 55.89 + 4.00 7 HS
Beyaz Amasya 4.06 56.52 +£2.54 5 HS 6.82 75.66 £4.21 9 HS
Beyaz Bambo 1.21 7.59+0.87 2 R 3.32 32.64 +4.14 5 S
Beyaz Hatun Parmag: 3.48 47.87+£1.26 5 S| 3.56 36.90 +0.82 5 S
Beyaz Kig Uziimii 2.77 28.13+2.43 3 S 6.70 74.12 £4.27 7 HS
Beyaz Kismis 4.45 62.65 +1.66 5 HS 3.90 41.04£1.13 5 S
Beyaz Tath Cek.li 1.19 6.35+1.68 2 R 5.49 59.97 £3.91 7 HS
Beyaz Turfanda 241 30.73+1.94 4 S 2.98 30.21 +1.56 5 S
Beyaz Uziim S1 6.31 90.07 £0.73 7 HS 6.25 68.72 + 3.85 7 HS
Beyaz Uziim S2 6.14 87.65+0.61 7 HS 6.18 67.83 £1.92 7 HS
Beyaz Uziim S3 323  44.02+1.13 4 S 3.32 3428 +£0.95 5 S
Beyaz Uziim S4 1.25 7.32+1.19 2 R 2.15 17.61 £2.55 3 R
Beyaz Uziim S5 1.19 6.76 +1.31 2 R 2.15 18.50 +2.96 3 R
Beyaz Uziim S6 1.47 12.91 £ 0.87 2 R 234 21.39 +£4.37 3 R
Beyaz Uziim S7 4.02 56.17 £2.48 5 HS 4.26 45.75+£1.31 5 S
Beyaz Uziim T1 3.06 41.25+1.76 4 S 3.45 35.67 £2.64 5 S
Beyaz Uziim T2 2.94 38.40 +4.37 4 S 6.32 69.54 £ 1.61 7 HS
Beyaz Uziim T3 3.71 51.18 £ 0.68 5 HS 4.83 5234 +£1.51 7 HS
Beyaz Uziim V2 247 31.46 +£0.93 4 S 2.75 27.02 +£0.49 5 S
Beyaz Uziim (Cukurbag) 4.96 70.08 £1.52 6 HS 5.42 5927 £1.14 7 HS
Bogazkere 4.42 62.28 +1.27 5 HS 4.08 43.15+2.75 5 S
Bulut 1.20 7.83+0.81 2 R 3.16 30.90 + 4.62 5 S
C.siz Kirnuzi Uziim 4.17 58.50 + 0.87 5 HS 6.20 64.99 + 0.45 7 HS
Cavus (Gegit) 5.64 80.50 £0.72 6 R 5.93 50.45 £ 4.92 7 HS
Cavus (Kogkar) 1.28 10.81 £ 0.95 2 HS 4.67 21.07 £1.04 3 R
Cavus (Yukaridere) 4.04 56.49 +1.71 5 R 2.29 43.37 + 3.86 5 S
Cavus (Bayirbag) 137 11.79+1.13 2 R 412 22.65+1.67 3 R
Cayra 1.85 20.84 £ 1.50 3 R 244 60.69 + 2.65 7 HS
Cekirdeksiz Beyaz 1.24 9.37 +£3.56 2 HS 5.57 21.06 +1.45 3 R
Cekirdeksiz Kara Uzim  4.20 58.88 +1.09 5 HS 2.33 68.23 £1.15 7 HS
Cekirdeksiz Kigmis 4.30 60.14 £ 0.78 5 HS 4.37 46.56 £ 0.62 5 S

48



Tablo 9. Devam

Kiilleme Hastahg: Mildiyo Hastahig
Arazide Hastahk Arazide e Hastahk
Genotip Isimleri  Verilen  Hastahk  Siddetine 258K yrilgn  MildiYo g q e Hastalik
; 5 - Duyarhhk Hastahk . Duyarhhk
Skala  Siddeti (%) Gore Skala Diizevi Skala Siddeti (%) Gore Skala Diizevi
Degeri Degeri uzey! Degeri 1adetii7o Degeri uzey!
Cekirdeksiz Sar1 Uziim ~ 5.12 72.49 +0.67 6 HS 7.32 81.03+1.01 9 HS
Cemig 1 3.79 52.25+3.75 5 HS 7.20 79.83 £2.09 9 HS
Cemig-2 1.33 10.29 +1.09 2 R 1.56 10.62 + 0.99 3 R
Cigitsiz Uziim 5.17 73.92+2.24 6 HS 4.84 52.47 +£3.42 7 HS
Ciklep 4.20 59.05+1.92 5 HS 4.90 53.44 +£5.17 7 HS
Direjik 4.40 61.74 + 1.67 5 HS 4.03 42.30+0.39 5 S
Ekber Uziimii 386  53.70+2.23 5 HS 436  46.60+1.02 5 S
Elhakk1 4.56 64.31+0.42 5 HS 6.83 75.56 +£0.42 9 HS
Emceoglu 4.58 64.59+£0.74 5 HS 6.79 75.13 £0.93 9 HS
Ergan Uziimii 3.15 43.04 £ 1.47 4 S 4.44 47.57+1.21 5 S
Erkenci Cavus 4.39 61.69 +0.91 5 HS 5.75 63.02 +1.30 7 HS
Eskibeyli Siyah Uziim 3.80 52.82 +3.57 5 HS 5.09 55.57 £0.77 7 HS
Gedikli Agin Beyazi 2.51 29.98 +1.33 3 S 3.42 35.73 +3.36 5 S
Gedikli Beyaz Uziim 1.61 16.22 +1.39 3 R 4.83 52.52 £2.95 7 HS
Gedikli Siyah Uziim 2.45 30.80+£0.98 4 S 2.87 28.49 +£1.10 5 S
Gelin Parmagi HE3ill 75.65+£0.85 6 HS 5.64 61.64 +1.39 7 HS
Gines 1.14 5.54 +1.58 2 R 3.18 31.57 £ 4.67 5 S
Gokgolot 4.75 66.84 +1.28 6 HS 1.84 15.58 +£2.94 3 R
Giil Uziimii 3.03 41.18+2.39 4 S 3.46 36.03 = 2.69 5 S
Glimiis Beyazi 2.95 38.54 +6.65 4 S 6.59 72.79 +5.68 7 HS
Giiz istanbul 1.19 8.29 +0.85 2 R 4.82 52.14 £5.35 7 HS
Haci tesbihi 4.66 65.48 +2.46 6 HS 1.71 13.83 £2.31 3 R
Hanim Gobegi 4.09 57.59+£0.93 5 HS 6.80 75.17+£2.75 9 HS
Harthul 2.45 31.20+0.99 4 S 3.06 31.09+1.19 5 S
Hasani-1 5.05 71.52+0.96 6 HS 4.86 52.65 +0.57 7 HS
Hasani-2 2.00 22.61 £0.74 3 R 3.20 31.98 £0.93 5 S
Hathul 1.29 8.72 +£2.01 2 R 2.10 17.38 +2.40 3 R
Hatun Parmag 5.01 70.70 + 4.97 6 HS 412 43.05+2.91 5 S
Hatun Parmagi(Olur) 2.97 39.83+0.39 4 S 5.77 63.74 +0.88 7 HS
Hedfi 3.51 48.32 +£1.65 5 S 4.17 4429 +£1.21 5 S
Hemrani 491 69.55 +1.07 6 HS 4.02 42,17 £1.42 5 S
Herci 4.32 60.64 £ 0.52 5 HS 6.72 7425+1.24 7 HS
Heseni 1.78 19.09 +1.93 3 R 3.74 39.22 £ 1.76 5 S
Hocabas 3.14 41.95+2.32 4 S 2.08 18.13 £ 0.43 3 R
Ince Beyaz 5.18 73.30+2.13 6 HS 5.70 62.48 £2.18 7 HS
Inek Memesi 4.07 57.03 £0.79 5 HS 6.75 74.59 +1.69 7 HS
iri At memesi 152 1426 +2.19 2 R 341  35.07+0.99 5 S
Iri Kegi Memesi 2.57 3347 +£1.79 4 S 2.95 29.79 £2.13 5 S
izabella 1 1.07 3.88+£1.25 1 HR 1.36 7.47 £1.63 3 R
izabella-2 1.08 4,03 +£1.27 1 HR 1.32 6.88 £2.11 3 R
Izmir Siyah 4.50 63.42 +1.80 5 HS 7.83 87.04 £2.27 9 HS
Kabarcik 4.48 63.00 £ 1.94 5 HS 5.84 64.05 £ 5.57 7 HS
Kabugu Yuka 2.80 28.16 +£0.77 3 S| 6.91 76.72 £5.70 9 HS
Kalduk 4.18 58.57 £ 0.96 5 HS 7.21 79.50 +2.45 9 HS
Kamik 5.06 71.76 +0.49 6 HS 5.77 63.26 £ 0.10 7 HS
Kara Gahet 3.36 45.05+£2.20 5 S 531 57.54 £ 0.36 7 HS
Kara Meniigke 321 43.57+£9.56 4 S 7.62 84.46 £1.19 9 HS
Kara Uziim 3.22 4320+1.35 4 S 251 22.71 £ 0.47 3 R
Karaeznek 1.20 7.18+1.06 2 R 3.96 41.13 £2.03 5 S
Karaeznek 2 3.73 51.31+1.30 5 HS 6.36 70.19 £0.25 7 HS
Karakabarcik 3.47 47.51 £ 1.64 5 S 2.57 23.38 +£0.46 3 R
Karul 1.80 19.35 +3.96 3 R 2.34 21.43 £2.36 3 R
Keci Memesi 1.12 6.40 + 0.96 2 R 3.89 41.15+254 5 S
Keles 2.39 30.84 +0.46 4 S 291 29.55+1.43 5 S
Kerfoki 3.61 49.83 £0.35 5 S 5.09 55.41 £ 0.51 7 HS
Kerimgandi 1.19 6.20 +1.39 2 R 4.67 50.14 £2.95 7 HS
Kerkus 3.83 53.22+£1.00 5 HS 5.01 54.51 +£0.52 7 HS
Keten Gomlek 3.15 4251 £1.05 4 S 3.58 37.13+£2.15 5 S
Kirmiz1 Istanbul 2.55 29.73 £2.22 3 S 3.24 33.35+0.75 5 S
Kirmizi Keci Memesi 2.87 37.63 +1.08 4 S 2.90 27.89+0.71 5 S
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Tablo 9. Devam

Kiilleme Hastahg: Mildiyo Hastahig
Arazide Hastalik Arazide e Hastahk
Genotip Isimleri  Verilen  Hastahk  Siddetine 258K yorilgn  Mildiyo —ggq iipe  Hastalik
; 5 - Duyarhhk Hastahk . Duyarhhk
Skala  Siddeti (%) Gore Skala Diizevi Skala Siddeti (%) Gore Skala Diizevi
Degeri Degeri uzey! Degeri 1adetii7o Degeri uzey!
Kirmizi Uziim T1 4.55 64.12 +£1.14 5 HS 6.72 74.34 £0.52 7 HS
Kirmizi Uziim T2 3.16 4275+ 1.14 4 S 3.76 39.32 +£2.37 5 S
Kirmizi Uziim T3 4.18 58.49 + 1.43 5 HS 4.26 45,58 +1.42 5 S
Kirmizi Uziim(Eskibeyli) ~ 5.03 7137 +2.04 6 HS 5.97 65.27 £4.54 7 HS
Kislik Beyaz 4.87 68.71 £0.94 6 HS 5.91 64.66 +1.31 7 HS
Kizil Tiirli 3.85 53.27+2.08 5 HS 5.10 55.50 + 1.27 7 HS
Kizil Uziim-1 491  69.37+0.81 6 HS 593  64.82+222 7 HS
Kizil Uziim -2 503  71.19+0.86 6 HS 479  51.81+1.09 7 HS
Kirfok 3.42 46.97 £1.19 5 S 3.94 41.66 £ 1.67 5 S
Kirli Serife 1.98 21.77+0.72 3 R 2.35 2022 +0.34 3 R
Kismis Uziimii 2.28 30.32+1.03 4 S 5.28 57.62 +3.48 7 HS
Kokulu Uziim 1.21 7.45+0.91 2 R 1.31 6.72 + 1.66 3 R
Korostol 1.54 16.94 +£2.42 3 R 3.86 40.39 + 5.57 5 S
Koyun Gozii 3.42 46.95 +£0.66 5 S 3.14 30.92 +£0.80 5 S
Kudurus 1.24 7.81 £1.29 2 R 2.47 21.39+0.99 8] R
Kus Uziimii 205 2349+273 3 R 2.23 20.35+1.03 3 R
Kuzu Kuyrugu 2.05 24.64 +0.25 3 R 1.70 11.19 +1.05 3 R
Laz Uziimii 1.24 8.04 +1.54 2 R 1.49 9.40 +1.31 3 R
Mazlumani 3.85 5338 £1.12 5 HS 4.35 46.45+1.54 5 S
Mazruma 3.21 43.51+1.40 4 S 3.57 37.19+2.04 5 S
Mehmetoglu 3.26 44,02 £0.61 4 S 2.44 22.00 +1.29 3 R
Menesker 4.56 64.35 +4.37 5 HS 4.78 51.95+£2.77 7 HS
Merzune M1 1.13 5.15+0.57 2 R 1.24 4.87 £0.26 1 HR
Merzune M2 2.81 36.96 £ 0.81 4 S 3.26 32.84 +£1.83 5 S
Mesebbe 4.50 63.40 +0.58 5 HS 3.97 41.90+1.91 5 S
Mesma 2.45 31.50 +0.45 4 S 2.96 29.87 +£1.50 5 S
Mezarhk 1.80 19.62 + 0.59 3 R 5.18 56.29 £ 1.54 7 HS
Mih Uziimii 3.77 51.98 £ 0.50 5 HS 4.87 52.76 + 0.37 7 HS
Miskali 3.72 51.59 +0.76 5 HS 6.88 76.40 £ 1.42 9 HS
Mor Amasya 3.84 53.23+0.73 5 HS 3.56 37.02+2.04 5 S
Miiskii 3.76 51.58+1.18 5 HS 3.93 4132 +1.15 5 S
Nanebur 1.96 22.67 +£1.02 3 R 2.53 22.85+1.25 3 R
Nar Tanesi 3.84 53.44 +£5.08 5 HS 4.78 51.53 +3.59 7 HS
Norgah 2.43 31.36 £0.94 4 S| 2.98 30.43 £0.38 5 S
Papaz Uziimii 2.62  34.64+297 4 S 3.48 36.50 £ 0.67 5 S
Pembe Uziim T1 3.93 54.65+1.95 5 HS 4.38 46.81 £ 1.43 5 S
Pembe Uziim T2 3.28 44,71 £0.33 4 S| 3.83 40.23 £1.00 5 S
Pembenaz 2.63 29.29£1.72 3 S 3.24 33.77 £4.83 5 S
Pirtik 1.45 11.18 £2.25 2 R 2.25 19.73 £0.91 3 R
Sar1 Golot 3.45 46.98 £1.29 5 S 2.32 20.89 +1.88 3 R
Sar1 Yezendayi 3.92 5447 +£1.81 5 HS 4.43 4740+ 1.41 5 S
Sarmahk Uziim 2.83 37.99 +£0.49 4 S 2.28 21.26 +£0.86 3 R
Seliike Pembe Uziim 2.86 36.28 +0.34 4 S 3.50 35.36 +£2.60 5 S
Seliike Yesil Uziim 2.86 36.30+£0.16 4 S| 3.56 36.10 £ 2.50 5 S
Servi Beyaz Gevrek 6.08 86.81 +1.51 7 HS 421 4471 £1.03 5 S
Servi Beyaz Uziim 3.53 48.75 + 3.05 5 S 5.78 63.21 = 7.47 7 HS
Servi Kara Uziim 2.42 30.69 +£0.58 4 S 2.70 26.58 £0.81 5 S
Servi Lice Uziimii 3.38 46.45+£1.00 5 S 3.93 41.30£0.75 5 S
Servi Mor Erkenci 4.71 66.43 +1.40 6 HS 4.93 53.57 £ 0.51 7 HS
Servi Pembe Uziim 5.27 75.30+1.33 6 HS 5.72 62.89 +£1.82 7 HS
Siyah Hatun Parmag: 5.27 7521 £0.84 6 HS 5.77 63.52 +£1.41 7 HS
Siyah Mayhos Uziim  1.17 7.62+0.51 2 R 468  50.58+2.96 7 HS
Siyah Sarap Mayasi 3.06 40.77 £2.74 4 S 3.57 37.18+2.25 5 S
Siyah Sire 1.40 11.82+0.41 2 R 2.10 19.09 +2.34 3 R
Siyah Tatli Cekirdekli 4.74 66.99 £4.12 6 HS 6.77 74.59 £ 6.33 7 HS
Siyah Turfanda 2.57 29.24+0.14 3 S 3.12 32.36 +3.62 5 S
Siyah Uziim G1 3.53 48.74 £2.44 5 S 5.95 65.03 £ 8.05 7 HS
Siyah Uziim G2 403  56.35+1.00 5 HS 2.01 17.04 +3.32 3 R
Siyah Uziim S1 427  60.18+6.16 5 HS 3.79 39.89 +3.36 5 S
Siyah Uziim S2 3.25 4445+1.24 4 S| 3.54 36.92 +1.52 5 S
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Tablo 9. Devam

Kiilleme Hastahg: Mildiyé Hastahg
Arazide Hastahk Arazide e Hastahk
Genotip isimleri  Verilen  Hastahk  Siddetine 25K yjorilgn  MildYo g g ipe  Hastalik
; 5 - Duyarhhk Hastahk . Duyarhhk
Skala  Siddeti (%) Gore Skala Diizevi Skala Siddeti (%) Gore Skala Diizevi
Degeri Degeri uzey! Degeri 1adetii7o Degeri uzey!
Siyah Uziim T1 4.88 68.91 £0.72 6 HS 5.89 64.41 £2.64 7 HS
Siyah Uziim T2 4.29 59.94 +0.74 5 HS 4.37 46.50 £0.42 5 S
Siyah Uziim T3 4.69 66.13 £0.78 6 HS 4.75 51.35+0.59 7 HS
Siyah Uziim T4 2.66 27.71+0.90 3 S 2.96 29.61+0.89 5 S
Siyah Uziim V1 4.23 59.24 +1.17 5 HS 4.38 46.94 +1.45 5 S
Siyah Uziim V2 3.16 42.39+0.86 4 S 3.74 38.89 +1.27 5 S
Siyah Uziim V3 2.06 22.76 +1.01 8 R 2.24 19.88 +£0.22 3 R
Siyah Uziim V6 3.21 4422 +1.25 4 S 2.92 29.24 £2.62 5 S
Siyah Uziim V7 326 4450+ 1.45 4 S 3.78 39.65 +2.62 5 S
Siyah Uziim(Dutluca) 4.50 63.26 +2.99 5 HS 7.50 83.13+3.25 9 HS
Susehri Beyaz Uziim 5.22 74.57 £ 1.66 6 HS 4.19 44.60 £ 2.36 5 S
Safra 6.13 87.54 +0.37 7 HS 4.05 42.83+0.73 5 S
Sebik Karasi 4.80 67.73 £1.33 6 HS 1.83 15.43 £2.46 3 R
Silfoni 3.20 43.83 +1.82 4 S 3.30 34.03 +1.57 5 S
Sire 3.39 4712 +5.51 5 S 3.28 33.83 £5.50 5 S
Sirelik Uziim 4.72 66.39 +0.58 6 HS 5.02 54.55 +0.83 7 HS
Sitvi 4.01 55.72 +£0.90 5 HS 5.27 57.43+0.92 7 HS
Ternebi 3.80 52.85+0.90 5 HS 4.86 52.80 +0.95 7 HS
Tihmin Kabarcig1 5.43 77.55+0.91 6 HS 5.73 63.02 +0.80 7 HS
Tilki Kuyrugu 1.25 7.34+£2.01 2 R 4.19 44.40 £1.92 5 S
Tombul Uziim 1.91 22594223 3 R 249  23.57+139 3 R
Turfanda 1.23 7.61+1.19 2 R 1.99 16.52 +1.55 3 R
Tutikoglu 3.35 4574 +£0.97 5 S 4.30 45.70 +3.00 5 S
Tiirkgozii 3.24 43.80 +1.00 4 S 4.69 50.65 +0.73 7 HS
Tiiyli Turfanda 2.51 29.63 +2.00 3 S 3.02 30.89 +£2.07 5 S
Vash 3.70 50.99 +0.32 5 HS 2.34 21.01 £0.51 3 R
Verdani 3.87 53.67 £2.35 5 HS 531 57.96 +2.82 7 HS
Yag Uziimii 3.60 49.74 £ 1.85 5 S 5.56 60.68 +£2.25 7 HS
Yaz Istanbul 3.37 46.23 +0.89 5 S 6.85 75.68 £2.29 9 HS
Yer Cemici 3.27 4440+ 1.31 4 S 5.89 64.47 +2.69 7 HS
Yer Menesgiri 3.97 55.35+1.06 5 HS 6.20 68.06 + 1.30 7 HS
Yesil Uziim 5.13 73.22+£2.02 6 HS 4.85 52.56 +£2.10 7 HS
Yesilyurt Uziimii 4.95 70.27 £4.12 6 HS 5.52 60.32 +3.04 7 HS
Yezenday1 5.07 72.00 + 1.66 6 HS 6.04 66.52 +3.35 7 HS
Zehni 3.16 42.50+0.92 4 S| 3.67 38.25+0.69 5 S
Zeyti 3.10 41.72 £1.10 4 S 3.81 39.95+1.81 5 S
Italia 5.10 72.17+£1.78 6 HS 7.24 80.09 £2.07 9 HS
Karaerik 5.91 84.31+3.83 6 HS 6.35 70.07 £ 0.86 7 HS
Kishmish Vatkana 1.09 4.46 +0.88 1 HR 1.33 6.94 +1.37 3 R
Regent 1.12 5.08 £0.42 2 R 1.29 5.97 +0.59 3 R

HR:Oldukga direngli, R:Direngli, S:Hassas, HS:Oldukga hassas.

Genotiplerin kiilleme hastalik siddetine gore skala degerleri incelendiginde 3 genotip 1 puan,

28 genotip 2 puan, 16 genotip 3 puan, 52 genotip 4 puan, 67 genotip 5 puan, 33 genotip 6 puan

ve 4 genotip 7 puan almistir. Benzer sekilde mildiy6 hastalik siddetine gore skala degerleri

incelendiginde ise 1 genotip 1 puan, 37 genotip 3 puan, 82 genotip 5 puan, 70 genotip 7 puan

ve 13 genotip 9 puan almistir (Tablo 9, Sekil 19).
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Kiilleme Hastalig1 Mildiy6 Hastalig1
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Genotip Sayisi

Sekil 19. Dogal enfeksiyon yontemi sonucu hastalik siddetine gore yerel ¢esitlerin skala
degeri dagilimi

Her bir genotipin kiillemeye kars1 duyarlilik diizeyi, hastalik siddet endeksine gore
incelendiginde 3 genotip oldukea direngli (HR), 44 genotip direncli (R), 68 genotip hassas (S)
ve 88 genotip oldukca hassas (HS) olarak belirlenmistir. Benzer sekilde mildiyoye karsi
duyarhilik diizeyi, hastalik siddet endeksine gore incelendiginde 1 genotip oldukca direngli
(HR), 37 genotip direncli (R), 82 genotip hassas (S) ve 83 genotip olduk¢a hassas (HS) olarak
belirlenmistir (Tablo 9, Sekil 20). Bu genotipler icerisinden 25’1 her iki hastaligada tolerans
gostererek direngli (R) ve oldukga direngli (HR) simiflarinda yer almistir.
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Genotip Sayisi

Sekil 20. Dogal enfeksiyon yontemi sonucu hastalik siddetine gore yerel gesitlerin

duyarhiliklarinin dagilimi
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Dogal enfeksiyon degerlendirmesinde genotiplerin skala degerleri (kiilleme hastaligi i¢in O, 1,
2, ve 3 skala degeri alan genotipler ile mildiyo hastaligi i¢in 0, 1 ve 3 skala degeri alan
genotipler) hastalik siddetleri (kiilleme hastaligi i¢in %30’un altinda ve mildiyo hastalig
icin %25’in altinda deger alan genotipler) ve hastalik duyarlilik diizeyleri (oldukca direncli
(HR) ve direngli (R) siifinda yer alan genotipler) incelendiginde 6n plana 60 genotipin ¢iktigi
belirlenmistir. Segilen bu 60 genotip sera ve laboratuvarda yapilan suni inokiilasyon

denemelerinde materyal olarak kullanilmak {izere bir sonraki agamaya aktarilmistir

4.2. Suni inokiilasyon yontemi ile yerel cesitlerin kiilleme ve mildiyo hastaliklarina

dayamiklihigin belirlenmesi

Calismada kullanilan Erysiphe necator ve Plasmopara viticola izolatlarini elde etmek i¢in 2024
yili Haziran, Temmuz ve Agustos aylari igerisinde siirvey ¢alismalari, Erzincan ili ve Uziimlii
ilgesinde bagciligin yogun olarak yapildigi ancak hi¢ ilaglama yapilmayan baglarda bulunan
alanlarda tesadiifi 6rnekleme yontemine gore yapilmistir. Hastalik belirtisi gosteren yapraklar,
siirglinler ve salkimlar semptomlar1 yoniinden degerlendirilmis ve 6rnekler alinarak uygun
kosullarda laboratuvara getirilerek metot kisminda anlatildigi gibi mildiy6d silispansiyonu
hazirlanmigtir. Ayrica kiilleme izolatlatinin ¢ogaltilmasi i¢in hassas ¢esitler olan Karaerik ve
Italia cesitleri yetistirilmis ve bu gesitler hem arazide hemde serada kullanilmak iizere muhafaza
edilmistir. Her uygulama ic¢in mildiyd siispansiyonu yeniden hazirlanmistir. Kiilleme
enfeksiyonunun bulastirilmast i¢in ise yeterince enfekteli Karaerik ve Italia cesitleri

yetistirilmistir. Hastalik bulastirma ve hastalik skorlama tarihleri Tablo 10°da verilmistir.

Tablo 10. Kiilleme ve mildiyd izolatlarinin genotiplere uygulama tarihleri ile hastalik skorlama
tarihleri

Uygulama Hastahk Bulastirma Skorkama
Kiilleme 02.07.2024 09.09.2024

Arazi Suni Inokiilasyon
Mildiy6 17.07.2024 09.09.2024
24.07.2024
Kiilleme 09.07.2024 01.08.2024
09.08.2024

Sera Suni Inokiilasyon

08.08.2024
Mildiy6 24.07.2024 16.08.2024
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Tablo 10. Devam

05.07.2024 16.07.2024
Kiilleme 29.07.2024 07.08.2024
26.08.2024 04.09.2024
Laboratuvar Suni Inokiilasyon
05.07.2024 16.07.2024
Mildiyo 31.07.2024 09.08.2024
27.08.2024 04.09.2024

4.2.1. Arazi sartlarinda suni inokiilasyon yontemi ile yerel ¢esitlerin kiilleme ve mildiyo

hastaliklarina dayaniklihgin belirlenmesi

Calisma baginda bulunan genotiplere yukarida belirtildigi gibi hazirlanan Plasmopara viticola
patojeninin bulundugu siispansiyon piiskiirtiilerek, Erysiphe necator patojeninin bulasik oldugu
yaprak ve siirgiinler ise siirtme ve degdirme yoluyla bulastirilmistir. Hastalik bulastirma
tarihleri kiilleme hastaligr i¢cin 02 Temmuz tarihinde mildiyo hastaligi i¢in ise 17 Temmuz
tarthinde gerceklestirilmistir. Arazide yapilan suni inokiilasyon degerlendirmesi liziimlerin
olgunlugundan yaklasik 1 hafta dnce 09 Eyliil tarihinde yapilmistir. Degerlendirmede her
hastalik i¢in 4 omca ve her omcada 2 siirgiin kullanilmistir. Wang vd., (1995)’na gore yapilan
kiilleme hastalik skorlamalar1 sonucu 7 genotip 1.00-1.99 puan arasinda, 30 genotip 2.00-2.99
puan arasinda, 46 genotip 3.00-3.99 puan arasinda, 61 genotip 4.00-4.99 puan arasinda, 36
genotip 5.00-5.99 puan arasinda ve 23 genotip 6.00-7.00 puan arasinda deger almistir. Diger
taraftan arazide Zhao vd., (2019)’ya gore yapilan mildiyé hastalik skorlamalari sonucu 20
genotip 1.00-2.99 puan arasinda, 98 genotip 3.00-4.99 puan arasinda, 64 genotip 5.00-6.99 puan
arasinda ve 21 genotip 7.00-9.00 puan arasinda deger almistir. Daha sonra Towsend Heuberger
(Townsend ve Heuberger, 1943) formiilii kullanilarak her bir genotip icin hastalik siddeti
hesaplanmistir. Genotiplerin hastalik siddeti incelendiginde, kiilleme hastaligi siddeti %7.96-
99.03 (ortalama %58.92) arasinda, mildiy6 hastaligi siddeti ise %69.16-99.81 (ortalama %51.78)
arasinda gerceklesmistir (Tablo 11). Ayrica genotiplerin hastalik siddetine gore skala degerleri
ve hastalik duyarlilik diizeyleri kiilleme hastaligi i¢in Wang vd., (1995)’na gore (Tablo 4),
mildiy6 hastaligi i¢in ise Zhao vd., (2019)’ya gore (Tablo 5) tekrar degerlendirilmistir.

Kiilleme hastalik siddetine gore skala degerlendirme sonucu 4 genotip 2 puan, 14 genotip 3

puan, 35 genotip 4 puan, 69 genotip 5 puan, 58 genotip 6 puan ve 23 genotip 7 puan almstir.
Her bir genotipin kiillemeye karst duyarlilik diizeyi hastalik siddet endeksine gore
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incelendiginde 9 genotip direngli (R), 58 genotip hassas (S) ve 138 genotip oldukga hassas (HS)
olarak belirlenmistir. Benzer sekilde mildiyd hastalik siddetine gore skala degerlendirme
sonucu 10 genotip 3 puan, 89 genotip 5 puan, 79 genotip 7 puan ve 25 genotip 9 puan almistir.
Her bir genotipin mildiydye karst duyarlilik diizeyi hastalik siddet endeksine gore
incelendiginde 10 genotip direngli (R), 89 genotip hassas (S) ve 106 genotip olduk¢a hassas
(HS) olarak belirlenmistir (Tablo 11, Sekil 21 ve 22). Bu genotipler igerisinden 8’i her iki

hastaligada tolerans gostererek direncli (R) sinifinda yer almistir.

Kiilleme Hastalig1 Mildiy6 Hastaligy
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Sekil 21. Arazi sartlarinda suni inokiilasyon yontemi hastalik siddetine gore yerel gesitlerin
skala degeri dagilimi
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104

Genotip Sayisi

HR:Oldukga direngli, R:Direngli, S:Hassas, HS:Oldukga hassas

Sekil 22. Arazi sartlarinda suni inokiilasyon yontemi hastalik siddetine gore yerel ¢esitlerin
duyarliliklarinin dagilimi

Toleransli oldugu bilinen kontrol ¢esitlerinden Kishmish Vatkana ile Regent’in kiilleme suni

inokiilasyon sonuglar1 degerlendirildiginde sirasiyla hastalik siddetleri 17.26 ile 17.61, arazide
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verilen skala degerleri 1.80 ile 1.82 hastalik duyarlilik diizeyleri direngli (R) olarak
belirlenmistir. Benzer sekilde mildiy6 suni inokiilasyon sonuglar1 degerlendirildiginde sirasiyla
hastalik siddetleri 16.65 ile 10.72, arazide verilen skala degerleri 2.09 ile 1.68, hastalik
duyarlilik diizeyleri direngli (R) olarak belirlenmistir. Hassas oldugu bilinen kontrol
cesitlerinden Italia ve Karaerik’de yapilan incelemelerde hastalik siddeti her iki hastalikta da
benzer sonuglar aldig1 goriilmistiir. Kiilleme hastalik siddetine gore skala degerleri 5, hastalik
duyarlilik diizeyleri ise olduk¢a hassas (HS) olarak belirlenmistir. Benzer sekilde mildiyd
hastalik siddetine gore skala degerleri 7 puan aldig1 ve hastalik duyarlilik diizeyleri ise oldukga
hassas (HS) olarak belirlenmistir (Tablo 11).

Tablo 11. Arazi suni inokiilasyon kiilleme ve mildiy0 hastalik siddeti, skorlamalar1 ve duyarlilik
diizeyleri

Kiilleme Hastahgi Mildiyo Hastahg
Arazide Hastahk Arazide Hastahk
Genotipler Verilen  Hastalik Siddetine b Verilen Hastahk Siddetine Hastalik
Skala  Siddeti (%) GoreSkala PWYAMK guola  Siddeti (%)  Gore Skala DUYArHIK
Degeri Degeri Dizeyi Degeri Degeri Dizeyi
Abdehir 6.44  92.00+4.13 7 HS 6.74 74.57 £3.25 7 HS
Adesa 1.77 16.14 £ 1.76 3 R 1.84 13.00+1.28 3 R
Agi Beyazi 4.15 58.58 +4.31 5 HS 4.78 5138+ 1.52 7 HS
Agir Agiz 4.37 61.56 + 1.60 5 HS 5.48 59.97+1.12 7 HS
Ahmetoglu 441 62.19 + 1.06 5 HS 6.18 68.52£10.21 7 HS
Al Uziim (Olur) 2.52 3332+1.86 4 S 2.88 28.35+2.47 5 S
Al Uziim (Torul) 221 26.52+1.42 3 S 2.71 25.34+0.80 5 S
Altuntag 5.39 76.90£2.94 6 HS 4.45 48.04+1.70 5 S
Arapgir 6.61 94.37+4.87 7 HS 6.51 72.08 +9.66 7 HS
Askeri 3.93 55.47+6.33 5 HS 5.39 59.57+7.04 7 HS
As Uziimii 5.34 75.98 £ 7.07 6 HS 4.13 43.56 +4.21 5 S
At Memesi 3.00 40.23+0.97 4 S 3.10 29.57+2.51 5 S
Azerbaycan Cavusu 2.74 33.67+2.80 4 S 3.26 32.06+2.43 5 S
Azezi 2.83 35.80+2.44 4 S 3.39 33.85+3.27 5 S
Baglarbas1 4.45 62.74 +4.08 5 HS 4.89 52.59+5.14 7 HS
Balcani 3.99 56.26 +4.03 5 HS 4.34 4597 +4.19 5 S
Besni 2.46 30.46 +1.37 4 S 5.20 57.04 +£3.32 7 HS
Beyaz Amasya 481 68.70 + 5.76 6 HS 7.09 78.79+10.51 9 HS
Beyaz Bambo 2.90 40.18+0.98 4 S 4.42 48.30+ 1.17 5 S
Beyaz Hatun Parmagi 4.73 67.54+4.98 6 HS 4.82 52.74 +5.46 7 HS
Beyaz Kis Uziimii 3.55 49.57+3.98 5 S 6.38 70.75 + 8.67 7 HS
Beyaz Kismis 5.51 77.64 +5.06 6 HS 4.23 45.09 +4.19 5 S
Beyaz Tatlt Cekirdekli 4.95 70.48 +1.29 6 HS 4.84 52.55+4.72 7 HS
Beyaz Turfanda 3.20 42.06 +4.10 4 S 3.72 37.97+5.91 5 S
Beyaz Uziim S1 6.83  97.51+3.01 7 HS 6.30 69.69 + 6.98 7 HS
Beyaz Uziim S2 6.79 97.07 £3.49 7 HS 6.57 72.84+3.42 7 HS
Beyaz Uziim S3 4.44 62.92 £ 6.26 5) HS 4.23 44.65+5.29 5 S
Beyaz Uziim S4 5.06 71.94+1.98 6 HS 6.28 69.56 +£2.75 7 HS
Beyaz Uziim S5 296  39.72+£0.90 4 S 3.06 30.69 + 1.56 5 S
Beyaz Uziim S6 575  81.88+1.44 6 HS 6.51 72.15+1.07 7 HS
Beyaz Uziim S7 5.11  7297+10.03 6 HS 5.64 62.70+4.28 7 HS
Beyaz Uziim T1 405  57.57+4.66 5 HS 4.74 50.73 +2.11 7 HS
Beyaz Uziim T2 381  52.80+8.81 5 HS 6.84  75.69+9.60 9 HS
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Tablo 11. Devam

Kiilleme Hastahg: Mildiyo Hastahig
. Arazide Hastalik Hastalik Arazide Hastalik Hastalik
Genotipler Verilen  Hastahk Siddetine ™ Verilen Hastalik Siddetine astalt
Skala ~ Siddeti (%) GoreSkala DYMK siala  Siddeti (%)  Gire Skala DuYAritik
g - Diizeyi o o Diizeyi
Degeri Degeri Degeri Degeri
Beyaz Uziim T3 5.05 71.46 +3.72 6 HS 5.60 61.71+10.06 7 HS
Beyaz Uziim V2 314  40.53+5.88 4 S 4,13 4373 +4.18 5 S
Beyaz Uziim (Cukurbag) 6.52 93.18 +5.07 7 HS 5.81 63.87 +£5.62 7 HS
Bogazkere 4.92 69.76 + 6.18 6 HS 4.64 50.05+3.53 7 HS
Bulut 2.34 29.89+1.73 3 S 2.78 26.97+2.18 5 S
Cavus (Gegit) 5.89 84.03 +£3.17 3 S 5.75 63.49 + 4.64 5 S
Cavus (Bayirbag) 2.28 28.16+1.48 6 HS 2.97 29.53+1.29 7 HS
Cavus (Kogkar) 2.43 31.33+1.90 4 S 3.99 42.42 +1.46 5 S
Cavus (Yukaridere) 4.91 69.87 +0.87 6 HS 3.31 32.54+1.13 5 S
Cayra Uziimii 4.82 68.52 +2.25 6 HS 2.72 25.80+0.62 5 S
Cekirdeksiz Beyaz 2.89 38.82+1.27 4 S 4.88 53.33+£3.92 7 HS
Cekirdeksiz Kara Uziim 4.59 65.05 +3.25 6 HS 3.52 35.73+3.14 5 S
Cekirdeksiz Kirmizi Uziim ~ 4.73 67.06 +2.72 6 HS 6.07 66.66 + 2.68 7 HS
Cekirdeksiz Kigmis 3.92 54.66 + 8.90 5 HS 4.23 44,58 +£5.92 5 S
Cekirdeksiz Sar1 Uziim 5.81 82.91+6.12 6 HS 6.81 75.69 + 7.00 9 HS
Cemig-1 4.34 61.16 + 8.96 5 HS 8.33 92.52+6.34 9 HS
Cemig-2 3.33 45.63 +1.42 5 S 3.79 39.16 + 0.59 5 S
Cigitsiz Uziim 5.25 7447 +6.20 6 HS 5.00 54.79 + 4.40 7 HS
Ciklep 474 66.98 + 8.41 6 HS 5.28 57.28 +8.38 7 HS
Direjik 4.80 66.86 +£9.12 6 HS 414 4370+ 1.73 5 S
Ekber Uziimil 462  64.82+6.09 5 HS 4.75 51.31+2.66 7 HS
Elhakki 5.55 78.58 +5.97 6 HS 6.09 66.11 +5.38 7 HS
Emceoglu 4.82 68.40 + 4.88 6 HS 7.22 80.15 + 4.55 9 HS
Ergan Uziimii 4.06 57.40+2.75 5 HS 4.53 48.56 +3.37 5 S
Erkenci Cavus 5.92 84.55+7.91 6 HS 6.17 68.33 +£3.90 7 HS
Eskibeyli Siyah Uziim 4.82 68.74 + 6.64 6 HS 5.08 55.84 £2.41 7 HS
Gedikli Agin Beyazi 2.80 34,79 £3.59 4 S 3.62 36.69 + 2.66 5 S
Gedikli Beyaz 331 4526 +1.93 5 S 3.35 33.05+2.52 5 S
Gedikli Siyah Uziim 2.84  3538+3.75 4 S 3.46 33.96+1.12 5 S
Gelin Parmagi 6.53 93.29+5.16 7 HS 7.77 86.38 +3.76 9 HS
Gines 2.37 30.75+1.53 4 S| 3.00 30.30+ 1.09 5 S
Gokgolot 4.19 58.91+1.90 5 HS 2.96 29.28 +£3.24 5 S
Giil Uziimii 3.55 48.84 +3.50 5 S| 4.21 44,57 +3.58 5 S
Giimiis Beyazi 4.03 56.70 + 5.54 5 HS 8.40 93.33+£6.83 9 HS
Giiz [stanbul 3.57 50.02 £ 0.65 5 HS 3.20 32.15+2.04 5 S
Haci tesbihi 2.33 29.72+£2.35 3 S 2.82 27.84+£3.51 5 S
Hanim Gobegi 5.09 71.15+3.51 6 HS 7.29 80.31 +5.80 9 HS
Harthul 3.06 40.16 £2.97 4 S 3.64 37.31+£3.71 5 S
Hasani-1 6.26 89.50 +2.32 7 HS 5.20 57.49 £ 1.77 7 HS
Hasani-2 4.43 61.83 +0.62 5 HS 4.77 51.97+0.91 7 HS
Hathul 1.92 22.06 + 1.87 3 R 2.31 20.33 +3.09 3 R
Hatun Parmag: 539 76.95+12.28 6 HS 4.32 45.07+6.12 5 S
Hatun Parmagi(Olur) 3.52 48.24 £ 6.62 5 S 5.73 63.08 +7.19 7 HS
Hedfi 3.98 54.59+11.73 5 HS 4.25 44.82 +3.87 5 S
Hemrani 5.21 73.76 £ 4.16 6 HS 4.49 48.04 +2.68 5 S
Herci 574  81.38+7.66 6 HS 8.67 96.33 £ 4.76 9 HS
Heseni 2.14 25.64 +£2.55 3 S 4.03 42.40 £3.62 5 S
Hocabas 3.15 42.00+0.47 4 S 3.65 37.24 +1.56 5 S
Ince Beyaz 592 84.59 £7.39 6 HS 5.99 65.58 + 1.40 7 HS
Inek Memesi 5.02 70.21 £6.08 6 HS 7.84 86.81+3.01 9 HS
Iri at memesi 2.28 26.79 £ 1.17 3 S 3.13 30.42+1.76 5 S
Iri Kegi Memesi 3.76 52.35+2.49 5 HS 4.36 46.67 £ 5.29 5 S
izabella-1 1.68 14.55+0.96 2 R 1.81 12.68 + 1.57 3 R
Izabella-2 1.64 14.82+£0.77 2 R 1.54 9.16 £ 0.84 3 R
Izmir Siyahi 5.45 77.85+11.52 6 HS 8.67 96.36 £ 5.12 9 HS
Kabarcik 5.38 76.86 +5.78 6 HS 8.61 95.72 + 4.59 9 HS
Kabugu Yuka 2.94  39.61+£2.69 4 S 6.89 76.47 £ 9.35 9 HS
Kalduk 5.56 78.94 + 8.08 6 HS 7.88 87.55 + 5.66 9 HS
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Tablo 11. Devam

Kiilleme Hastalig Mildiyo Hastalhig
Arazide Hastalik Arazide Hastalik
Genotipler Verilen  Hastabk  Siddetine 12 \erijen  Hastak  Siddetine 2Stalk
Skala  Siddeti (%) GoreSkala PWYAMK guola  Siddeti (%)  Gore Skala DYk
- o - . Diizeyi
Degeri Degeri Degeri Degeri
Kamik 6.73 96.13+7.19 7 HS 5.03 55.22 +4.45 7 HS
Kara Gahet 4.17 58.98 £9.23 5 HS 6.16 68.44 £ 3.67 7 HS
Kara Meniiske 4,00 55.24+1545 5 HS 7.01 77.93 £6.37 9 HS
Kara Uziim 2.85 38.07£2.43 4 S 3.15 30.56+1.89 5 S
Karaeznek 3.03 39.89+£1.91 4 S 3.61 36.24 +£0.89 5 S
Karaeznek 2 3.91 54.09 + 4.49 5) HS 6.16 68.04 £5.15 7 HS
Karakabarcik 3.86 53.36 +0.82 5 HS 4.64 50.38 £ 0.86 7 HS
Karul 2.02 23.62+0.98 3 R 2.42 22.72+0.64 3 R
Ke¢i Memesi 3.06 41.79+1.81 4 S 3.18 31.05+0.99 5 S
Keles 3.16 41.99 +4.38 4 S 4.00 42.19 £ 0.56 5 S
Kerfoki 460 64.89+10.11 5 HS 6.22 68.95 £ 6.17 7 HS
Kerimgandi 2.22 28.17+1.73 3 S 3.14 30.34+0.73 5 S
Kerkus 4.24 59.92 £5.77 5 HS 5.51 58.85+6.49 7 HS
Keten Gomlek 3.42 46.67 +5.46 5 S 3.91 40.73 £ 5.86 5 S
Kirmizi {stanbul 3.07  39.97+6.06 4 S 3.79 39.53+£3.74 5 S
Kirmizi Ke¢i Memesi 3.48 45.88 +£3.29 5) S 3.31 32.23+£0.75 5 S
Kirmzi Uziim T1 478  67.23+457 6 HS 6.44 71.58+5.63 7 HS
Kirmizi Uziim T2 4.15 56.83 +3.83 5 HS 4.79 51.97+6.28 7 HS
Kirmizi Uziim T3 5.71 80.62+9.72 6 HS 5.68 62.98 + 6.47 7 HS
Kirmizi Uziim(Eskibeyli) 6.30  90.05+10.99 7 HS 6.25 69.43+1.81 7 HS
Kislik Beyaz 512 72.73+13.09 6 HS 6.16  68.03+11.43 7 HS
Kizil Tiirlia 4.36 61.69£5.23 5 HS 5.58 61.91+3.64 7 HS
Kizil Uziim-1 578  82.56+7.95 6 HS 6.75 74.99 + 4.38 7 HS
Kizil Uziim-2 591  84.46+7.88 6 HS 5.27 57.57+3.38 7 HS
Kirfok 4.02 56.56+2.88 5 HS 4.66 50.60+4.73 7 HS
Kirli Serife 3.16 4231+2.43 4 S 3.17 30.77+£2.72 5 S
Kismis Uziimii 2.90 37.42+1.65 4 S 6.14 68.05+5.14 7 HS
Kokulu Uziim 1.87  18.75+1.66 3 R 2.01 15.56 + 1.07 3 R
Korostol 4.79 68.18 + 1.60 6 HS 4.00 42.51+£2.12 5 S
Koyun Gozii 3.63 49.48 + 8.67 5 S 3.40 33.38+£2.15 5 S
Kudurus 1.28 7.96+1.25 2 R 2.54 22.01+1.10 3 R
Kus Uziimii 3.52 49.07+1.70 5 S 3.07 31.56+1.73 5 S
Kuzu Kuyrugu 2.40 29.91+2.04 3 S 2.27 19.46 + 1.38 3 R
Laz Uziimii 1.66 14.17+0.89 2 R 1.76 11.91+1.39 3 R
Mazlumani 4.58 65.09 + 7.39 6 HS 4.93 53.63 £ 1.86 7 HS
Mazruma 3.56 49.17+4.49 5 S 4.04 42.35+4.12 5 S
Mehmetoglu 3.16 41.96 + 1.09 4 S 3.79 39.12+1.91 5 S
Menesker 6.85 97.80+£2.57 7 HS 5.19 56.68 £ 5.31 7 HS
Merzune M1 2.01 22.49+1.37 3 R 2.78 26.56+1.38 5 S
Merzune M2 3.63 48,78 +3.77 5 S &5 3498 +4.48 5 S
Mesebbe 6.08 86.85+7.71 7 HS 4.33 46.19 +3.81 5 S
Mesma 3.10 41.28+5.52 4 S 3.59 36.35+3.03 5 S
Mezarlik 2.47 30.79+2.23 4 S 3.94 40.80 + 0.82 5 S
Mih Uziimii 421 59.42+3.74 5 HS 5.43 60.07 £ 3.03 7 HS
Miskali 4.08 56.21+7.31 5 HS 6.54 72.17£14.61 7 HS
Mor Amasya 4.29 60.79 £ 6.03 5 HS 3.84 39.82+£1.91 5 S
Miiskii 4.33 60.98 +5.19 5) HS 441 4723+4.13 ©) S
Nanebur 3.58 4971 +1.94 5 S 3.24 3136+ 1.70 5 S
Nar Tanesi 4.19 58.79 +3.47 5 HS 5.02 5437+ 6.94 7 HS
Norgah 2.84 36.11+1.62 4 S 3.28 31.91+2.05 5 S
Papaz Uziimii 3.03 39.65+4.42 4 S 4.01 41.82 +4.89 5 S
Pembe Uziim T1 5.22 7421 +7.87 6 HS 5.38 58.99 +4.34 7 HS
Pembe Uziim T2 4.19 59.18 £ 6.40 5 HS 4,53 48.78 +5.97 5 S
Pembenaz 3.38 45.41 £9.96 5 S 4.22 44.41 £7.03 5 S
Pirtik 3.72 52.09 + 1.56 5 HS 3.88 4094 +1.11 5 S
Sar1 Golot 2.58 31.78 £2.04 4 S 2.94 29.15+1.22 5 S
Sar1 Yezenday1 4.63 64.79 + 6.11 5 HS 4.93 53.87 £ 6.07 7 HS
Sarmalik Uziim 2.33 28.83+1.71 3 S 2.26 20.63 +1.60 3 R
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Tablo 11. Devam

Kiilleme Hastahg: Mildiyo Hastahig
Arazide Hastahk Arazide Hastalik
Genotipler Verilen  Hastahk  Siddetine DH“St*‘l"lkk Verilen  Hastahk  Siddetine DHaStz"l"lkk
Skala ~ Siddeti (%) GoreSkala o 'Y Skala  Siddeti (%) GoreSkala o oor 'l
o . - Diizeyi . . - Diizeyi
Degeri Degeri Degeri Degeri
Seliike Pembe Uziim 3.27 40.73 £2.20 4 S 3.75 38.21+£3.17 5 S
Seliike Yesil Uziim 3.36 42.17 £ 1.05 4 S 3.71 37.76 £2.15 5 S
Servi Beyaz Gevrek 6.91 98.80 +2.39 7 HS 551 60.16 + 5.65 7 HS
Servi Beyaz Uziim 4.00 56.53+4.11 5 HS 6.27 69.09 + 6.11 7 HS
Servi Kara Uziim 279  3451+1.75 4 S 2.90 28.77+2.35 5 S
Servi Lice Uziimii 3.76 52.29+2.32 5 HS 4.25 45.11+1.97 5 S
Servi Mor Erkenci 5.72 81.48 +3.64 6 HS 5.80 62.90+1.18 7 HS
Servi Pembe Uziim 6.50 92.91+5.16 7 HS 6.69 74.10+5.64 7 HS
Siyah Hatun Parmag: 6.76 96.51 +4.22 7 HS 7.42 82.24 +7.60 9 HS
Siyah Mayhos Uziim 4.48 63.36 + 1.63 5 HS 3.95 41.64+2.70 5 S
Siyah Sarap Mayasi 3.80 52.50 +5.42 5 HS 4.43 47.74+5.13 5 S
Siyah Sire 3.64 51.07+1.24 5 HS 4.64 49.91+0.49 5 S
Siyah Tatli Cekirdekli 5.33 76.09 + 6.93 6 HS 7.56 83.98 +7.99 9 HS
Siyah Turfanda 3.39 45.14 £ 6.57 5 S 4.36 46.39 £ 4.76 5 S
Siyah Uziim G1 4.05 57.17+£3.58 5 HS 6.49  7195+11.61 7 HS
Siyah Uziim G2 4.96 70.43+2.21 6 HS 4.90 53.37+4.07 7 HS
Siyah Uziim S1 6.05 8626=118 7 HS 5.30 58.53 + 6.52 7 HS
Siyah Uziim S2 4.10 57.96 +4.91 5 HS 4.61 50.06 +2.31 7 HS
Siyah Uziim T1 6.26 89.23+6.19 7 HS 7.56 83.86 +7.49 9 HS
Siyah Uziim T2 5.85 83.23+6.79 6 HS 5.80 64.28 £ 4.77 7 HS
Siyah Uziim T3 5.52 78.25+6.81 6 HS 5.52 60.72 + 6.14 7 HS
Siyah Uziim T4 4.08 5773 £6.44 5 HS 4.65 50.46 + 4.63 7 HS
Siyah Uziim V1 5.56 79.19+£2.72 6 HS 5.78 63.62 +£2.63 7 HS
Siyah Uziim V2 4.22 58.02+3.18 5 HS 5.17 56.94 + 6.47 7 HS
Siyah Uziim V3 4.16 58.68 £ 4.17 5 HS 3.96 42.22+5.03 5 S
Siyah Uziim V6 4.72 67.20+8.15 6 HS 4.25 45.02 + 6.66 5 S
Siyah Uziim V7 4.07 57.74£4.94 5 HS 4.84 52.77 +3.25 7 HS
Siyah Uziim(Dutluca) 5.83 83.25+7.81 6 HS 8.98 99.81 +0.39 9 HS
Susehri Beyaz Uziim 6.88 98.30+£3.04 7 HS 4.81 52.64 +4.37 7 HS
Safra 6.93 99.03+1.19 7 HS 4.59 49.87+2.79 5 S
Sebik Karas1 4.91 69.84 £ 0.61 6 HS 3.29 32.07+1.21 5 S
Silfoni 4.18 59.20 £5.38 5 HS 4.39 47.08 £5.01 5 S
Sire 4.64 65.75 + 8.83 6 HS 4.35 46.04 £ 9.63 5 S
Sirelik Uziim 6.21 88.73£2.04 7 HS 6.60 7329 +1.85 7 HS
Sitvi 4.98 71.18 £4.25 6 HS 6.64 73.63 +3.66 7 HS
Ternebi 5.35 76.35+2.28 6 HS 6.57 72.73 + 6.66 7 HS
Tihmin Kabarcig1 6.79 96.89 +4.03 7 HS 7.40 82.26 +7.38 9 HS
Tilki Kuyrugu 521 74.32+1.42 6 HS 6.16 68.27 + 4.08 7 HS
Tombul Uziim 3.59 50.32+£4.38 5 HS 3.10 30.76 £ 0.29 5 S
Turfanda 2.37 30.72 £ 1.36 4 S 3.07 31.02+0.59 5 S
Tutikoglu 4.35 61.68 +3.03 5 HS 4.44 47.18 £ 6.74 5 S
Tiirkgozii 4.52 63.83 £3.70 5 HS 521 57.12+£2.92 7 HS
Tiyli Turfanda 3.35 44,87 +4.98 4 S| 3.48 34.78 +2.56 5 S
Vasl 5.41 76.99 + 1.87 6 HS 3.66 35.53 +1.60 5 S
Verdani 4.82 68.47 +3.53 6 HS 6.78 74.74 + 4.46 7 HS
Yag Uziimii 4.39 62.28 + 6.67 5 HS 6.88 76.27 + 8.69 9 HS
Yaz Istanbul 4.95 70.11+5.23 6 HS 7.59 83.88 +£5.85 9 HS
Yer Cemici 4.03 56.97 + 3.54 5 HS 7.36 81.77 £ 4.08 9 HS
Yer Menesgiri 5.03 71.55+2.25 6 HS 7.86 87.32+2.51 9 HS
Yesil Uziim 6.74 96.23 +2.84 7 HS 5.32 58.44 +4.93 7 HS
Yesilyurt Uziimii 6.51  93.03+5.95 7 HS 7.14 79.31+5.40 9 HS
Yezendayi 6.76 96.52 +3.40 7 HS 6.65 73.93+£5.18 7 HS
Zehni 4.19 58.97 +1.99 5 HS 4.09 42.44 +2.02 5 S
Zeyti 4.23 59.61 +6.38 5 HS 3.96 41.00+5.23 5 S
Italia 3.96 53.44 + 1.47 5 HS 4.79 51.20+0.89 7 HS
Karaerik 3.90 54.14 +£2.47 5 HS 4.82 51.68 + 1.53 7 HS
Kishmish Vatkana 1.80 17.26 £3.75 3 R 2.10 16.65 + 3.76 3 R
Regent 1.83 17.61 £2.16 3 R 1.68 10.72 +£1.97 3 R

HR:Oldukga direngli, R:Direngli, S:Hassas, HS:Oldukga hassas.
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Suni inokiilasyon arazi degerlendirmesinde genotiplerin skala degerleri (kiilleme hastaligi i¢in
0, 1, 2, ve 3 skala degeri alan genotipler ile mildiy6 hastaligi i¢in 0, 1 ve 3 skala degeri alan
genotipler) hastalik siddetleri (kiilleme hastalig1 i¢in %30’un altinda ve mildiyd hastaligi
icin %25’in altinda deger alan genotipler) ve hastalik duyarlilik diizeyleri (oldukca direncli
(HR) ve direngli (R) siifinda yer alan genotipler) incelendiginde 6n plana 11 genotipin ¢iktig
ve bunlarin: Adesa, Hathul, Izabella-1, izabella-2, Karul, Kokulu Uziim, Kudurus ve Laz
Uziimii genotiplerinin her iki hastalia toleransh oldugu, Kuzu Kuyrugu ve Sarmalik Uziim
genotiplerinin sadece mildiyé hastaligina, Merzune M1 genotipinin ise kiilleme hastaligina

toleransli oldugu belirlenmistir.

4.2.2. Sera kosullarinda suni inokiilasyon yontemi ile yerel cesitlerin kiilleme ve mildiyo

hastaliklarina dayanmiklihigin belirlenmesi

Sera kosullarinda, dogal enfeksiyon yontemiyle kiilleme ve mildiyd hastaliklarina tolerans
gosteren 60 yerel liziim ¢esidinin patojenite potansiyeli, tam bitki testleme yontemiyle
degerlendirilmistir. 2024 basinda koklendirilen ¢esitlerle birlikte 2 hassas ve 2 toleransl kontrol
¢esidi kullanilarak kiilleme (Erysiphe necator) ve mildiy6 (Plasmopara viticola) testleri ayri
seralarda gerceklestirilmistir. Serada yapilan suni inokiilasyon sonuglar1 sporiilasyon

yapildiktan sonraki 28. giinde yapilan skorlamaya gore degerlendirilmistir.

Kiilleme hastalik siddeti en yiiksek genotip %63.47 ile Siyah Uziim V3 olurken, %9.45 ile
Izabella-2 en diisiik hastalik siddeti dl¢iilmiistiir. Mildiyd hastaligi siddeti ise %3.40 (Izabella-
2)-51.10 (Karaerik) arasinda gergeklesmistir (Tablo 12).

Kiilleme hastalik siddetine gore skala degerlendirme sonucu genotipler 2-5 puan araliginda
dagilim gostermis olup, 4 genotip 2, 10 genotip 3, 27 genotip 4 ve 19 genotip 5 puan almistir.
Her bir genotipin kiillemeye karst duyarlilik diizeyi hastalik siddet endeksine gore
incelendiginde 7 genotip direncli (R) 45 genotip hassas (S) ve 8 genotip oldukca hassas (HS)
olarak siiflandirilmistir. Benzer sekilde mildiyo hastalik siddetine gore skala degerlendirme
sonucu 2 genotip 1, 16 genotip 3 ve 42 genotip 5 puan almistir. Her bir genotipin mildiydye
kars1 duyarlilik diizeyi hastalik siddet endeksine gore incelendiginde 2 genotip oldukga direncli
(HR), 16 genotip direngli (R) ve 42 genotip hassas (S) olarak belirlenmistir (Tablo 12, Sekil 23
ve 24 ). Bu genotipler icerisinden 7’si her iki hastaligada tolerans gostererek direngli (R) ve

oldukga direncli (HR) siniflarinda yer almistir.
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Sekil 24. Sera kosullarinda suni inokiilasyon yontemi ile hastalik siddetine gore yerel
cesitlerin duyarhiliklarinin dagilimi

Toleransli oldugu bilinen kontrol ¢esitlerinden Kishmish Vatkana ve Regent’in sera sartlarinda
sporiilasyon bulastirildiktan sonraki 28. gilinde yapilan degerlendirmeye gore kiilleme suni
inokiilasyon sonuglar1 degerlendirildiginde sirasiyla hastalik siddetleri 11.46 ile 12.00, serada
verilen skala degerleri 1.51 ile 1.58 hastalik duyarhilik diizeyleri direngli (R) olarak
belirlenmistir. Benzer sekilde mildiyd suni inokiilasyon sonuglar1 degerlendirildiginde sirasiyla
hastalik siddetleri 5.81 ile 5.83, serada verilen skala degerleri 1.37 ile 1.38, hastalik duyarlilik
diizeyleri direngli (R) olarak belirlenmistir. Hassas oldugu bilinen kontrol ¢esitlerinden Italia
ve Karaerik’de yapilan incelemelerde hastalik siddeti her iki hastalikta da benzer sonuclar aldig1

goriilmiistiir. Kiilleme hastalik siddetine gore skala degerleri 5, hastalik duyarhilik diizeyleri ise
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oldukca hassas (HS) olarak belirlenmistir. Benzer sekilde mildiyo hastalik siddetine gore skala
degerleri 7 puan aldigi ve hastalik duyarlilik diizeyleri ise olduk¢a hassas (HS) olarak
belirlenmistir (Tablo 12).

Suni inokiilasyon sera degerlendirmesinde genotiplerin skala degerleri (kiilleme hastalig1 i¢in
0, 1, 2, ve 3 skala degeri alan genotipler ile mildiy6 hastaligi i¢in 0, 1 ve 3 skala degeri alan
genotipler) hastalik siddetleri (kiilleme hastaligi i¢in %30’un altinda ve mildiyé hastaligi
icin %25’in altinda deger alan genotipler) ve hastalik duyarlilik diizeyleri (oldukca direngli
(HR) ve direngli (R) sinifinda yer alan genotipler) incelendiginde 6n plana 18 genotipin ¢iktigi
ve bunlarin: Adesa, Izabella-1, Izabella-2, Kokulu Uziim, Laz Uziimii, Merzune M1 ve
Sarmalik Uziim her iki hastaliga toleras gosterdigi, Al Uziim (Torul), Beyaz Tatli Cekirdekli,
Hathul, Hocabas, Iri At Memesi, Karul, Kuzu Kuyrugu, Pirtik, Siyah Sire, Tombul Uziim, ve

Turfanda genotiplerinin sadece mildiy6 hastaligina tolerans gosterdigi belirlenmistir.
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Tablo 12. Sera suni inokiilasyon kiilleme ve mildiyo hastalik siddeti, skorlamalari ve duyarlilik diizeyleri

Kiilleme Mildiyo
(28. Giin) (28. Giin)
Genotip Isimleri 14. 21. 28. \S/i';ﬁ‘:f] slfgflﬁi‘nke Hastalik 14. 21. 28. \S/?e:ﬁ(i?l S'jj;g:ﬂ‘e Hastalik
Giin Okuma  Giin Okuma  Giin Okuma Skala Gire Skala Dll}iarlll.lk Giin Okuma Giin Okuma Giin Okuma Skala Gére Skala Du;:arhl'lk
Degeri  Degeri Dizeyi Degeri  Degeri Diizeyi
Adesa 9.68+£5.64 w-z 13.26+2.87 q-u 16.42+6.86 v-z 1.75 3 R 1.00+0.96 1-n 5.99+1.81 t-w 8.45+0.48 t-w 1.53 3 R
Agir Agiz 27.76+£5.08 f-0  38.18+9.63 c-h 49.31+5.06 d-j 3.63 5 S 18.94+6.07 a-c  31.08+5.05 b 40.124£2.94 b-e 3.88 5 S
Al Uziim (Olur) 35.34+5.69 d-f  40.4042.59 c-f 43.93+1.49 f-p 3.37 4 S 8.34+7.12 e-k  11.73£595k-v  25.85£7.61 j-0 2.71 5 S
Al Uziim (Torul) 16.15+0.70 g-x 21.65+3.23 m-s 25.56+3.69t-z  2.27 3 S 2.00£147k-n  7.9942.04t-w  24.91+3.73 l-p 2.76 3 R
At Memesi 21.4342.65 k-t 34.174£3.10 c-k 45.54£2.97e-0  3.33 5 S 8.79+1.78 e-k  17.13£1.61 f-0  27.04+2.41 1-0 2.92 5 S
Besni 18.764+3.96 o-w 21.64+5.38 m-s 26.344+4.50 t-z 2.36 3 S 4.69+2.10 g¢-n  19.36+4.43 e-l 27.54+1.64 1-n 2.90 5 S
Beyaz Bambo 20.71£6.351-u  30.03+£5.40 f-n  35.05+2.56 p-y 2.93 4 S 18.8744.93 bc  28.5549.40b-d  36.5549.49 c-g 3.47 5 S
Beyaz Tath Cek.li 23.9746.67 1-r  43.40+22.16 b-d 52.71x18.29 b-g  3.69 5 HS 7.994+4.26 e-| 17.28+0.27 f-0 23.42+0.53 m-p 2.69 3 R
Beyaz Uziim S4 22.6944.94 1-s  34.30£6.55 c-k 47.06+7.30d-m  3.48 5 S 11.58+3.65 d-g 29.34+3.34 be 44.47£2.97 b 4.19 5 S
Beyaz Uziim S5 43.06+£1.21 b-d 54.21+£3.55ab  60.55+1.11 ab 4.36 5 HS 9.97+0.56 e-j 19.84+£2.11 e-k  25.83+0.76 j-0 2.88 5 S
Beyaz Uziim S6 19.00+6.84 o-w 28.50+7.36 h-0 59.93+1.68 a-C 4.25 5 HS 7.45£2.70 e-m  14.13+5.84 h-t 31.1743.61 g-I 3.27 5 S
Bulut 26.47+2.86 f-p  32.46+2.02 d-m 35.44+1.98 o-y 2.84 4 S 25.98+2.80 a 29.38+0.54 bc 36.57+2.68 c-g 3.64 5 S
Cavus (Kogkar) 31.55+1.25e-j 32.224£3.30d-m 38.64+3.82 k-w  3.09 4 S 20.19£12.24 a-c 28.35+13.85b-d 39.1£9.07 b-f 3.92 5 S
Cavus (Bayirbag) 20.4343.60 m-v 29.90+2.56 f-n  35.65+1.02n-y  2.89 4 S 4.59+227g-n 14854544 h-r  26.52+6.94 1-0 2.89 5 S
Cavus (Yukaridere) 23.15+£2.511-s  33.16+1.92 d-l 50.00+4.44 c-1 3.58 5 S 2.63+0.70 k-n  16.32+0.59 f-r 30.49+1.14 g-m 3.14 5 S
Cayra 29.37+46.58 f-m 40.24+2.57 c-g 48.24+1.74 d-k 3.56 5 S 4.774£3.17 g-n  11.91£1.51 j-v 26.45+2.99 1-0 2.89 5 S
Cemig-2 26.50+£13.47 f-p 34.41+6.93 c-k 42.03+14.40 h-r  3.32 4 S 3.36£1.51 j-n 11.96+2.28 j-v 26.56+3.80 1-0 2.87 5 S
Csiz Beyaz 29.18+8.84 f-m 38.87+3.35c-h 47.65+3.19 d-I 3.55 5 S 21.07+15.00 ab 31.01£13.03 b 44.15+3.59b 4.15 5 S
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Tablo 12. Devam

Kiilleme Mildiyo
(28. Giin) (28. Giin)
Genotip Isimleri 14. 21. 28. \S/i';ﬁ‘:f] slfgflﬁi‘nke Hastalik 14. 21. 28. \S/?e:ﬁ(i?l ;g;?g;'; Hastalik
Giin Okuma  Giin Okuma  Giin Okuma Skala Gire Skala Dll}iarlll.lk Giin Okuma Giin Okuma Giin Okuma Skala Gére Skala Du;:arhl'lk
Degeri  Degeri Dizeyi Degeri  Degeri Diizeyi

C.siz Kara Uziim 17.41+£1.90 p-w 25.53+1.16j-p 41.47+2.12 h-s 3.23 4 S 6.33£1.28 g-n  14.32+43.70 h-t 27.71£8.07 1-n 2.76 5 S
Gedikli Beyaz 28.61£3.76 f-n  35.85+1.45c-j 40.69+0.27 h-t 3.12 4 S 10.0844.75 e-j  17.04+5.02 f-0 28.41+6.43 h-n 3.00 5 S
Gines 17.7941.43 p-w 26.12+2.64 j-p  39.39+5.18 j-v 3.06 4 S 2.43£1.70 k-n  13.16+1.48 h-t 44.98+12.54 b 4.19 5 S
Gokgolot 26.29+1.59 f-p  28.67£1.50 h-0 35.61£1.58 n-y 2.88 4 S 4.14+1.89 h-n  18.22+7.96 e-m  29.52+1.45 g-m 3.07 5 S
Giiz Istanbul 45.5443.49bc  44.99+4.99 bc 44.41+6.46 f-p 3.37 4 S 7.55€2.46 e-m  14.59+£3.02h-s  26.04+0.53 j-0 2.82 5 S
Hac1 Tespihi 26.12+1.06 f-p  32.20+2.79 d-m 40.07+1.18 1-t 3.11 4 S 4.55+£0.92 g-n  12.77£2.52 1-u 25.39+3.48 j-0 2.82 5 S
Hasani-2 33.65+10.18 d-h 41.08+8.38 c-f 56.25+7.21 a-d 4.07 5 HS 9.02+5.10 e-k  16.83£2.73 f-p 32.22+4.63 f-k 3.38 5 S
Hathul 15.5442.89 r-x  23.444+4.58 k-q 28.6342.03 s-y 2.50 3 S 3.09+1.52 j-n 9.61+4.49 o-w 13.2842.89 r-u 1.88 3 R
Heseni 23.72£2.041-r  26.36£4.001-p  29.62+2.45 s-y 2.55 3 S 2.32+1.66 k-n  14.41£2.57 h-t 25.59+2.49 j-o0 2.87 5 S
Hocabas 19.09+5.65 n-w 37.74422.75 c-1 41.77£25.52 h-s  3.00 4 S 13.79+£1.43 c-f  21.124+2.64 c-1 21.7842.29 n-q 2.61 3 R
Iri At Memesi 17.62+9.72 p-w 21.81+£8.48 1-s  28.89+6.99 s-y 2.46 3 S 10.79+4.11 e-h  16.59+3.38 f-q 20.26+2.16 o-r 2.48 3 R
izabella-1 7.20£0.73 x-z  11.51+0.70 r-u 13.61+1.18 w-z  1.63 2 R 0.00+0.00 n 3.80£1.30 vw 7.97+1.37 u-w 1.48 3 R
izabella-2 4.53+1.33 z 5.92+3.04 u 9.45+2.27 z 1.45 2 R 0.06+0.10 n 1.77+£0.49 w 3.40+£1.07 w 1.17 1 HR
Kara Uziim 15.0442.99 r-x  22.1243.50 1-r  29.1942.96 s-y 2.52 3 S 4724643 g-n 10.16£6.27 m-w  29.94+7.50 g-m 3.32 5 S
Karaeznek 51.71+4.14 ab  57.89+4.06 a  56.16+2.44 a-d 4.04 5 HS 8.36+£5.83 e-k  17.39£7.96 f-0 29.89+6.98g-m 3.03 5 S
Karakabarcik 38.99+5.06 c-e  39.05+4.65 c-h  42.83+1.57 g-q 3.24 4 S 14.09+1.70 b-e  26.11£1.38 b-e ~ 42.85+2.98 be 4.12 5 S
Karul 11.01+0.48 v-z 21.86+0.80 1-r  31.58+2.22 r-y 2.71 4 S 7.50£7.23 e-m  14.83+5.13 h-r  20.15+2.34 o-r 2.50 3 R
Kegi Memesi 18.4642.90 0-w 26.67+1.151-p 35.0242.19p-y  2.86 4 S 9.92+899e-j  2020+13.19d-j 26.76+4.98 1-0 2.83 5 S
Kerimgandi 32.16+4.56 -1 40.88+5.29 c-f 45.61+5.28 e-0 341 5 S 3.44+1.61 1-n 18.07£2.73 e-n 35.32+7.24 d-h 3.55 5 S
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Tablo 12. Devam

Kiilleme Mildiyo
(28. Giin) (28. Giin)
Genotip Isimleri 14. 21. 28. \S/i';ﬁ‘:f] slfgflﬁi‘nke Hastalik 14. 21. 28. \S/?e:ﬁ(i?l Sﬁ‘g;ﬁﬁ"‘e Hastalik
Giin Okuma  Giin Okuma  Giin Okuma Skala Gire Skala Dll}iarlll.lk Giin Okuma Giin Okuma Giin Okuma Skala Gére Skala Du;:arhl'lk
Degeri  Degeri Dizeyi Degeri  Degeri Diizeyi

Kirli Serife 22.5242.89j-t  31.17£2.70 e-m 37.17£2.6 m-w 3 4 4.01+£0.61 h-n  16.62+4.50 f-q 26.24+0.83 j-0 2.84 5 S
Kokulu Uziim 5.27+£2.26 yz 10.44+4.13 s-u  13.74+3.86 w-z 1.63 1.44+2.49 j-n 6.21£2.54 s-w 7.52+1.87 u-w 143 R
Korostol 20.98+3.07 1-t  30.32+3.81 f-n  41.98+5.04 h-r 3.2 6.22+0.52 g-n  18.114£2.68 e-n 27.72+2.30 1-n 2.98 S
Kudurus 26.90+3.51 f-p  30.01£2.00 f-n  36.62+3.86 n-X 2.95 18.594£10.59 b-d 24.39+7.39 b-f  27.5+4.60 1-n 3.06 S
Kus Uziimii 30.68+1.94 e-k 39.36+5.42 c-h  41.18+2.73 h-s 4.90+1.37 g-n  11.37£2.36 I-v 25.19+0.91 k-p S
Kuzu Kuyrugu 20.02+8.86 m-v 42.11+£22.69 c-e 45.33+£21.86 e-p 2.77£1.40k-n  4.33+1.84 u-w 10.76+4.23 s-v R
Laz Uziimii 7.62+1.43 x-z  10.95+£3.52 r-u  13.60+2.2 w-z 0.55+0.78 mn  4.53+1.41 u-w 5.02+£2.73 vw HR

Mehmetoglu
Merzune M1
Mezarlik
Nanebur

Pirtik

Sar1 Golot
Sarmalik Uziim
Siyah Mayhos Uziim
Siyah Sire
Siyah Uziim G2
Siyah Uziim V3
Sebik karasi

13.6543.99 s-z

11.2342.39 u-z
14.76+1.72 1-y

24.2242.89 h-r
30.00+4.29 e-|
23.1244.38 1-s
6.800.45 x-2

22.4143.74 j-t

27.94+24.09 f-0
33.86+2.81 d-g

56.29+16.80 a
23.9943.13 1-r

24.52+13.58 j-q 30.47+6.69 r-y

18.9543.60 n-t  20.63+1.50 u-z
30.12+3.85 f-n  45.97+2.15 d-n
30.374£3.42 f-m 37.76+2.07 |-w
33.16+2.14 d-1 41.54+9.17 h-s
25.53+3.38j-p 31.76+3.70 r-y
15.72+1.99 p-u  17.58+1.63 v-z

34.29+7.86 c-k  39.69+6.90 1-u

w 0 U 0 unu unun nu o nu T 0 u unu unu W v

35.90+21.37 c-j 45.48+11.29 e-0

50.63+2.12 b-h

T
wn

34.9741.62 c-j

A 0000l A W A M DM OW A DN OO DM DM BN
I
w

30.47+4.74 f-m 44.30+6.52 f-p

w

17.92+6.80 b-d

3.63+1.13 1-n

19.47+1.90 a-c

8.414£3.58 e-k
5.41+1.02 g-n
5.69+3.13 g-n
0.90+1.17 mn
3.96+1.49 h-n
2.70+£2.75 k-n
6.72+0.38 f-n

10.48+12.58 e-1

4.37+1.43 h-n

29.18+5.78 be

8.26+4.77 q-W
28.95+4.73 be

23.62+0.85 b-g
13.17+1.34 h-t
14.38+2.16 h-t
3.88+1.76 vw

15.95+5.56 f-r
8.43+5.48 p-w
17.39+1.68 f-0
14.46+9.20 h-s
15.90+4.73 g-r

42.26+10.04 b-d
13.42+1.07 r-u
32.4943.92 f-j
33.51+1.99 e-1
15.56+3.51 g-t
31.34+1.41 g-l
7.89£1.29 u-w
31.33+7.78 g-l
23.38+4.64 m-p
27.9543.79 1-n
25.73+3.74 j-0
27.084+4.18 1-0
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Tablo 12. Devam

Kiilleme Mildiyo
(28. Giin) (28. Giin)
Genotip Isimleri 14. 21. 28. \5/‘;';3‘:?] slf;‘;t;i‘nke Hastalik 14. 21. 28. \S/irrﬁ(i?n Sﬁ‘g;ﬁﬁ"‘e Hastalik
Giin Okuma  Giin Okuma  Giin Okuma Skala Gire Skala Dll}iarlll.lk Giin Okuma Giin Okuma Giin Okuma Skala Gére Skala Dll}iarlll‘lk
Degeri  Degeri Dizeyi Degeri  Degeri Diizeyi

Tilki Kuyrugu 29.5243.30 e-m 42.18+4.38 c-e  48.41+8.63 d-k 3.52 5 S 8.96+6.18 e-k  11.69£5.02k-v  27.04+2.14 1-0 2.97 5 S
Tombul Uziim 13.0243.97 t-z  18.33+2.70 o-t 25.42+1.51t-z 2.33 3 S 536+3.49¢g-n  11.0745.13 1-v 15.8144.60 g-s 2.15 3 R
Turfanda 25.62+1.12 g-q 28.89+2.98 g-0 33.1242.17q-y  2.63 4 S 6.20+£3.69g-n 13404226 h-t  17.96+1.23 p-r 2.27 3 R
Vasl 26.13+5.65 f-p  33.96+4.93 c-k 50.52+3.37 b-h 3.64 5 HS 2.16+1.93 j-n 9.72+1.89 n-w 26.42+3.34 1-0 2.85 5 S
Italia 23.07£1.941-s  31.99+4.00 e-m 55.43+2.72 a-e 4.02 5 HS 5.64+t1.44 g-n  21.53#£3.81c-h  5431+2.04 a 4.98 7 HS
Karaeik 32.11£15.77 e-1 37.67+16.04 c-1 54.19+9.68 a-f 3.89 5 HS 19.22+4.30 a-c  41.72+15.08 a 55.10+10.66 a 4.87 7 HS
Kishmish Vatkana 4.17+1.44 z 9.05+7.05 tu 11.46+8.25 yz 1.51 2 1.90+1.65k-n  2.32+1.00 w 5.81£2.09 vw 1.37 3
Regent 7.32+£1.18x-z  10.18+1.60 tu  12.00£1.90 x-z 1.58 2 R 2.54+0.98 k-n  3.53+1.14 vw 5.73+£0.65 vw 1.38 3

Ort 2311 30.50 38.12 - - - 7.57 15.96 26.35 - -

cVv 25.58 23.13 16.84 - - - 58.03 32.79 16.76 - - -

LSD 9.55 11.40 10.37 - - - 7.10 8.46 7.14 - - -

HR:Oldukga direngli, R:Direngli, S:Hassas, HS:Oldukga hassas.
*Ayni stitunda farkl kiigiik harflerle gosterilen ortalamalar arasindaki fark P<0,05 diizeyinde énemlidir.
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4.2.3. Laboratuvar kosullarinda suni inokiilasyon yontemi ile yerel ¢esitlerin kiilleme ve

mildiyo hastaliklarina dayamiklih@in belirlenmesi

Kontrollii laboratuvar kosullarinda, dogal enfeksiyonla kiilleme ve mildiyd hastaliklarina
tolerans gosteren 60 yerel liziim gesidinin patojenite potansiyeli, tam yaprak ve yaprak disk

testleme yontemiyle degerlendirilmistir.

Laboratuvarda yapilan suni inokiilasyon kiilleme hastaligi incelemesi i¢in hassasiyetleri
belirlenecek olan genotipe ait toplam 18 adet yaprak kullanilmistir. Bu islem 05 ve 29 Temmuz
ile 26 Agustos tarihlerinde tekrarlanmistir. Sporiilasyon yapildiktan 7-10 giin arasinda hastalik
skorlamas1 yapilmistir. Diger taraftan laboratuvarda yapilan mildiy0 suni inokiilasyon
incelemesi i¢in bir siispansiyon hazirlanmistir. Her uygulama icin siispansiyon tekrar
hazirlanmistir. Hassasiyetleri belirlenecek olan genotiplere ait 36 yaprak diski (1 cm ¢apinda)
kullanilmigtir. Bu igslem 05 ve 31 Temmuz ile 27 Agustos tarihlerinde tekrarlanmistir.

Sporiilasyon yapildiktan 7-10 giin arasinda hastalik skorlamasi yapilmistir.

Yapilan degerlendirmeler sonucu kiilleme hastalik siddeti en yiiksek genotip %71.60 ile Siyah
Uziim G2 olurken, %11.73 ile Laz iiziimii en diisiik hastalik siddeti dl¢iilmiistiir. Mildiyo
hastalig1 siddeti ise %12.96 (Izabella-2)-59.26 (Gedikli beyaz iiziim) arasinda ger¢eklesmistir
(Taplo 13).

Kiilleme hastalik siddetine gore skala degerlendirme sonucu genotiplerin dagilimi; 3 genotip 2
puan, 9 genotip 3 puan, 17 genotip 4 puan, 29 genotip 5 puan ve 2 genotip 6 puan almistir. Her
bir genotipin kiillemeye kars1 duyarlilik diizeyi hastalik siddet endeksine gore incelendiginde
10 genotip direngli (R), 25 genotip hassas (S) ve 25 genotip olduk¢a hassas (HS) olarak
belirlenmistir. Benzer sekilde mildiyo hastalik siddetine gore skala degerlendirme sonucu 10
genotip 3 puan, 39 genotip 5 puan ve 11 genotip 7 puan almistir. Her bir genotipin mildiy6ye
kars1 duyarlilik diizeyi hastalik siddet endeksine gore incelendiginde 10 genotip direngli (R),
39 genotip hassas (S) ve 11 genotip oldukca hassas (HS) olarak belirlenmistir (Tablo 13, Sekil
25 ve 26). Bu genotipler igerisinden 9’u her iki hastaligada tolerans gostererek direncli (R)

siifinda yer almistir.
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Sekil 25. Laboratuvar kosullarinda suni inokiilasyon yontemi ile hastalik siddetine gore yerel
cesitlerin skala degeri dagilimi
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Genotip Sayis1

Sekil 26. Laboratuvar kosullarinda suni inokiilasyon yontemi ile hastalik siddetine gore yerel
cesitlerin duyarliliklarinin dagilimi

Toleransl oldugu bilinen kontrol ¢esitlerinden Kishmish Vatkana ve Regent’in laboratuvar
sartlarinda petri ortaminda yapilan degerlendirmeye gore kiilleme suni inokiilasyon sonuglari
incelendiginde sirasiyla hastalik siddetleri 10.49 ile 17.90, petride verilen skala degerleri 1.33
ile 2.00 hastalik duyarlilik diizeyleri direngli (R) olarak belirlenmistir. Benzer sekilde mildiyo
suni inokiilasyon sonuglar1 degerlendirildiginde her iki ¢esidin de hastalik siddetleri 16.05, petri
de verilen skala degerleri 1.89 hastalik duyarlilik diizeyleri direncli (R) olarak belirlenmistir.

Hassas oldugu bilinen kontrol ¢esitlerinden Italia ve Karaerik’de yapilan incelemelerde hastalik
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siddeti her iki hastalikta da benzer sonuglar aldig1 goriilmiistiir. Kiilleme hastalik siddetine gore
skala degerleri 6, hastalik duyarlilik diizeyleri ise oldukca hassas (HS) olarak belirlenmistir.
Benzer sekilde mildiyé hastalik siddetine gore skala degerleri 7 puan aldigr ve hastalik
duyarhilik diizeyleri ise oldukga hassas (HS) olarak belirlenmistir (Tablo 13).

Tablo 13. Laboratuvar suni inokiilasyon kiilleme ve mildiy6 hastalik siddeti, skorlamalar1 ve
duyarlilik diizeyleri

e (BT vy S T
Genotip Isimleri Hastalik Siddeti Skala  Gére Skala Du)ial'lll'lk Hastalik Siddeti Skala Gire Skala Du)iarlll.lk
(%0) Degeri  Degeri P02V (%) Degeri  Degeri  PureYi
Adesa 17.90+2.83 v-y 1.89 3 R 20.3746.68 u-X 211 3 R
Agir Agiz 62.96+13.35a-f  5.67 5 HS 41.98+4.28 f-p 3.78 5 S
Al Uziim Olur 19.75+4.28 u-y 2.00 3 R 19.7545.66 u-X 211 3 R
Al Uziim Torul 16.05£7.48 w-y  1.78 3 R 29.63+12.96 q-v  2.78 5 S
At Memesi 54.32+2.14 - 4.89 5 HS 32.72+7.48 o-t 3.00 5 S
Besni 29.01+14.85s-v  2.78 3 S 46.91+4.28 c-I 4.22 5 S
Beyaz Bambo 36.42+7.01 o-t 3.33 4 S 56.79+9.32 a-d 5.11 7 HS
Beyaz Tath Cek.li 61.73+4.28 a-g 5.56 5 HS 41.98+6.50 f-p 3.89 5 S
Beyaz Uziim S4 42.5949.26 1-r 3.89 4 S 60.49+2.14 a 5.44 7 HS
Beyaz Uziim S5 55.56£9.80 c-k  5.00 5 HS  46.91x7.71 c-l 4.22 5 S
Beyaz Uziim S6 62.96+9.80 a-f 5.67 5 HS 49.38+2.14 a-j 4.44 5 S
Bulut 49.38+£10.69 g-n  4.44 5 S 40.12+7.48 g-q 3.67 5 S
Cavus (Kogkar) 64.20+7.71 a-e 5.78 5 HS 56.79+9.32 a-d 5.11 7 HS
Cavus (Bayirbag) 16.6743.21 v-y 1.78 3 R 20.37+3.70 u-x 2.00 3 R
Cavus (Yukaridere)  44.44+11.11j-g 4.00 4 S 50.62+5.66 a-1 4.56 7 HS
Cayra 54.3244.28 c-l 4.89 5 HS 35.80+13.40 1-r 3.33 5 S
Cemig-2 50.62+5.66 f-n 4.56 5 HS 42.5943.21 f-p 3.89 5 S
Csiz Beyaz 69.14+4.28 ab 6.22 6 HS 53.09+5.66 a-f 4.78 7 HS
Csiz Kara Uziim 59.26+3.70 a-1 5.33 5 HS 39.51+4.66 h-q 3.67 5 S
Gedikli Beyaz Uziim 53.09+4.28 d-m  4.78 5 HS 59.26+7.41 ab 5.33 7 HS
Gines 36.42+10.850-t  3.33 4 S 35.19+1.85 1-s 3.22 5 S
Gokgolot 49.38+7.71 g-n 4.44 5 S 4444+11.11e-0 4.11 5 S
Giiz Istanbul 59.26+3.7 a-1 5.33 5 HS 48.15+9.80 b-k 4.33 5 S
Haci tespihi 36.42+7.01 o-t 3.33 4 S 43.83+11.16e-0  4.00 5 S
Hasani-2 53.09£7.71d-m  4.78 5 HS 51.85+6.42 a-g 4.67 7 HS
Hathul 33.33+£18.52¢g-t 3.11 4 S 18.52+4.90 v-Xx 1.89 3 R
Heseni 31.4849.26 r-u 3.00 4 S 45.68+7.01 d-m  4.22 5 S
Hocabas 48.15+6.42h-0  4.33 5 S 40.74+14.81 g-q 3.78 5 S
Iri At Memesi 32.7248.35 g-t 3.00 4 S 44.44+43.70 e-0 4.00 5 S
izabella-1 12.96+4.90 xy 1.56 2 R 16.67+9.26 wx 2.00 3 R
izabella-2 1543£2.83 w-y 1.78 3 R 12.96+1.85 x 1.56 3 R
Kara Uziim 32.10£5.66 g-u  3.00 4 S 30.86+2.83 p-u 2.89 5 S
Karaeznek 53.09+£7.71d-m  4.78 5 HS 42.59+4.90 f-p 3.89 5 S
Karakabarcik 493841542 g-n 4.44 & S 54.94+10.53 a-e  5.00 7 HS
Karul 24.69+9.50 t-x 2.44 3 R 22.84+2.14 t-X 2.22 3 R
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Tablo 13. Devam

S Kiilleme \';gﬁlgi ;g;t;iﬂ; Hastalk  Mildiyd \';ZEI‘;’; ggz‘eﬂﬂz Hastalik
Genotip Isimleri Hastahk Siddeti Skala Gire Skala Du)iarhl.lk Hastalik Siddeti Skala Gire Skala Dll}ial'lll‘lk
(%0) Degeri Degeri Dizeyi (%0) Degeri Degeri Dizeyi

Ke¢i Memesi 32.10+13.01 q-u  3.00 4 S 41.36+5.35 f-q 3.78 5 S
Kerimgandi 33.95+1.07 g-t 3.11 4 S 38.27+8.75 j-q 3.56 5 S
Kirli Serife 61.73+4.28 a-g 5.56 5 HS 34.57+10.2 m-t 3.22 5 S
Kokulu 14.20+3.85 w-y  1.56 2 R 13.5842.83 wx 1.67 3 R
Korostol 49.38+8.55 g-n 4.44 & S 38.89+10.311-  3.56 5 S
Kudurus 41.36+2.83 m-s  3.78 4 S 40.74+9.62 g-q 3.78 5 S
Kus Uziimii 53.09+7.71d-m  4.78 5 HS  40.12+7.48g-q  3.67 5 S
Kuzu Kuyrugu 46.91+9.32 1-p 4.22 5 S 25.3147.48 r-w 2.67 5 S
Laz Uziimii 11.73+2.83 y 1.44 2 R 23.46+3.85 s-X 2.33 3 R
Mehmetoglu 43.83+12.05k-r  4.00 4 S 58.02+19.01 a-c ~ 5.22 7 HS
Merzune M1 26.54+6.50 t-w  2.56 3 S 34.5742.83 m-t 3.22 5 S
Mezarlik 33.95+7.48 g-t 3.22 4 S 41.98+7.71 f-p 3.78 5 S
Nanebur 51.85+9.80 e-n 4.67 5 HS 39.51£11.91 h-g 3.56 5 S
Pirtik 34.5749.50 p-t 3.22 4 S 33.334+4.90 n-t 3.11 5 S
Sar1 Golot 58.02+4.28 b-1 5.22 5 HS 45.6849.32d-m  4.11 5 S
Sarmahk Uziim 24.69+7.01 t-x 2.44 3 R 19.14+12.61 u-x ~ 2.00 3 R
Siyah Mayhos Uziim  60.49+5.66 a-h 5.44 5 HS 48.77+8.75 a-k 4.44 5 S
Siyah Sire 53.09+7.71d-m  4.78 5 HS 50.62+5.66 a-1 4.56 7 HS
Siyah Uziim G2 71.60+5.66 a 6.44 6 HS 45.68+2.14d-m  4.11 5 S
Siyah Uziim V3 55.56+3.7 c-k 5.00 5 HS 35.80+13.011-r  3.33 5 S
Sebik Karasi 56.7949.32 b-j 5.11 5 HS 40.12+7.48 g-q 3.67 5 S
Tilki Kuyrugu 53.09£2.14d-m  4.78 5 HS 45.06+11.76 d-n  4.11 5 S
Tombul Uziim 43.21£9.32 k-r 3.89 4 S| 51.23+7.48 a-h 4.67 7 HS
Turfanda 39.5145.66 n-s 3.56 4 S| 43.83+12.05e-0 4.00 5 S
Vasl 61.73£7.71 a-g 5.56 5 HS 37.04+12.96 k-r  3.44 5 S
Italia 66.67+3.70 a-c 6.00 6 HS 59.26+3.70 ab 5.33 7 HS
Karaerik 65.43+2.14 a-d 5.89 6 HS 60.49+2.14 a 5.44 7 HS
Kishmish Vatkana  10.49+4.28 y 1.33 2 R 16.0548.75 wx 1.89 3 R
Regent 17.90+£8.35 v-y  2.00 3 R 16.0546.50 wx 1.89 3 R

Ort 43.15 39.33

CcVv 18.41 19.27

LSD 12.84 12.24

HR:Oldukga direngli, R:Direngli, S:Hassas, HS:Oldukga hassas.

*Ayni siitunda farkl kiigiik harflerle gosterilen ortalamalar arasindaki fark P<0,05 diizeyinde 6nemlidir.

Suni inokiilasyon laboratuvar degerlendirmesinde genotiplerin hastalik siddetleri, skala

degerleri ve hastalik duyarlilik diizeyleri incelendiginde 6n plana 11 genotipin ¢iktig1 ve

bunlarin: Adesa, Al Uziim (Olur), Cavus (Bayirbag), [zabella-1, Izabella-2, Karul, Kokulu, Laz

Uziimii ve Sarmalik Uziim genotiplerinin her iki hastaliga toleransli oldugu, Hathul genotipinin

mildiyd hastalifia, Al Uziim (Torul) genotipinin ise kiilleme hastaligina toleransl oldugu

belirlenmistir.
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4.3. Markor destekli seleksiyon yontemi ile yerel cesitlerin Kkiilleme ve mildiyd

hastaliklarina dayaniklihgin belirlenmesi

Dogal bulagsma sonucu segilen 60 yerel cesit ile 2 hassas 2 toleranslh ¢esidin yaprak ornekleri
temmuz ayinda alinarak DNA izolasyonu yapilmistir. DNA izolasyonu tamamlandiktan sonra
DNA konsantrasyonu ve Kkalitesi Ol¢lilmistiir (Tablo 14). DNA’larin PCR teknigi ile
cogaltimlar1 gergeklestirilmistir. PCR ¢ogaltimlar1 SSR yontemine goére farkli aragtirmacilar
tarafinda test edilen ve giivenirligi dogrulanan 7 farkli markér da yapilmistir. PCR sonrast SSR
lokuslarina ait PCR drlinleri %2’lik agaroz jelde yiiriitillerek elektroforez asamasi

gerceklestirilmistir.

Tablo 14. Genotiplerin DNA konsantrasyonu ve kalitesi

DNA L DNA L
Genotip ismi Konsantrasyonu DTQ;;;;:;; S Genotip Ismi Konsantrasyonu D’Elé?so'j;;:)t; S
(ng/ml) (ng/ml)
Adesa 150.00 1.93 Kara Uziim 164.00 2.23
Agir Agiz 56.10 1.92 Karaeik 196.00 2.43
Al Uziim (Olur) 206.00 1.86 Karaeznek 74.90 1.90
Al Uziim (Torul) 207.00 2.20 Karakabarcik 210.00 2.10
At Memesi 126.00 2.04 Karul 41.40 1.92
Besni 151.00 2.67 Ke¢i Memesi 61.00 2.36
Beyaz Bambo 72.50 1.93 Kerimgandi 133.00 1.94
Beyaz Tatli C.li 64.10 2.77 Kirli Serife 118.00 1.95
Beyaz Uziim S4 93.90 1.95 Kishmish Vatkana 258.00 2.13
Beyaz Uziim S5 29.00 1.89 Kokulu Uziim 169.00 2.07
Beyaz Uziim S6 133.00 2.83 Korostol 94.70 2.97
Bulut 71.30 1.83 Kudurus 84.80 2.10
Cavus (Bayirbag) 340.00 2.32 Kus Uziimii 115.00 1.95
Cavus (Kogkar) 71.10 1.95 Kuzu Kuyrugu 50.40 1.98
Cavus (Yukaridere) 158.00 2.12 Laz Uziimii 52.60 1.98
Cayra 141.00 2.07 Mehmetoglu 119.00 2.69
C.siz Beyaz Uziim 88.50 2.05 Merzune M1 64.60 1.88
C.siz Kara Uziim 165.00 2.23 Mezarlik 51.90 2.00
Cemig-2 54.30 2.26 Nanebur 42.60 1.83
Gedikli Beyaz 132.00 1.95 Pirtik 23.80 3.42
Gines 72.60 1.86 Regent 60.50 1.91
Gokgolot 156.00 2.64 Sar1 Golot 10.60 1.96
Giiz Istanbul 76.40 1.86 Sarmalik Uziim 279.00 1.90
Hac1 Tespihi 178.00 2.03 Siyah Mayhos Uziim 62.60 2.53
Hasani-2 159.00 1.94 Siyah Sire 7.70 1.90
Hathul 58.10 2.19 Siyah Uziim G2 226.00 2.13
Heseni 365.00 2.29 Siyah Uziim V3 285.00 2.04
Hocabag 84.40 2.95 Sebik karasi 79.00 2.53
Iri At Memesi 59.40 1.82 Tilki Kuyrugu 34.70 2.50
Italia 118.00 2.21 Tombul Uziim 158.00 2.14
Izabella-1 51.10 1.95 Turfanda 187.00 2.26
Izabella-2 242.00 2.17 Vash 180.00 2.13
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Elektroforez sonrasi PCR amplifikasyon {iriinleri agaroz jel iizerinde goriintiilenerek, 6rnekler
bant var (1) veya yok (0) olarak incelenmistir. Kiilleme diren¢ geni Renl lokusu i¢in kullanilan
UDV-020 ve VMC9h4-2 markorleri sirasiyla 16 ve 20 genotipte (Sekil 27 ve 28), Ren3 lokusu
i¢in kullanilan UDV-015 markérii 19 genotipte (Sekil 29) bant vermistir. Ote yandan mildiyo
direng¢ geni Rpv3 lokusu i¢in kullanilan VMC7F2 ve VMCNG2F12 markorleri sirasiyla 17 ve
7 genotipte (Sekil 30 ve 31), Rpv4 lokusu i¢in kullanilan VMCNg2el ve VMC7h3 markorleri
sirasiyla 25 ve 19 genotipte (Sekil 32 ve 33) bant vermistir (Tablo 15).

Tablo 15. Genotiplerin agoroz jel bant goriintii sonuglari
UDV-020 VMC9h4-2 UDV-015 VMC7F2 VMCNG2F12 VMCNg2el VMC7h3

Genotip

(Renl) (Renl) (Ren3) (Rpv3) (Rpv3) (Rpv4) (Rpv4)
Adesa 0 1 1 1 0 1 1
Agir Agiz 1 1 1 0 0 0 1
Al tiziim (olur) 0 1 0 0 0 0 0
Aliziim (Torul) 0 0 1 1 1 0 0
At Memesi 1 0 0 0 0 0 1
Besni 0 0 0 0 0 0 0
Beyaz Bambo 0 1 0 0 0 1 0
Beyaz Tath Cekirdekli 1 0 0 0 0 1 1
Beyaz Uziim S4 0 0 1 1 0 0 0
Beyaz Uziim S5 0 0 0 0 1 0 0
Beyaz Uziim S6 1 0 1 1 0 1 1
Bulut 1 0 0 0 0 1 1
Cavug (Bayirbag) 1 1 0 0 1 0 0
Cavug (Kogkar) 0 0 0 0 0 0 0
Cavus (Yukaridere) 0 0 0 0 0 0 0
Cayra 0 0 0 0 0 1 0
Cemig-2 0 0 0 0 0 0 0
Csiz beyaz Uziim 0 0 0 0 0 0 0
Csiz Kara Uziim 0 0 0 0 0 0 0
Gedikli beyaz tiziim 0 0 0 0 0 1 1
Gines 1 0 0 1 0 0 1
Gokgolot 0 1 0 1 0 0 0
Giiz Istanbul 0 0 0 0 0 0 0
Haci tespihi 0 1 0 1 0 1 0
Hasani-2 0 1 0 0 0 0 0
Hathul 0 0 1 0 0 0 0
heseni 0 0 1 0 0 0 0
Hocabag 0 1 1 0 0 0 0
Iri at memesi 0 0 1 0 0 1 0
[zabella-1 0 1 1 1 0 1 1
izabella-2 0 1 1 1 0 1 0
Kara Uziim 0 0 0 0 1 0 0
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Tablo 15. Devam

Genotip UDV-020 VMC9h4-2 UDV-015 VMC7F2 VMCNG2F12 VMCNg2el VMC7h3

(Renl) (Renl) (Ren3) (Rpv3) (Rpv3) (Rpv4) (Rpv4)
Karaeznek 1 0 0 0 0 1 0
Kara kabarcik 0 1 0 0 0 0 1
Karul 1 0 1 1 0 0 0
Kegi memesi 1 1 0 0 0 0 0
Kerimgandi 0 0 0 0 0 0 0
Kirli Serife 0 0 0 0 0 0 0
Kokulu Uziim 0 0 1 1 1 1 1
Korostol 0 0 0 0 0 0 0
Kudurus 1 1 0 1 0 1 1
Kus Uziimii 0 0 0 1 0 1 0
Kuzu kuyrugu 1 1 0 0 0 1 1
Laz tiziimii 0 0 1 1 1 0 0
Mehmetoglu 0 0 0 0 0 1 1
Merzune M1 1 0 1 0 0 1 0
Mezarlik 0 1 1 0 0 1 0
Nanebur 0 0 0 0 0 1 1
Pirtik 0 0 0 0 0 0 0
Sar1 golot 0 0 0 1 0 0 0
Sarmalik 0 1 0 0 0 1 1
Siyah mayhos Uziim 1 1 0 0 0 1 0
Siyah sire 0 0 0 0 0 0 0
Siyah tiziim G2 0 0 0 0 0 0 0
Siyah Uziim V3 0 0 1 0 0 0 0
Sebik karasi 0 0 0 0 0 1 1
Tilki Kuyrugu 0 0 0 0 0 0 0
Tombul {iziim 0 0 0 0 0 0 0
Turfanda 0 1 0 0 0 1 0
Vaslt 0 0 0 0 0 0 0
Italia 0 0 0 0 0 0 0
Karaerik 0 0 0 0 0 0 0
Kismish vatkana 1 1 1 1 0 1 1
Regent 1 0 1 1 1 1 1
Toplam bant sayisi 16 20 19 17 7 25 19
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Sekil 27. UDV-020 markoriiniin agaroz jel goriintiisii
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Sekil 28. VMC9h4-2 markdriiniin agaroz jel goriintiisi
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Sekil 30. VMC7F2 markoriiniin agaroz jel goriintiisii
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Sekil 31. VMCNG2F12 markériiniin agaroz jel goriintiisii
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Sekil 32. VMCNQgZ2el markoriiniin agaroz jel goriintiisii
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Sekil 33. VMC7h3 markdriiniin agaroz jel goriintiisii

4.4. Erzincan ilinin meterolojik iklim verileri

Bagda fungal hastaliklarin gelismesi hastalik tiirtine gore degismekle birlikte optimum sicaklik
20-25 derece arasinda nispi nem ise optimum %80'in iizerinde olmalidir. Bagda fungal
hastaliklarin en yaygin goriildiigii donemler, ilkbahar ve sonbahardir. Bu donemlerde hava
sicakliglt ve nem orani, fungal sporlarin ¢ogalabilmesi i¢in ideal kosullar saglamaktadir
(Rumbolz vd., 2002; Kassemeyer, 2017). Calisma da vejetasyon siiresi boyunca arazi gen
bankasina ait bazi iklim verileri bag icinde bulunan meterolojik set tarafindan temin edilmis ve
Tablo 16 ve 17°de verilmistir. Tablolar incelendiginde sicaklik ve nem araliklarinin kiilleme ve
mildiyd hastaligmma sebep olan fungal sporlarin optimum gelisme araliginda oldugu

gorilmektedir.
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Tablo 16. 2023 yili Erzincan ili Bahgeliky lokasyonunun bazi meterolojik verileri

Hava Sicakligi Nispi Nem Yagis
Aylar [°C] [%] [mm]
Ort. Max. Min. Ort. Max. Min. Toplam
Nisan 9,33 16,69 3,45 69,64 93,88 38,92 166,4
Mayis 13,71 22,83 6,43 63,10 93,73 30,24 117,4
Haziran 19,01 28,56 10,88 60,37 94,90 29,35 84,8
Temmuz 23,10 33,19 14,29 55,50 78,86 30,25 64,4
Agustos 25,86 37,72 15,45 38,23 72,81 14,00 10,4
Eyliil 20,75 31,69 11,91 40,95 73,58 16,93 14,8
Ekim 12,86 22,06 6,17 66,11 94,86 32,69 30,8

Tablo 17. 2024 yil1 Erzincan ili Bahgelikoy lokasyonunun bazi meterolojik verileri

Hava Sicaklig Nispi Nem Yagis

Aylar [°C] [%] [mm]
Ort. Max. Min. Ort. Max. Min. Toplam

Nisan 15,39 24,61 7,52 56,30 77,64 21,23 61,33
Mayis 13,65 23,05 6,98 69,22 97,96 33,02 117,42
Haziran 23,12 33,98 13,32 58,60 76,39 28,71 137,33
Temmuz 23,51 33,98 15,31 50,11 84,94 24,29 125,16
Agustos 25,09 35,92 15,86 39,82 70,37 17,11 14,19
Eyliil 14,18 24,03 6,89 63,00 94,26 29,04 151,83
Ekim 11,26 20,90 3,90 60,02 93,87 28,01 89,68

78



5. TARTISMA VE SONUC

Siirdiiriilebilir bageilik tiretimi caginda, 6zellikle Vitis vinifera gesitlerinin kiilleme (Erysiphe
necator) ve mildiyo (Plasmopara viticola) hastaligina karst duyarliliklar1 arasindaki
farkliliklar1 tanimlamaya yonelik artan bir talep bulunmaktadir. Kadim bir bagcilik gelenegine
sahip iilke olan Tiirkiye, ¢cok sayida yerel asma ¢esidini barindirmakta ve korumaktadir. Ayrica
Tiirkiye, asma biyogesitliligi acisindan zengin bir {ilke konumunda olup bu da onu 1slah ve
sarap endiistrisi i¢in cazip kilmaktadir. Son yirmi yilda iilkede yapilan arastirmalar, yerli
cesitlerin iiretim dzelliklerinin degerlendirilmesi (Saglam ve Calkan Saglam vd., 2018; Ozgiil
Katlav vd., 2019; Unal vd., 2021), klon seleksiyonu (Yagc1 vd., 2016; Karatas vd., 2015;
Karadogan vd., 2017), ampelografik 6zelliklerin tanimlanmasi (Kilig vd., 2011; Yegenoglu vd.,
2016; Unal ve Ucas, 2022), genetik cesitlilik, popiilasyon yapisi ve soy analizi (Kence, 2006;
Ovayurt, 2017, Baykul, 2022) iizerine yogunlagmistir. Ancak bu ¢alismalar, yerli gesitlerin
tarimsal strdiiriilebilirlik ve 1slah programlarindaki gergek potansiyelinin ortaya konmasi
acisindan yeterli degildir; zira yaygin fungal hastaliklara karsi gosterdikleri duyarlilik
diizeylerinin sistematik bicimde degerlendirilmesine yonelik calismalarin smirli oldugu

goriilmektedir.

Kiilleme (E.necator) ve mildiy6 (P. viticola), diinya genelinde {iziim baglarini tehdit eden iki
onemli patojendir. Bu hastaliklarin etkileri, asma saglig1 ve verimi tizerinde belirgin sonuclar
dogurmakta, dolayisiyla iyi bir iiziim bagi yonetimi i¢in bu hastaliklarin anlagilmasi ve
tanimlanmast kritik bir 6neme sahip olmaktadir. E. necator etmeni tarafindan olusturulan
kiilleme hastaligi, genellikle asma yapraklar1 ve meyveleri {izerinde goriilen beyaz unlu bir
goriiniim ile karakterize edilir; bununla birlikte, hastaligin ilerlemesiyle birlikte abaksiyel
yiizeylerde soluk lekeler olarak baglayan semptomlar gdzlemlenmektedir (Donald vd., 2002;
Pérez-Roncal vd., 2020). Kiilleme patojeni, spesifik ¢evresel kosullar altinda duyarli asma
konaklarina bagimli olarak gelismekte ve bu siire¢ zayif meyve tutumuna, azalan verime ve
dolayisiyla meyve kalitesinde ciddi diisiislere yol agmaktadir (Fernandez-Gonzalez vd., 2013;
Uddin vd., 2022). Kiilleme hastaligina karsi miicadelede fungisit uygulamalar1 yaygin bir
kontrol stratejisi olarak One ¢iksa da, bazi bag alanlarinda sezon boyunca 7 ila 10 kez
tekrarlanan ilaglama gerekliligi; liretim maliyetlerini artirmakta, ayn1 zamanda g¢evresel ve
ekolojik siirdiiriilebilirligi tehdit eden 6nemli bir risk faktorii olusturmaktadir (Maddalena vd.,
2023). Ote yandan, mildiyd hastaligi, yiiksek nem ve i1liman sicakliklarla tetiklenen daha
dinamik bir epidemiyolojik yap1 sergilemektedir (Gessler vd., 2011; Keller, 2020). Bu patojen,
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yaprak {listiinde genellikle damar aralarinda “yag lekesi” (oil-spot) goriiniimiinde, sarims1 ve
bazen seffaf halkalarla karakterize lezyonlar olusturmak iizere enfekte etmeye baglar. Lezyonlar
5-10 giin i¢inde belirginleserek necrotiklesir; ardindan yaprak alt yiizeylerinde, 6zellikle gece
serinligi ve yiiksek nem kosullar1 altinda, beyazimsi, pamuksu spor tesekkiilleri (sporangia)
belirir ve bu yap1 hastaligin hizli yayilimma zemin hazirlar (Mérot vd., 2020). Bu durum
mildiyOniin, uygun hava kosullarinda hizla yayilabilmekte ve acil miidahale yapilmadiginda

tiziim verimi i¢in ciddi sekilde tehdit edebilecegini ortaya koymaktadir (Hadlik vd., 2023).

Son yillarda organik ve entegre miicadele yontemlerine yonelim artmistir. Ancak, bu alternatif
yontemlerin etkinliginin degiskenlik gdstermesi, optimal kontrol stratejilerinin gelistirilmesi
ontinde bir engel teskil etmektedir (Mérot vd., 2020). Her iki patojenin yonetiminde yogun
kimyasal kullanimi, insan ve g¢evre sagligi iizerindeki potansiyel riskler nedeniyle
elestirilmektedir. Bu baglamda, siirdiiriilebilir tarim uygulamalarinin yani sira direncli ¢esitlerin
kullanim1 ve biyolojik miicadele gibi alternatif stratejilerin gelistirilmesi, gelecekteki bagcilik

sistemleri icin kritik bir 6neme sahiptir.

Asmalarin fungal hastaliklara karsi toleranslarin1 belirlemek igin c¢esitli yOntemler
kullanilmaktadir. Bu baglamda, gorsel degerlendirme araglar1 ve molekiiler tespit uygulamalari
onemli bir rol oynamaktadir. Ornegin siklikla arstirmacilar tarafindan bagvurulan OIV’in 452,
451-1, 453, 455, 455-1 456, 458, 458-1,459 ve 460 gibi karakterleri yada arastirmacilarin kabul
gormiis uluslararasi standart metotlar1 (Wang vd., 1995; GENRES-081, 1997; Boso vd., 2014;
Liu vd., 2015; Atak, 2017b; Zhao vd., 2019; Ozer vd., 2021), iiziim ¢esitlerinin dayaniklilik
seviyelerini degerlendirmede 6nemli bir referans kaynagi olarak one ¢ikmaktadir (Demirel vd.
2014). Ayrica, molekiiler markorlar ile direng genlerinin haritalanmasi, gesitli Vitis tiirlerine ait
genetik kaynaklarin analizini kolaylastirmakta ve belirli patojenlere kars1 dayanikliligr artiran
genlerin tespitini miimkiin kilmaktadir (Welter vd., 2007; Feechan vd., 2013; Akgiil ve Giiler,
2020; Possamai vd., 2021). Son yillarda, farkli Vitis tiirlerine ait tiziim ¢esitlerinde yapilan
calismalar, baz1 fenolik bilesenlerin miktarlarinin ve hastaliklara karsi dayanikliligin nasil
degistigini incelemektedir (Atak ve Goksel, 2019). Bu yontemlerin entegrasyonu, iiziim
cesitlerinin saglik durumlarinin daha hassas bir sekilde degerlendirilmesine olanak tanimakta

ve dolayisiyla dayanikliligin artirilmasina katkida bulunmaktadir.

Bu nedenle, bu calismada, Erzincan Bahge Kiitlirleri Arastirma Enstitiisii Midiirligi

blinyesinde koruma altina alinan yerel iiziim ¢esitlerinden 203 tanesinde kiilleme ve mildiydye

80



kars1 tepkilerini belirlemek i¢in arazi sartlarinda dogal enfeksiyon ve suni inokiilasyon yontemi,
sera ve kontrollii laboratuvar kosullarda suni inokiilasyon yontemi ve markor destekli
seleksiyon yontemi ile incelenmistir. Skorlamalar arazide tiziimlerin olgunlagma tarihinden 1
hafta Once, serada sporiilasyon yapildiktan 28 gilin sonra ve laboratuvarda sporiilasyon
yapildiktan 7-10 giin arasinda gorsel degerlendirmeler yapilmistir. Sonuglar, yontemlerin
kiilleme ve mildiydye farkli tepki gosteren cesitleri ayirt edebildigini gostermektedir. Her

yontemin katkis1 agagida agiklanmistir.

5.1. Dogal enfeksiyon ve suni inokiilasyon yontemi ile yerel cesitlerin kiilleme ve mildiyo

hastaliklarina duyarhhgimnin arazi sartlarinda degerlendirilmesi

Bag kiillemesi ve mildiy6sii hastaligina toleransli asma genotiplerini tespit etmek amaciyla
arazi sartlarnda, 2023 yilinda, 6ncelikli olarak dogal enfeksiyon yontemi ile inokulum yapilmis
ve yapraklarda meydana gelen lezyonlar goreceli olarak degerlendirilmistir. Ardindan
genotiplerin almis oldugu skala degerleri Towsend Heuberger (Townsend ve Heuberger, 1943)
formilii kullanilarak hastalik siddeti hesaplanmistir. Hastalik siddetlerinin hesaplanmasi
sonucunda elde edilen veriler, ¢alismada kullanilan Vitis vinifera genotipleri arasinda Erysiphe
necatorun 5.15 ile 90.07 arasinda ve Plasmopara viticola’nin 4.84 ile 87.04 arasinda duyarlilik
gosterdigi diger taraftan Vitis labrusca genotipleri arasinda hastalik siddetlerinin birbirlerine
yakin oldugunu ve incelenen genotiplerin her iki hastaligada 6nemli diizeyde direng gosterdigi
tespit edilmistir. 2024 yilinda arazi sartlarnda gergeklestirilen suni inokiilasyon sonuglari
incelendiginde Vitis vinifera genotipleri arasinda Erysiphe necator’un 7.96 ile 99.03 arasinda
ve Plasmopara viticola’nin 19.46 ile 99.81 arasinda duyarlilik gosterdigi diger taraftan Vitis
labrusca genotiplerinin Erysiphe necator’a 14.17 ile 18.75 arasinda ve Plasmopara viticola’ya
9.16 ile 15.56 arasinda hastalik siddeti gosterdigi ve incelenen her iki hastaligada 6nemli
diizeyde direng gosterdigi tespit edilmistir. Calismanin sonuglar1 ve genotiplerin kiilleme ve
mildiy6 hastaligina duyarhiliklarindaki farkliliklar 6nceki ¢alismalarla ortiismektedir. Nitekim
V. vinifera ve V. labrusca tiirline ait bircok iiziim ¢esidi kiilleme hastaligina duyarlilig
bakimindan incelenmistir. Elde edilen bulgularda V. vinifera tiiriine giren ¢ogu ¢esidin E.
necator’a ve Plasmopara viticola’ya karsi hassas oldugu, V. labrusca tiiriiniin ise daha
toleransh oldugu ayrica bu duyarliligin ¢esit bazinda farklilik gosterdigi hem bizim calismada
hemde farkli caligsmalarda rapor edilmistir (Gindro vd., 2006; Boso ve Kassemeyer, 2008; Atak
vd., 2017b; Bozkurt vd., 2023; Sen, 2024; Bozkurt ve Yagci, 2024). Wan vd., (2007), kiilleme

hastaligina kars1 direngli genotipleri belirlemek amaciyla, 13 farkli Vitis tiiriine ait toplam 66
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genotipi dogal enfeksiyon kosullarinda degerlendirmistir. 0-7 skalasina dayali olarak
gerceklestirilen skorlamalar sonucunda, bu genotiplerin 46’sinin kiilleme etmenine karsi
direngli oldugu tespit edilmistir. Benzer sekilde Atak vd., (2017b), V. labrusca tiiriine ait 26
genotipin yani sira tiirler arasi 6 ¢esit ve V. vinifera tiiriine ait 3 ¢esidin kiilleme hastaligina
kars1 duyarliliklarini hem dogal enfeksiyon hem de suni inokiilasyon kosullarinda test etmistir.
Suni inokiilasyon denemelerinde, Isabella (Yalova ve Tekirdag) ve Kyoho cesitleri oldukca
direngli (HR) olarak smiflandirilirken, Italia cesidi yliksek diizeyde duyarlilik (HS)
gostermistir. Gindro vd., 2006 tarafindan fungal hastaliklara karsi toleranslilik bakimindan
genotipler arasindaki farkliliklarin, asmalarin anatomik, biyokimyasal veya molekiiler yapilar
ile iligkili oldugu bildirilmis ayrica bu hastaliklarin ¢evre ve iklim ile ¢ok yakin iliskili oldugu
yapilan bir¢ok ¢alismada vurgulanmistir (Francesca vd., 2006; Dal Santo vd., 2018; Bove vd.,
2020; Kumasoglu vd., 2022). Hong vd., (2020), ABD'nin Kuzey Georgia eyaletinde 409 adet
P. viticola izolatini incelemis ve nemli hava kosullarinda bag mildiyosii gelisiminin hizli bir
seyir izledigini ortaya koymustur. Ayrica Boso vd., (2011) ise 44 {iziim ¢esidini kapsayan iki
yillik (2009-2010) bir arazi ¢alismasinda, mildiyd hastaliginin siddetini degerlendirmis ve
calisma siiresince ortam sicakliginin 15-20°C, bagil nemin ise %70-90 araliginda seyrettigini
raporlamistir. Mevcut calismada da her iki yilda sicaklik ve nem birbiriyle benzer degerler
gosterdigi ve kiilleme ile mildiyd hastaliklarinin gelismesi i¢in optimum degerler arasinda

oldugu goriilmektedir.

Arazide gerceklestirilen ¢aligmalarda genotiplerin hastaliklara olan duyarliliklarinin
belirlenmesinde suni inokiilasyon yontemi, dogal enfeksiyon yontemine gore daha ayirt edici
sonuglar verdigi hastalik duyarlilik diizeyi verilerinden anlasilmaktadir. Hastalik duyarlilik
diizeyleri kiilleme hastalig1 icin incelendiginde dogal enfeksiyon sonuglarina gore oldukga
direncli (HR) ve direncli (R) sinifina 47 genotip girerken suni inokiilasyon yéndeminde 9
genotip direncli (R) sinifina girmistir. Benzer sekilde mildiy6 hastaligini inceledigimizde dogal
enfeksiyon yondeminde oldukga direncgli (HR) ve direncli (R) sinifinda 38 genotip bulunurken
suni inokiilasyon yonteminde ise 10 genotip direncli (R) sinifinda yer almistir. Genel olarak her
iki yontemde elde edilen hastalik siddeti ve duyarlilik diizeyleri arasinda belirli bir paralellik
bulunmakla birlikte, baz1 genotiplerde dikkat c¢ekici diizeyde farkliliklar da tespit edilmistir.
Ornegin, Beyaz Tatli Cekirdekli, Beyaz Uziim S4 ve S6, Korostol Uziim ile Tilki Kuyrugu gibi
genotipler, dogal enfeksiyon kosullarinda direngli simnifinda yer almalarina ragmen, suni
inokiilasyon yonteminde oldukc¢a hassas bir reaksiyon gostermistir. Bu tiir farkliliklarin

yalnizca mevcut calismaya 0zgii olmadigi, literatiirde de benzer bulgularla desteklendigi
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gorilmektedir. Nitekim Sen (2024), yaptig1 ¢alismada 14-KS/29 genotipinin 2021 yilinda 1
puan ile degerlendirildigi, ancak izleyen yilda hastalik siddeti puaninin 3’e yiikseldigi
bildirilmistir. Benzer sekilde, 2021 yilinda 5 puan alan 16-KY/11 genotipinin 2022 yilinda daha
diisiik bir skor olan 3 puanla derecelendirildigi belirtilmistir. Vezzulli vd., (2018) ise {i¢ yil
siiresince arazi kosullarinda gergeklestirdikleri gozlemlerde, 2011 yilinda 16 genotipin
hastaliga kars1 direng gosterdigini, bu sayinin 2012°de 6’ya ve 2013’te ise 7’ye diistiiglinii ifade
etmislerdir. Bu bulgular, yillara bagl olarak hastalik tepkisinde ortaya ¢ikan degiskenligin
yalnizca bu c¢alismaya 0zgii olmadigini, benzer sonuglarin Onceki arastirmalarda da
gozlemlendigini ortaya koymaktadir. Elde edilen farkliliklarin, arazide uygulanan inokulumun
etkinliginin yetersizligi ya da meteorolojik degiskenlikler gibi c¢evresel etmenlerden

kaynaklanabilecegi diisiiniilmektedir.

Toleransli oldugu bilinen kontrol ¢esitlerinden Kishmish Vatkana ve Regent’in kiilleme dogal
enfeksiyon sonuglar1 degerlendirildiginde sirasiyla hastalik siddetleri 4.46 ile 5.08, skala
degerleri 1 ile 2 puan, hastalik duyarlilik diizeyleri olduk¢a direngli (HR) ve direncgli (R)
Olciilmiistiir. Benzer sekilde hassas oldugu bilinen kontrol cesitlerinden Italia ve Karaerik’te
yapilan degerlendirmeler sonucunda hastalik siddetleri sirasiyla skala degerleri 6 puan ve
hastalik duyarlilik diizeyleri oldukc¢a hassas (HS) olarak belirlenmistir. Bu durum mildiyd
hastalig1 ile benzerlik gostermektedir. Segilen bu kontrol ¢esitlerinin elde ettigi degerlerin, bazi
genotiplerin gozlenen pik degerleriyle Ortiismesi; kullanilan metodolojinin tutarliligini ve
degerlendirmenin giivenilirligini destekler niteliktedir. Yapilan diger ¢aligmalarda, Solaris,
Regent, izabella, V. labrusca, V. riparia, Italia, Chardonnay, Kishmish vatkana ve Cabernet
Sauvignon gibi ¢esitler kontrol olarak test edilmis ve duyarlilik dlgtimleri birbirinden ¢ok az
farklilik olmasmna ragmen karsilastirilan diger ¢esit veya tipleri ayirtedebilir oldugunu
gostermistir (Deglene-Benbrahim vd., 2010; Gomez-Zeledon ve Kaiser, 2016; Oerke vd., 2016;
Buonassisi vd., 2017; Bozkurt 2023; Vezzulli vd., 2018).

5.2. Suni inokiilasyon yontemi ile yerel ¢esitlerin kiilleme ve mildiyé hastaliklarina

duyarhhiginin sera ve laboratuvar kosullarinda degerlendirilmesi

Calismanin bu kisminda, 60 yerel iizim gesitinin kiilleme (Erysiphe necator) ve mildiyd
(Plasmopara viticola) hastaliklarina kars1 patojenite potansiyelleri, hem sera kosullarinda tam
bitki testleme yontemiyle hem de laboratuvar kosullarinda tam yaprak ve yaprak disk testleriyle

degerlendirilmistir. Sera ve laboratuvar ortamlarinda gerceklestirilen suni inokiilasyonlar,
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hastalik etmenlerinin olusturdugu enfeksiyon siddetini farkli genotipler arasinda karsilastirmali

olarak ortaya koymustur.

Sera kosullarinda yapilan degerlendirmelerde kiilleme hastaligina kars1 hastalik siddeti %9.45
ile %63.47 arasinda degisirken, en diisiik deger Izabella-2 genotipinde, en yiiksek deger ise
Siyah Uziim V3 genotipinde tespit edilmistir. Mildiyd hastaliginda ise hastalik siddeti %3.40
(Izabella-2) ile %44.98 (Gines) arasinda degisiklik gostermistir. Kiilleme hastaligina karsi
yapilan skorlama sonucunda genotiplerin ¢ogunlugu (53 genotip) hassas (S) ya da oldukga
hassas (HS) olarak siiflandirilmis, yalnizca 7 genotip direngli (R) olarak degerlendirilmistir.
Mildiyo icin ise 18 genotip direngli (HR+R), kalan 42 genotip ise hassas (S) diizeyde

bulunmustur.

Laboratuvar ortaminda yapilan testlerde ise kiilleme hastalik siddeti %11.73 ile %71.60
arasinda degismis; en diisiik siddet Laz Uziimii genotipinde, en yiiksek siddet ise Siyah Uziim
G2 genotipinde dl¢iilmiistiir. Mildiyd hastalig1 agisindan en diisiik siddet %12.96 ile Izabella-
2, en yiiksek ise %59.26 ile Gedikli Beyaz Uziim genotipinde tespit edilmistir. Laboratuvar
bulgular1 da sera verilerini destekler nitelikte olup, kiilleme hastaligina kars1 10 genotip direncli
(R), 25 genotip hassas (S) ve 25 genotip oldukg¢a hassas (HS) olarak belirlenmistir. Mildiy6
acisindan da benzer sekilde 10 genotip direngli (R), 39 genotip hassas (S) ve 11 genotip oldukca
hassas (HS) olarak siniflandirilmigtir. Diger taraftan iki y1l boyunca yiirtitiilen kayda deger bir
calismada Bozkurt vd., (2023) yedi haftalik bir siire boyunca kiillemeye karsi duyarliliklarini
degerlendirmek i¢in sera kosullar altinda 15 farkli tiziim ¢esidine E. necator patojeninin suni
inokiilasyon yoluyla bulastirma yapmislardir. Yedinci hafta sonuglart incelendiginde direncli
cesitler igin enfeksiyon oranlari nispeten diisiik kalmis, %5.9 ile %10.3 arasinda degismistir.
Buna karsilik daha duyarli gesitler olan Horoz Karasi, Kiinefi, Ercis, Dokiilgen, Fenerit, Italia,
Muhammedi, Karaerik, Vakkas, Narince ve Hatun Parmag c¢esitlerinde %67.3-96.7 arasinda
degisen artiglar gostermistir. Sen, (2023) yaptig1 calismada ise, Atatiirk Bahge Kiiltiirleri
Merkez Arastirma Enstitiisii tarafindan yliriitiilen melezleme 1slah1 ¢alismalar1 sonucu elde
edilen 307 melez genotipinde kiilleme ve mildiyd hastaligi i¢in dayamiklilik belirleme
caligmalar yiriitilmistiir. Yapmis oldugu dogal ve suni inokiilasyon testlemeleri sonucunda
kiilleme hastaligina dayanikli 9 genotip belirlemistir. Bu bulgular, asma c¢esitlerinin kiillemeye

karst duyarliligini belirlemede genetik faktorlerin kritik roliinii vurgulamaktadir (Parage vd.,
2012).
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Sera ve laboratuvar kosullarinda yapilan degerlendirmelerde ortaya ¢ikan farkliliklar,
kullanilan test yontemlerinin (tam bitki testi vs. yaprak disk yontemi) yani sira ¢evresel
parametrelerin (sicaklik, nem, 151k siddeti, inokiilasyon yogunlugu vb.) patojen gelisimi ve
konukeu tepkisi tizerindeki etkilerini agik¢a ortaya koymaktadir. Bu ¢alismada, laboratuvar
ortaminda yaprak diskleri kullanilarak gergeklestirilen inokiilasyonlarin, hastalik belirtilerinin
daha homojen sekilde gozlenmesini sagladigi ve buna bagl olarak varyasyonun daha diistik,
duyarlilik siniflandirmasinin ise daha net ve tekrarlanabilir oldugu goriilmiistiir. Buna karsilik
sera kosullarinda yapilan tam bitki testlerinde, dogal degiskenliklerin (6rnegin mikroiklim
farklari, yaprak yaslari, 151k alimi, nem dagilimi) etkisiyle degerlendirme sonuglarinda daha
yiiksek oranda degiskenlik gdzlemlenmistir. Benzer sonuglar, literatiirde de ¢esitli calismalarda
rapor edilmistir. Ornegin, Calonnec vd., (2013) ve Buonassisi vd., (2017), E. necator ve P.
viticola ile yapilan galismalarda yaprak disk testlerinin 6zellikle erken fenolojik donemlerde
hastalik gelisimini yiiksek duyarlilikla 6l¢ebildigini, bu yontemin suni inokiilasyonlarda daha
az ¢evresel sapma igerdigini bildirmistir. Benzer sekilde Bellin vd., (2009), yaprak diski
yaklagiminin 6zellikle erken fenolojik asamalarda patojen gelisimini giivenilir ve tekrarlanabilir
bir bigimde 6lgme potansiyeline sahip oldugunu vurgulamistir. Bununla birlikte, Vezzulli vd.,
(2018), sera kosullarinda yapilan tam bitki testlerinin bitkinin sistemik tepkilerini
gozlemleyebilme agisindan avantaj sundugunu, ancak ¢evresel kontroliin sinirli olmasi
nedeniyle tekrarlanabilirligin gérece diisiik olabilecegini vurgulamaktadir. Dolayisiyla elde
ettigimiz bulgular, kullanilan metodun amacina gore se¢ilmesinin 6nemini ortaya koymakta;
laboratuvar ortaminda yaprak diski yontemiyle yapilan inokiilasyonlarin daha standart kosullar
saglamasi nedeniyle genotiplerin duyarlilik diizeylerinin ayriminda daha etkin bir arag

olabilecegini diisiindiirmektedir.

Genel olarak, her iki test ortaminda da ozellikle baz1 genotipler 6n plana ¢ikmistir. Sera
degerlendirmesinde Adesa, Al Uziim (Torul), Beyaz Tatli Cekirdekli, Hathul, Hocabas, Iri At
Memesi, {zabella-1, Izabella-2, Karul, Kokulu Uziim, Kuzu Kuyrugu, Laz Uziimii, Merzune
M1, Pirtik, Sarmalik Uziim, Siyah Sire, Tombul Uziim ve Turfanda genotipleri tolerans
acisindan dikkat cekmistir. Bu genotiplerin diisiik hastalik siddeti ve direngli olarak
siniflandirilmalari, ileriye doniik 1slah caligmalarinda materyal olarak kullanilma
potansiyellerini gdstermektedir. Ozellikle &n plana ¢ikan Adesa, Izabella-2, Laz Uziimii hem
hastalik siddeti endeksleri hem de skala degerleri agisindan tutarlilik sergilemistir. Ozellikle

Laz Uziimii'niin laboratuvarda kiilleme i¢in en diisiik hastalik siddeti (%11.73) gdstermesi, bu
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genotipin kismi direng genleri tasiyor olabilecegini diisiindiirmektedir. Ancak, bazi genotiplerin
(6rnegin Siyah Uziim V3) sera ve laboratuvar sonuglari arasinda belirgin farkliliklar gostermesi
(%63.47 vs. %71.60), cevresel stres faktorlerinin veya patojen suslarinin etkilesiminin direng
fenotipini modiile edebilecegine isaret etmektedir. Calismada yer alan testlerin tamaminda, V.
labrusca tiiriine ait genotiplerin daha yiiksek diizeyde tolerans sergiledigi belirlenmistir. Bu
bulgular, Wu vd., (2011) ve Atak vd., (2017a) tarafindan yapilan arastirmalarda elde edilen
sonuglarla 6nemli 6l¢iide ortlismektedir. S6z konusu ¢alismalarda da V. labrusca genotiplerinin

daha yiiksek dayaniklilik sergiledigi vurgulanmastir.

Her iki ortamda da yapilan testlerde toleranshi kontrol ¢esitlerinden Kishmish Vatkana ve
Regent’in dislik hastalik siddeti degerleri gdstermesi, ¢alisma bulgularinin dogrulugunu ve
secilen metodolojinin giivenilirligini desteklemektedir. Buna karsilik, hassas kontrol ¢esitleri
olan Italia ve Karaerik’in hem sera hem de laboratuvar kosullarinda yiiksek hastalik siddeti

gostermesi, bu ¢esitlerin duyarliligini agikga ortaya koymustur.

Calisma bulgulari, yerel iiziim genotipleri arasinda kiilleme ve mildiy6d hastaliklarina karsi
Oonemli varyasyonlarin bulundugunu ve bazi genotiplerin dogal enfeksiyon kosullarinda dahi
tolerans gosterebildigini ortaya koymaktadir. Bu durum, siirdiiriilebilir bagcilik uygulamalari
acisindan hastalik tolerans1 yiiksek genotiplerin segilerek c¢ogaltilmasinin  6nemini
vurgulamaktadir. Elde edilen veriler, entegre miicadele stratejileri icerisinde diisiik kimyasal

girdiye dayal1 bagcilik sistemlerinin gelistirilmesi agisindan da yol gdsterici niteliktedir.

5.3. Markor destekli seleksiyon yontemi ile yerel cesitlerin kiilleme ve mildiyd

hastaliklarina dayaniklihgin degerlendirilmesi

Calismanin bu kisminda, kiilleme ve mildiy6 hastaliklaria kars1 direng genlerinin molekiiler
markdrlerle tanimlanmasi amaciyla gerceklestirilen PCR amplifikasyonu ve agaroz jel
elektroforez sonuglari, genotiplerin alelik dagilimi ve markorlerin etkinligi agisindan dikkat
¢ekici bulgular sunmaktadir. Vitis tiirlerinde direng lokuslar1 Ren ve Rpv olarak adlandirilan iki
ana genden olusmakta olup bu genler kiillemeye karsi direng saglamaktadirlar (Agurto vd.,
2017). Calisma da kiilleme direnci ile iliskilendirilen Renl ve Ren3 lokuslari ile mildiy6 direnci
icin kullanilan Rpv3 ve Rpv4 lokuslarina yonelik markoérlerin amplifikasyon verimliligi,
genotipler arasinda belirgin farkliliklar gdstermistir. Markorlerin varligi, bant var (1) veya yok

(0) seklinde ikili (binary) skorlamayla analiz edilmistir.
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Renl lokusu i¢in kullanilan UDV-020 ve VMC9h4-2 markorleri sirasiyla 16 ve 20 genotipte
bant olusturmustur. Bu durum, VMC9h4-2 markériiniin, Renl bolgesindeki genetik varyasyonu
daha yiiksek hassasiyetle tanimlayabildigini veya hedef bolgenin popiilasyonda daha yaygin bir
sekilde bulundugunu diisiindiirmektedir. Her iki markoriin birlikte bant verdigi genotiplerin
(Agir agiz, Cavus (Bayirbag), Kegi memesi, Kudurus, Kuzu kuyrugu ve Siyah mayhos {iziim)
suni inokiilasyon sonuglarini incelendiginde Kudurus genotipi arazide yapilan testlemeden ve
Cavus (Bayirbag) genotipi ise laboratuvarda yapilan testleme sonucu toleransh (R) smifin da
yer almistir. Ayrica V. labrusca tiiriine ait genotiplerin hi¢biri UDV-020 markoriinde bant
vermemistir. Ote yandan, Ren3 lokusu icin kullanilan UDV-015 markériiniin 19 genotipte
pozitif sonug¢ vermesi, bu lokusun incelenen popiilasyonda 6nemli bir dagilima sahip oldugunu
ve markdriin etkin bir sekilde hedef DNA bdlgesini amplifiye edebildigini gostermektedir. Suni
inokiilasyon testlemeleri sonucu 6n plana ¢ikan genotipler igerisinden Al iiziim (Olur), Cavus
(Bayirbag), Kudurus, Kuzu kuyrugu ve Sarmalik iiziim haricinde tiim genotiplerde bant UDV-
015 markoriinde bant gozlemlenmistir. Bu fenotipik degiskenlik, konakg1 ve patojen arasindaki
etkilesimin evrimsel ¢esitlilige maruz kalan belirli sinyallerin kontrolii altinda oldugunu 6ne
siiren Jirges vd., (2009) tarafindan gozlemlendigi gibi farkli tepki modellerine karsilik
geldigini agiklamaktadir. Dahasi, patojenin gelisimi, kalloz sentezi ve birikimi, reaktif oksijen
tiirlerinin (ROS) {tiretimi, asir1 duyarh tepkiler, peroksidaz aktivitesi ve fenolik bilesiklerin
sentezi, birikimi ve donilisiimii gibi farkli savunma mekanizmalar: ile durdurulabilir veya
azaltilabilmektedir (Brown vd., 1999; Gindro vd., 2006; Malacarne vd., 2011; Kono vd.,
2015). Akkurt vd., (2007), asmalarda kiilleme hastaligina karsit direngle iliskili SCAR
(Sequence Characterized Amplified Region) belirteclerinin gelistirilmesine  yonelik
yiriittiikleri ¢alismada, SCORA7-760 ve SCORNS3-R adli iki molekiiler markdriin, agirlikli
olarak direncli genotiplerde amplifikasyon iirlinii verdigini ve bu belirteclerin kiilleme direnci
ile anlamli diizeyde iliskili oldugunu ortaya koymuslardir. Ayni1 arastirmacilar, 6zellikle
ScORA7-760 markoriiniin, cesit ve genotiplerde direng genlerinin piramitlestirilmesini
kolaylastirmak amaciyla marker-assisted selection (MAS) calismalarinda etkin sekilde

kullanilabilecegini belirtmislerdir.

Mildiy6 hastaligina direng ile iliskili Rpv3 lokusuna ait markorlerden VMC7F2, 17 genotipte
bant verirken; VMCNG2F12 markorii yalnizca 7 genotipte bant olusturmustur. Bu iki markdriin
birlikte bant verdigi genotipler arasinda Al iiziim (Torul), Kokulu iiziim ve Laz iiziimii

bulunmaktadir. S6z konusu genotiplerden Kokulu iiziim ve Laz {iziimii, tiim test yontemlerinde
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mildiyo hastaligina kars1t %25’in altinda hastalik siddeti ile tolerans gostermistir. Al tiziim
(Torul) ise yalnizca sera kosullarinda benzer diizeyde tolerans sergilemistir. Bu bulgu, Rpv3
lokusunun mildiyd toleransinin molekiiler diizeyde tanimlanmasinda kullanilabilecegini
bildiren daha 6nceki ¢aligmalarla uyumludur (Merdinoglu vd., 2003; Bellin vd., 2009). Ayrica,
VMCT7F2 markoriiniin tiim Vitis labrusca genotiplerinde bant vermesi, bu tiiriin Rpv3 lokusuna
Ozgii varyantlar tagiyabilecegini diisiindiirmektedir. Bu durum, V. labrusca’nin dogal olarak
baz1 patojenlere kars1 daha yiiksek direng seviyeleri tasiyabilecegini ortaya koyan Onceki
bulgularla paralellik gostermektedir (Reisch vd., 2012; Zyprian vd., 2016). Ancak, toleransl
baz1 genotiplerde VMCNG2F12’nin sinyal vermemesi, markér baglanma bdlgelerinde
meydana gelen niikleotid polimorfizmleri ya da PCR amplifikasyon verimliligindeki teknik
sinirlamalardan kaynaklandigi diistiniilmektedir (Salmaso vd., 2008). Benzer sekilde, Rpv4
lokusuna ait VMCNg2el markorii 25 genotipte, VMC7h3 markorii ise 19 genotipte bant
vermistir. Bu durum, VMCNg2el markoriiniin hedef bolgeyi daha yiiksek 6zgiilliikle tanidigina
ya da bu lokusun ¢alisilan popiilasyonda daha baskin bir genetik profile sahip olduguna isaret
etmektedir. Her iki markériin birlikte bant verdigi 13 genotip incelendiginde, Adesa, Izabella-
1, Kokulu {iziim, Kuzu kuyrugu ve Sarmalik izim genotiplerinin suni inokiilasyon testlerinde
mildiyo hastaligina tolerans gosterdigi belirlenmistir. Bu sonuglar, Rpv4 lokusunun hastalik
direncine katkisini belgeleyen caligmalarla ortiismektedir (Welter vd., 2007; Schwander vd.,
2012). Ozellikle Vitis labrusca kokenli genotipler arasinda, VMCNg2el markoriiniin Laz
iiziimii hari¢ tiim genotiplerde, VMC7h3 markériiniin ise Adesa, Izabella-1 ve Kokulu iiziim
genotiplerinde bant vermesi, bu markdrlerin V. labrusca’nin hastalik direnci gen havuzunda da
var oldugunu gostermektedir. Bu durum, V. labrusca’nin yiiksek patojen toleransi nedeniyle
direng 1slah programlarinda sik¢a ebeveyn olarak kullanilmasimi destekleyen bulgularla
ortiismektedir (Eibach vd., 2007; Riaz vd., 2011b). Sonuglar, ayn1 lokusa yonelik farkl
markdrlerin amplifikasyon basarisindaki degiskenligin, primer tasarimi, termal dongii kosullar
veya genomik DNA Kkalitesi gibi teknik faktorlerden etkilenebilecegini vurgulamaktadir.
Ozellikle VMCNG2F12 gibi diisiik amplifikasyon verimliligi gdsteren markérlerin, validasyon
stireclerinde tekrar optimize edilmesi veya alternatif markorlerle desteklenmesi gerekliligi
ortaya cikmaktadir. Ayrica, bant varligimin (1/0) fenotipik diren¢ ile korelasyonunun

dogrulanmasi i¢in ileri fenotiplendirme ¢alismalarinin yapilmasi: 6nem tagimaktadir.

Bu bulgular, genetik 1slah programlarinda markér se¢iminin kritik roliinii ve direng¢ genlerinin

molekiiler tanimlamasinda ¢oklu markér kullaniminin gerekliligini desteklemektedir. leriki
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caligmalarda, markor-spesifik performansin artirilmasi  ve genotip-fenotip iliskisinin

derinlemesine incelenmesi, direng mekanizmalarinin anlagilmasina 6nemli katki saglayacaktir.

Bu ¢alismanin sonuglari, yerel {iziim genotiplerinin kiilleme (Erysiphe necator) ve mildiyo
(Plasmopara viticola) hastaliklarina karsi farkli direng seviyeleri sergiledigini ortaya
koymustur. Ozellikle Vitis labrusca genotiplerinin her iki hastaliga kars1 daha toleransl oldugu,
Vitis vinifera genotiplerinin ise bilyiik 6l¢iide duyarlilik gosterdigi belirlenmistir. Bu bulgular,
stirdiiriilebilir bagcilik uygulamalari i¢in hastaliga direngli genotiplerin kullaniminin énemini
vurgulamaktadir. Organik ve iyi tarim uygulamalarinda kimyasal miicadele yerine genetik
direncli ¢esitlerin tercih edilmesi, pestisit kullanimin1 azaltarak ¢evre dostu liretim sistemlerinin
gelistirilmesine katki saglayacaktir. Ayrica, dogal enfeksiyon ve suni inokiilasyon yontemleri
arasindaki farkliliklar, hastalik direnci degerlendirmelerinde c¢oklu test yontemlerinin

kullanilmasinin gerekliligini ortaya koymaktadir.

Calismada 6ne cikan V. labrusca tiiriine ait Adesa, Izabella-1, Izabella-2, Kokulu Uziim ve Laz
Uziimii genotiplerinin diisiik hastalik siddeti sergilemesi, bu genotiplerin 1slah programlarinda
hastaliga dayanikli ana¢ veya melezleme materyali olarak degerlendirilebilecegini
gostermektedir. Ote yandan, Vitis vinifera tiiriindeki Al Uziim (Torul), Hathul, Karul, Kuzu
Kuyrugu ve Merzune M1 genotiplerinin ise hem meyve kalitesi hem de yaprak o6zellikleri
bakimindan timitvar adaylar oldugu belirlenmis olup, bu genotiplerin de ileri aragtirmalarda
materyal olarak kullanilabilecegi 6ngoriilmektedir. Ozellikle organik bagcilikta bu tiir yerel
cesitlerin yayginlastirilmasi, hastalik baskisini azaltarak verim ve kalite kayiplarini 6nleyebilir.
Bunun yani sira, molekiiler markdr analizlerinde Renl, Ren3, Rpv3 ve Rpv4 lokuslarinin bazi
genotiplerde tespit edilmesi, markor destekli seleksiyon (MAS) yontemlerinin hastaliga direncli
cesit gelistirmede etkin bir sekilde kullanilabilecegini gdstermektedir. Bu yaklasim, klasik 1slah
siireclerini hizlandirarak daha direngli ve iklim degisikligine uyumlu {izlim c¢esitlerinin

gelistirilmesine olanak taniyacaktir.

Sonu¢ olarak, bu calisma kapsaminda belirlenen direncli genotiplerin ticari g¢esitlerle
melezlenmesi veya dogrudan iireticilere Onerilmesi, bagcilikta siirdiiriilebilirligi artiracaktir.
Ayrica, iklim degisikligiyle birlikte artan fungal hastalik riskleri diisiiniildiigiinde, direncli
cesitlerin yani sira entegre miicadele stratejilerinin (biyolojik kontrol, kiiltiirel 6nlemler)
gelistirilmesi 6nem tasimaktadir. Gelecek caligmalarda, bu genotiplerin farkli agroekolojik

bolgelerde performanslarinin degerlendirilmesi ve direng mekanizmalarinin molekiiler diizeyde
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incelenmesi onerilmektedir. Bu sayede, hem yerel gen kaynaklarinin korunmasi hem de daha

az kimyasal girdiyle yiiksek verimli bagcilik sistemlerinin kurulmas1 miimkiin olacaktir.
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EKk 1. Yerel ¢esitlerin dogal enfeksiyon sonucu yapraklarinda gozlemlenen kiilleme ve

mildiyo hastahi@ icin arazide verilen skala degerleri

Genotip Adr: Menesker Genotip Adr: Beyaz Hatun Parmag
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 3.75 0 7.75 0 2.38 0 4.25
1 5.25 1 10.88 1 2.88 1 3.63
2 6.13 3 11.88 2 2.13 3 3.38
3 6.00 5 14.13 3 2.13 5 2.75
4 10.13 7 14.38 4 2.25 7 2.50
5 12.13 9 13.25 5 2.38 9 1.75
6 12.75 - - 6 2.13 - -
7 16.13 - - 7 2.00 - -
Genotip Adz: Gokgolot Genotip Adr: Siyah Sire
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 4.50 0 28.63 0 12.25 0 8.25
1 4.38 1 20.25 1 3.63 1 5.38
2 5.50 3 9.38 2 2.75 3 4.13
3 4.00 5 5.00 3 2.00 5 3.00
4 6.25 7 1.88 4 0.63 7 0.50
5 9.13 9 0.63 5 0.00 9 0.00
6 14.13 - - 6 0.00 - -
7 17.88 - - 7 0.00 - -
Genotip Ad: Ciklep Genotip Ad: Susehri Beyaz Uziim
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 3.88 0 5.25 0 0.00 0 3.50
1 6.50 1 8.50 1 0.63 1 3.25
2 6.25 3 9.13 2 1.38 3 3.13
3 6.38 5 11.50 3 1.75 5 3.00
4 7.25 7 13.88 4 2.13 7 3.25
5 10.63 9 10.25 5 3.25 9 3.13
6 8.88 - - 6 4.50 - -
7 9.75 - - 7 5.88 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Adi: Kabarcik Genotip Adi: Emceoglu
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyo
Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 4.88 0 5.50 0 2.25 0 1.00
1 5.00 1 6.00 1 2.50 1 1.88
2 5.25 3 7.63 2 2.88 3 2.50
3 5.25 5 12.50 3 3.38 5 4.38
4 9.63 7 16.25 4 4.38 7 11.50
5 12.25 9 21.00 5 5.88 9 15.38
6 12.75 - - 6 7.38 - -
7 13.63 - - 7 8.25 - -
Genotip Adi: Korostol Genotip Adi: Kishk Beyaz
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 14.13 0 8.88 0 4.00 0 6.25
1 12.50 1 8.75 1 4.13 1 6.88
2 7.50 3 5.88 2 5.00 3 7.75
3 3.75 5 4.38 3 5.88 5 9.63
4 1.38 7 5.50 4 8.25 7 17.25
5 0.25 9 6.25 5 9.88 9 24.88
6 0.13 - - 6 13.25 - -
7 0.00 - - 7 22.25 - -
Genotip Adi: Hac tesbihi Genotip Adi: Arapgir
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 4.50 0 27.63 0 0.00 0 0.00
1 3.88 1 17.25 1 0.00 1 1.13
2 4.50 3 8.50 2 0.50 3 2.75
3 4.00 5 4.25 3 0.88 5 3.50
4 5.00 7 0.75 4 1.88 7 5.63
5 10.25 9 0.38 5 3.50 9 6.50
6 13.00 - - 6 5.88 - -
7 13.63 - - 7 6.88 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Adi: Yesilyurt Uziimii Genotip Adi: Sirelik Uziim
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 1.63 0 4.63 0 1.38 0 2.13
1 2.38 1 4.25 1 1.25 1 2.88
2 3.25 3 7.13 2 1.25 3 3.13
3 4.00 5 9.38 3 1.75 5 3.00
4 6.25 7 10.38 4 2.38 7 3.88
5 7.88 9 13.63 5 2.50 9 4.88
6 10.50 - - 6 3.75 - -
7 13.50 - - 7 5.63 - -
Genotip Adi: Cavus (Kogkar) Genotip Ad: Sarmalik Uziim
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 20.63 0 5.00 0 16.50 0 36.00
1 11.88 1 7.13 1 19.38 1 28.00
2 4.00 3 5.63 2 18.50 3 15.63
3 2.00 5 6.63 3 10.63 5 5.75
4 0.63 7 6.50 4 10.00 7 5.25
5 0.25 9 8.50 5 9.38 9 5.13
6 0.00 - - 6 6.63 - -
7 0.00 - - 7 6.38 - -
Genotip Ada: Nar Tanesi Genotip Adi: Beyaz Uziim S1
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 7.38 0 10.50 0 0.00 0 2.75
1 7.75 1 9.75 1 0.00 1 3.38
2 8.38 3 11.88 2 0.75 3 3.50
3 9.13 5 12.88 3 1.38 5 5.25
4 11.00 7 13.38 4 2.38 7 12.00
5 10.25 9 15.13 5 3.50 9 15.00
6 9.38 - - 6 5.88 - -
7 10.25 - - 7 28.00 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Adz: Kus Uziimii Genotip Adz: Gelin Parmag
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 20.88 0 20.25 0 0.63 0 3.63
1 9.75 1 14.88 1 1.25 1 4.00
2 6.13 3 7.00 2 2.13 3 4.50
3 4.50 5 4.50 3 3.13 5 4.88
4 3.63 7 1.88 4 4.13 7 9.63
5 2.75 9 2.38 5 6.25 9 13.13
6 2.25 - - 6 9.88 - -
7 1.00 - - 7 13.63 - -
Genotip Ad: Karul Genotip Adi: Kizil Tiirlii
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 20.88 0 19.25 0 6.38 0 5.63
1 9.13 1 12.75 1 6.00 1 6.50
2 6.88 3 5.75 2 5.50 3 7.38
3 4.25 5 3.50 3 5.63 5 8.63
4 2.25 7 2.88 4 6.00 7 12.38
5 1.75 9 2.38 5 6.50 9 10.88
6 1.13 - - 6 6.88 - -
7 0.25 - - 7 8.50 - -
Genotip Adi: Cayra Genotip Adi: Mih Uziimii
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 16.13 0 16.50 0 7.25 0 6.75
1 8.63 1 10.13 1 6.38 1 7.50
2 7.13 3 6.00 2 5.88 3 8.13
3 4.13 5 4.38 3 6.00 5 9.25
4 2.75 7 2.38 4 6.00 7 11.13
5 1.50 9 2.00 5 6.25 9 10.75
6 0.88 - - 6 7.00 - -
7 0.25 - - 7 8.63 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Adi: Tombul Uziim Genotip Adi: Sar1 Golot
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 13.25 0 15.00 0 5.38 0 14.50
1 10.88 1 10.88 1 4.50 1 8.25
2 6.75 3 5.63 2 4.25 3 3.88
3 3.38 5 4.63 3 3.88 5 3.13
4 2.63 7 2.75 4 3.50 7 2.13
5 2.50 9 1.75 5 3.75 9 1.38
6 0.63 - - 6 3.88 - -
7 0.38 - - 7 4.13 - -
Genotip Adi: Cekirdeksiz Beyaz Genotip Adi: Cavus (Gegit)
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 18.63 0 3.38 0 0.50 0 3.88
1 8.50 1 3.88 1 1.00 1 4.38
2 3.63 3 3.38 2 2.13 3 5.13
3 1.38 5 4.88 3 3.00 5 7.00
4 0.50 7 7.50 4 3.50 7 11.88
5 0.00 9 9.63 5 5.00 9 16.13
6 0.00 - - 6 13.25 - -
7 0.00 - - 7 20.00 - -
Genotip Adr: Beyaz UZﬁVm Genotip Adr: Merzune M1
(Cukurbag)
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 3.75 0 6.25 0 28.25 0 29.75
1 3.38 1 7.63 1 5.13 1 3.63
2 3.88 3 10.13 2 2.25 3 2.38
3 5.38 5 14.00 3 1.13 5 1.00
4 8.13 7 16.25 4 0.00 7 0.00
5 11.75 9 18.25 5 0.00 9 0.00
6 16.88 - - 6 0.00 - -
7 19.38 - - 7 0.00 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Adi: Yezenday1 Genotip Adr: As Uziimii
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 1.88 0 3.13 0 0.00 0 4.25
1 2.13 1 4.00 1 0.13 1 4.63
2 3.00 3 6.13 2 1.38 3 4.88
3 4.00 5 10.25 3 1.88 5 5.50
4 6.50 7 15.88 4 2.13 7 5.13
5 9.50 9 16.38 5 3.00 9 5.00
6 14.13 - - 6 6.13 - -
7 14.63 - - 7 14.75 - -
Genotip Adi: Giiz Istanbul Genotip Adi: Sebik Karasi
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 24.25 0 5.13 0 3.75 0 27.75
1 10.50 1 5.88 1 3.88 1 19.50
2 3.63 3 6.25 2 5.25 3 9.13
3 1.38 5 6.75 3 4.25 5 4.88
4 0.25 7 7.63 4 6.38 7 1.75
5 0.13 9 8.50 5 9.00 9 0.50
6 0.00 - - 6 13.38 - -
7 0.00 - - 7 17.63 - -
Genotip Adi: Keci Memesi Genotip Adi: Eskibeyli Siyah Uziim
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 20.75 0 5.75 0 3.75 0 3.38
1 8.00 1 6.00 1 3.88 1 4.50
2 1.38 3 5.75 2 4.25 3 5.50
3 0.75 5 5.00 3 4.63 5 6.75
4 0.25 7 4.88 4 4.88 7 7.88
5 0.00 9 3.75 5 4.88 9 7.50
6 0.00 - - 6 4.50 - -
7 0.00 - - 7 4.75 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Adi: Siyah Mayhos Uziim Genotip Adr: Beyaz Uziim S2
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 26.13 0 5.38 0 0.00 0 4.00
1 10.50 1 6.00 1 0.00 1 4.88
2 2.25 3 6.88 2 2.00 3 5.13
3 1.25 5 7.38 3 2.00 5 5.88
4 0.63 7 7.63 4 3.00 7 17.50
5 0.13 9 7.63 5 6.00 9 19.75
6 0.00 - - 6 10.63 - -
7 0.00 - - 7 33.63 - -
Genotip Ad: Siyah Tath Cekirdekli Genotip Adi: Siyah Uziim S1
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 1.63 0 2.13 0 2.88 0 9.50
1 1.75 1 1.75 1 3.25 1 8.50
2 2.00 3 2.25 2 3.75 3 7.88
3 3.88 5 4.25 3 5.00 5 7.38
4 4.38 7 8.75 4 6.38 7 6.63
5 6.50 9 15.50 5 7.50 9 6.13
6 7.13 - - 6 8.50 - -
7 7.38 - - 7 8.75 - -
Genotip Adu: Beyaz Uziim S6 Genotip Adu: Siyah Uziim S2
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 23.63 0 17.38 0 413 0 6.63
1 8.25 1 11.38 1 4.38 1 6.13
2 4.38 3 4.38 2 4.50 3 5.88
3 2.75 5 3.88 3 4.38 5 4.63
4 1.50 7 3.00 4 3.88 7 4.13
5 1.13 9 1.75 5 3.63 9 2.63
6 0.13 - - 6 2.88 - -
7 0.00 - - 7 2.25 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Adi: Kara Meniiske Genotip Adr: Miiskii
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 6.88 0 0.75 0 7.88 0 11.50
1 6.88 1 0.63 1 6.88 1 10.25
2 5.75 3 1.38 2 5.38 3 8.75
3 5.25 5 3.38 3 4.88 5 8.25
4 4.13 7 11.88 4 6.38 7 7.75
5 3.88 9 22.38 5 7.13 9 7.75
6 3.75 - - 6 7.88 - -
7 3.88 - - 7 7.88 - -
Genotip Ad: Agir Agiz Genotip Adi: Cavus (Yukarnidere)
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 22.50 0 12.38 0 2.88 0 14.00
1 12.88 1 8.63 1 3.50 1 8.50
2 5.75 3 6.75 2 3.88 3 5.88
3 3.00 5 6.13 3 4.38 5 3.38
4 1.50 7 7.00 4 4.38 7 2.00
5 0.75 9 6.75 5 4.75 9 1.00
6 0.88 - - 6 5.63 - -
7 0.38 - - 7 5.50 - -
Genotip Adi: Hathul Genotip Adi: Ergan Uziimii
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 25.00 0 19.63 0 413 0 4.75
1 6.50 1 7.25 1 3.88 1 4.50
2 2.63 3 4.25 2 4.75 3 5.00
3 1.00 5 2.25 3 4.75 5 4.88
4 1.00 7 2.25 4 4.63 7 4.88
5 0.63 9 1.25 5 3.63 9 5.50
6 0.00 - - 6 2.50 - -
7 0.13 - - 7 1.50 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Adi: Pirtik Genotip Adr: Keten Gomlek
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 26.25 0 18.50 0 5.75 0 7.88
1 4.75 1 9.38 1 5.25 1 6.88
2 3.00 3 4.00 2 4.50 3 5.50
3 2.38 5 3.25 3 4.38 5 5.25
4 1.38 7 2.25 4 4.00 7 4.25
5 1.13 9 1.75 5 3.38 9 3.50
6 0.25 - - 6 3.38 - -
7 0.00 - - 7 2.63 - -
Genotip Ada: Siyah Uziim G1 Genotip Adu: Kirmiz1 Uziim T3
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 4.38 0 2.88 0 4.00 0 7.75
1 3.88 1 2.50 1 4.25 1 8.75
2 4.38 3 3.13 2 4.50 3 8.38
3 4.63 5 4.38 3 6.13 5 8.25
4 3.88 7 8.88 4 6.25 7 7.88
5 4.50 9 11.13 5 7.63 9 8.00
6 3.88 - - 6 8.25 - -
7 3.38 - - 7 8.25 - -
Genotip Ad: Giimiis Beyaz1 Genotip Ad: Siyah Uziim T3
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 10.50 0 1.75 0 2.63 0 5.88
1 6.13 1 2.63 1 2.63 1 6.50
2 4.50 3 2.88 2 3.88 3 7.00
3 5.00 5 6.00 3 3.88 5 7.75
4 4.00 7 11.75 4 5.13 7 8.13
5 3.75 9 15.88 5 5.88 9 9.13
6 3.75 - - 6 9.13 - -
7 3.25 - - 7 11.25 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Adi: Cemig 1 Genotip Adr: Siyah Uziim T2
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 6.38 0 0.88 0 5.63 0 11.25
1 5.75 1 1.63 1 5.25 1 10.00
2 5.38 3 2.50 2 5.25 3 9.38
3 5.25 5 6.00 3 6.50 5 9.50
4 5.63 7 15.13 4 7.25 7 10.50
5 6.25 9 23.13 5 8.63 9 10.88
6 7.63 - - 6 10.38 - -
7 7.00 - - 7 12.63 - -
Genotip Adi: Hatun Parmag Genotip Adi: Siyah Uziim T1
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 3.13 0 11.75 0 4.00 0 6.88
1 2.63 1 8.25 1 4.13 1 6.88
2 2.63 3 6.25 2 5.13 3 8.13
3 3.13 5 5.88 3 6.38 5 10.38
4 4.88 7 7.50 4 8.88 7 16.63
5 6.13 9 8.50 5 10.00 9 26.13
6 10.38 - - 6 14.25 - -
7 15.25 - - 7 22.50 - -
Genotip Adi: Siyah Uziim (Dutluca) Genotip Adi: Beyaz Uziim T3
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 3.50 0 0.63 0 5.63 0 5.63
1 4.25 1 0.88 1 5.50 1 6.25
2 413 3 2.50 2 5.50 3 7.38
3 4.13 5 3.88 3 5.50 5 8.63
4 4.50 7 15.25 4 5.75 7 8.88
5 7.63 9 25.50 5 5.75 9 9.25
6 9.00 - - 6 6.13 - -
7 11.50 - - 7 6.25 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Adi: Gines Genotip Adi: Beyaz Uziim T1
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 26.75 0 11.88 0 6.38 0 8.88
1 5.50 1 6.50 1 5.88 1 7.88
2 2.38 3 5.25 2 5.50 3 6.00
3 0.88 5 5.38 3 4.50 5 5.38
4 0.13 7 4.00 4 4.13 7 4.25
5 0.13 9 2.75 5 3.50 9 3.63
6 0.00 - - 6 3.50 - -
7 0.00 - - 7 2.63 - -
Genotip Ad: gzil;lrfldeksu oar Genotip Ad: Agmn Beyan
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 2.25 0 1.25 0 4.63 0 6.75
1 1.88 1 1.13 1 4.75 1 6.63
2 2.63 3 1.75 2 5.00 3 6.38
3 3.00 S 5.75 3 5.00 5 6.13
4 4.75 7 14.13 4 4.75 7 5.88
5 7.88 9 24.38 5 4.38 9 5.25
6 11.25 - - 6 4.38 - -
7 14.88 - - ’ 4.00 - -
Genotip Adx: Ince Beyaz Genotip Adx: Mazlumani
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 1.75 0 2.75 0 6.38 0 9.88
1 1.75 1 3.38 1 6.25 1 9.38
2 2.50 3 5.38 2 6.50 3 9.13
3 2.50 5 7.13 3 6.75 5 9.38
4 3.13 7 10.00 4 7.50 7 9.75
5 5.38 9 10.63 5 7.75 9 9.63
6 7.63 - - 6 8.00 - -
7 14.63 - 5 7 8.25 5 -
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Ek 1. Devam

Genotip Adr: Beyaz Uziim S5 Genotip Adr: Ternebi
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 30.63 0 20.75 0 4.50 0 5.13
1 7.63 1 10.13 1 5.13 1 6.13
2 2.63 3 5.13 2 5.63 3 7.75
3 1.13 5 2.88 3 6.13 5 8.63
4 0.75 7 2.63 4 5.88 7 8.88
5 0.25 9 1.50 5 6.13 9 9.25
6 0.00 - - 6 6.13 - -
7 0.00 - - 7 6.25 - -
Genotip Adi: :I(Elg: E)Zgyﬁ)Zﬁm Genotip Adi: Zehni
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 1.63 0 3.88 0 8.13 0 10.00
1 1.75 1 3.00 1 6.75 1 8.88
2 2.25 3 3.63 2 5.50 3 7.50
3 2.75 5 6.50 3 5.38 5 6.00
4 4.13 7 11.25 4 5.13 7 5.50
5 7.50 9 12.88 5 4.38 9 5.50
6 10.88 - - 6 4.13 - -
7 10.38 - - 7 4.00 - -
Genotip Adi: Sire Genotip Adi: Hasani-2
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 4.63 0 12.13 0 15.13 0 11.50
1 5.63 1 10.25 1 6.00 1 7.38
2 7.00 3 11.13 2 4.75 3 5.13
3 9.00 5 8.50 3 3.25 5 4.75
4 9.75 7 4.88 4 3.38 7 3.63
5 8.88 9 3.63 5 2.38 9 3.50
6 4.50 - - 6 1.00 - -
7 1.38 - - 7 0.00 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Ad: Kismis Uziimii Genotip Ad: Ekber Uziimii
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayist
0 7.00 0 4.50 0 6.13 0 9.88
1 9.50 1 5.13 1 6.63 1 9.63
2 10.63 3 5.63 2 6.50 3 9.88
3 10.88 5 9.00 3 6.88 5 9.50
4 4.38 7 10.88 4 7.50 7 9.88
5 2.13 9 10.13 5 7.88 9 10.00
6 0.63 - - 6 8.38 - -
7 0.13 - - 7 8.75 - -
Genotip Adi: Cavus (Bayirbag) Genotip Adi: Hasani-1
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 20.13 0 7.88 0 1.88 0 5.38
1 8.63 1 6.00 1 2.00 1 6.50
2 3.88 3 5.88 2 2.13 3 6.75
3 2.38 5 5.13 3 2.63 5 7.63
4 1.63 7 6.38 4 5.25 7 8.63
5 0.00 9 5.38 5 7.75 9 9.38
6 0.00 - - 6 10.50 - -
7 0.00 - - 7 12.13 - -
Genotip Adz: Kabugu Yuka Genotip Adr: Kirmizi Uziim T2
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 3.88 0 0.25 0 6.63 0 8.63
1 4.50 1 1.13 1 5.88 1 7.38
2 3.38 3 1.75 2 5.13 3 6.50
3 3.88 5 3.13 3 5.25 5 6.38
4 2.63 7 6.75 4 4.88 7 5.25
5 2.38 9 9.63 5 4.50 9 4.63
6 2.25 - - 6 3.75 - -
7 0.13 - - 7 2.75 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Ad: Beyaz Kis Uziimii Genotip Ad: Pembe Uziim T1
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala IncelenenOrt.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 4.88 0 1.00 0 6.38 0 9.88
1 5.50 1 1.75 1 6.13 1 9.38
2 5.13 3 2.38 2 6.13 3 9.50
3 5.13 5 4.13 3 6.63 5 9.88
4 3.75 7 8.25 4 7.38 7 9.88
5 2.38 9 12.50 5 8.00 9 10.13
6 2.13 - - 6 8.63 - -
7 1.13 - - 7 9.38 - -
Genotip Adi: Yer Cemici Genotip Adi: Bogazkere
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 7.00 0 3.75 0 2.88 0 9.13
1 6.38 1 3.63 1 3.13 1 8.00
2 6.50 3 4.88 2 3.75 3 7.50
3 5.75 5 6.75 3 5.00 5 7.00
4 4.88 7 11.63 4 6.25 7 6.88
5 5.25 9 13.75 5 7.50 9 6.88
6 4.75 - - 6 8.13 - -
7 3.88 - - 7 8.75 - -
Genotip Adz: Beyaz Uziim S4 Genotip Adr: Kirmizi Uziim T1
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 25.38 0 19.38 0 2.25 0 1.00
1 4.50 1 5.88 1 2.63 1 2.00
2 2.13 3 3.25 2 3.13 3 2.88
3 1.50 5 2.50 3 3.75 5 5.13
4 0.75 7 2.13 4 4.75 7 11.50
5 0.25 9 1.38 5 6.00 9 15.38
6 0.00 - - 6 7.38 - -
7 0.00 - - 7 8.25 - -

119



Ek 1. Devam

Genotip Adz: Bulut Genotip Adz: Cigitsiz Uziim
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 38.38 0 22.25 0 0.00 0 2.25
1 12.25 1 9.88 1 0.88 1 2.75
2 5.25 3 7.50 2 1.38 3 3.13
3 2.00 5 7.50 3 1.75 5 3.50
4 0.88 7 6.25 4 2.13 7 3.63
5 0.00 9 5.38 5 3.13 9 3.75
6 0.00 - - 6 4.50 - -
7 0.00 - - 7 5.25 - -
Genotip Adr: Karaeznek Genotip Adr: Mazruma
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 35.00 0 13.00 0 5.75 0 8.00
1 9.38 1 8.75 1 5.50 1 7.50
2 3.38 3 6.63 2 4.88 3 6.38
3 1.75 5 6.50 3 4.50 5 5.50
4 0.88 7 7.75 4 4.63 7 4.63
5 0.13 9 7.88 5 4.00 9 3.63
6 0.00 - - 6 3.50 - -
7 0.00 - - 7 2.88 - -
Genotip Adi: Tilki Kuyrugu Genotip Adi: Siyah Sarap Mayasi
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 21.63 0 5.88 0 7.13 0 8.00
1 3.88 1 4.88 1 5.25 1 7.38
2 2.38 3 4.88 2 4.63 3 6.25
3 0.88 5 4.75 3 4.38 5 5.25
4 0.75 7 4.88 4 4.13 7 4.50
5 0.38 9 4.75 5 3.88 9 3.75
6 0.00 - - 6 3.38 - -
7 0.00 - - 7 2.38 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Adi: Beyaz Amasya Genotip Adr: Silfoni
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 2.63 0 0.38 0 2.88 0 4.75
1 2.88 1 1.38 1 3.00 1 4.63
2 2.88 3 1.63 2 2.75 3 3.88
3 2.38 5 4.50 3 3.13 5 3.13
4 2.63 7 6.88 4 2.88 7 2.50
5 3.75 9 11.25 5 2.63 9 1.50
6 4.13 - - 6 1.75 - -
7 4.75 - - 7 1.38 - -
Genotip Adi: Baglarbagi Genotip Adi: Besni
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 6.25 0 4.00 0 10.50 0 2.25
1 5.25 1 3.63 1 5.25 1 2.63
2 4.13 3 4.88 2 2.50 3 3.88
3 3.88 5 6.25 3 2.13 5 4.75
4 4.50 7 9.63 4 1.38 7 5.13
5 5.13 9 12.63 5 0.75 9 4.00
6 5.75 - - 6 0.00 - -
7 6.13 - - 7 0.00 - -
Genotip Adi: Izmir Siyah Genotip Adr: Pembe Uziim T2
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 1.88 0 0.00 0 5.13 0 7.25
1 2.38 1 0.63 1 5.13 1 6.63
2 2.63 3 0.63 2 4.63 3 5.63
3 3.00 5 3.25 3 4.50 5 5.25
4 3.13 7 6.63 4 4.50 7 4.75
5 4.50 9 18.88 5 3.75 9 4.50
6 5.88 - - 6 3.38 - -
7 6.63 - - 7 3.13 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Adr: Erkenci Cavus Genotip Adr: Beyaz Uziim T2
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 7.63 0 8.00 0 11.00 0 2.88
1 8.75 1 9.63 1 7.38 1 3.13
2 8.75 3 12.50 2 4.75 3 3.25
3 10.25 5 17.50 3 5.00 5 6.50
4 11.88 7 23.75 4 4.50 7 12.75
5 15.00 9 31.38 5 4.63 9 16.00
6 19.63 - - 6 4.00 - -
7 20.88 - - 7 3.25 - -
Genotip Adi: Hocabas Genotip Adi: Servi Pembe Uziim
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 14.13 0 31.50 0 0.00 0 1.25
1 9.75 1 18.00 1 0.75 1 1.88
2 9.00 3 8.63 2 1.00 3 3.00
3 8.63 5 6.13 3 1.88 5 4.00
4 8.13 7 4.13 4 2.38 7 5.25
5 7.50 9 1.13 5 3.88 9 5.63
6 6.50 - - 6 5.25 - -
7 5.88 - - 7 5.88 - -
Genotip Adr: Mezarhk Genotip Adr: Servi Mor Erkenci
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 21.00 0 5.63 0 1.38 0 2.38
1 11.50 1 6.00 1 1.25 1 3.13
2 6.13 3 7.25 2 1.63 3 3.50
3 4.25 5 7.88 3 1.88 5 3.75
4 2.63 7 10.13 4 2.50 7 4.25
5 1.88 9 12.25 5 3.13 9 4.88
6 1.38 - - 6 4.50 - -
7 0.38 - - 7 5.63 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Adi: Nanebur Genotip Adr: Servi Beyaz Uziim
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 8.63 0 10.75 0 4.38 0 2.88
1 4.00 1 4.00 1 4.50 1 3.00
2 3.75 3 2.50 2 4.75 3 4.13
3 2.63 5 2.25 3 4.63 5 4.63
4 1.75 7 1.88 4 4.00 7 8.88
5 1.25 9 1.13 5 4.50 9 11.13
6 0.50 - - 6 4.25 - -
7 0.00 - - 7 3.63 - -
Genotip Adi: Kerimgandi Genotip Adi: Servi Kara Uziim
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 12.50 0 2.75 0 8.88 0 10.00
1 2.00 1 2.00 1 6.88 1 8.25
2 1.38 3 2.75 2 4.38 3 6.25
3 0.13 5 2.75 3 3.88 5 4.38
4 0.50 7 3.25 4 3.63 7 2.25
5 0.00 9 3.00 5 2.50 9 1.50
6 0.00 - - 6 1.63 - -
7 0.00 - - 7 0.88 - -
Genotip Adi: Siyah Uziim G2 Genotip Adi: Servi Beyaz Gevrek
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 3.13 0 17.63 0 0.00 0 4.38
1 3.63 1 9.25 1 0.00 1 4.13
2 3.88 3 5.00 2 0.38 3 4.00
3 4.38 5 2.50 3 0.63 5 3.75
4 5.00 7 1.13 4 1.75 7 4.00
5 5.50 9 1.13 5 2.63 9 3.63
6 5.75 - - 6 7.88 - -
7 5.38 - - 7 10.63 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Adi: Tutikoglu Genotip Adi: Kismish Vatkana
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 4.13 0 5.25 0 17.63 0 16.00
1 3.88 1 4.38 1 3.38 1 3.88
2 3.50 3 413 2 1.50 3 2.13
3 3.38 5 4.63 3 0.25 5 0.75
4 3.50 7 4.50 4 0.00 7 0.00
5 3.50 9 4.38 5 0.00 9 0.00
6 2.75 - - 6 0.00 - -
7 2.63 - - 7 0.00 - -
Genotip Adi: Ahmetoglu Genotip Adr: Regent
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 5.00 0 2.63 0 18.63 0 18.25
1 4.38 1 3.13 1 3.50 1 3.50
2 4.75 3 3.75 2 1.63 3 1.75
3 4.88 5 5.50 3 0.63 5 0.88
4 5.13 7 11.13 4 0.00 7 0.00
5 5.63 9 14.88 5 0.00 9 0.00
6 5.50 - - 6 0.00 - -
7 5.75 - - 7 0.00 - -
Genotip Adi: Kizil iiziim-1 Genotip Adi: izabella-2
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 4.00 0 6.88 0 15.63 0 13.88
1 4.13 1 6.63 1 2.38 1 2.88
2 5.13 3 7.63 2 1.63 3 2.00
3 5.63 5 10.00 3 0.00 5 0.63
4 8.25 7 16.63 4 0.00 7 0.00
5 10.00 9 26.13 5 0.00 9 0.00
6 14.25 - - 6 0.00 - -
7 22.75 - - 7 0.00 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Adr: Turfanda Genotip Adr: Italia
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 28.38 0 20.50 0 3.63 0 2.38
1 7.38 1 9.63 1 3.88 1 2.63
2 2.38 3 4.88 2 4.50 3 5.13
3 1.25 5 2.75 3 5.25 5 8.13
4 1.13 7 2.13 4 6.88 7 12.38
5 0.25 9 0.88 5 8.75 9 42.25
6 0.00 - - 6 12.63 - -
7 0.00 - - 7 27.50 - -
Genotip Adu: Al Uziim Genotip Ad: Karaerik
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 18.38 0 15.38 0 0.00 0 2.63
1 5.00 1 3.38 1 0.13 1 4.88
2 1.50 3 2.63 2 1.50 3 5.38
3 0.75 5 2.38 3 2.63 5 8.50
4 1.00 7 2.25 4 4.75 7 13.13
5 0.25 9 0.88 5 8.25 9 23.13
6 0.00 - - 6 13.25 - -
7 0.00 - - 7 27.13 - -
Genotip Adi: Beyaz Bambo Genotip Adi: Kizil Uziim-2
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 19.50 0 11.38 0 1.88 0 5.38
1 6.13 1 4.25 1 2.00 1 6.50
2 1.88 3 3.50 2 2.13 3 6.63
3 0.75 5 3.38 3 2.63 5 7.38
4 0.75 7 3.25 4 5.25 7 8.38
5 0.13 9 3.38 5 7.25 9 8.75
6 0.00 - - 6 10.00 - -
7 0.00 - - 7 11.88 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Adi: Beyaz tath Cekirdekli Genotip Adr: Siyah Uziim V3
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 20.13 0 2.38 0 18.63 0 18.13
1 4.00 1 3.13 1 5.63 1 8.25
2 1.50 3 3.63 2 4.38 3 6.00
3 0.63 5 4.13 3 3.13 5 4.13
4 0.75 7 6.38 4 3.13 7 2.13
5 0.00 9 7.38 5 2.50 9 1.00
6 0.00 - - 6 1.50 - -
7 0.00 - - 7 0.75 - -
Genotip Adi: Yer Menesgiri Genotip Adi: Siyah Uziim V7
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 3.50 0 2.88 0 4.25 0 6.38
1 4.00 1 3.13 1 4.50 1 5.88
2 3.88 3 3.75 2 4.38 3 5.25
3 4.38 5 4.50 3 4.13 5 4.75
4 4.38 7 6.75 4 3.88 7 4.38
5 5.25 9 15.50 5 3.63 9 3.50
6 5.38 - - 6 3.00 - -
7 5.75 - - 7 2.38 - -
Genotip Adz: Altuntag Genotip Adr: Siyah Uziim V6
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 2.63 0 10.13 0 2.13 0 5.50
1 2.75 1 8.63 1 2.63 1 4.25
2 3.50 3 6.38 2 2.88 3 3.63
3 3.88 5 7.00 3 3.25 5 2.75
4 4.75 7 6.50 4 3.00 7 2.13
5 6.13 9 5.88 5 2.63 9 0.63
6 8.63 - - 6 1.63 - -
7 12.25 - - 7 0.75 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Adi: Kudurus Genotip Adr: Servi Lice Uziimii
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyo
Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 38.00 0 29.38 0 4.25 0 6.88
1 9.13 1 8.00 1 4.63 1 6.00
2 3.63 3 5.50 2 4.38 3 5.25
3 1.88 5 4.00 3 4.38 5 4.88
4 1.13 7 3.75 4 4.38 7 4.75
5 0.63 9 3.75 5 3.75 9 4.50
6 0.00 - - 6 3.38 - -
7 0.00 - - 7 3.13 - -
Genotip Adi: Yag Uziimii Genotip Adi: Cekirdeksiz Kismis
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 3.88 0 3.13 0 5.63 0 11.38
1 3.75 1 3.50 1 5.38 1 10.13
2 4.25 3 4.13 2 5.25 3 9.50
3 4.50 5 5.13 3 6.25 5 9.00
4 4.50 7 7.25 4 7.13 7 10.75
5 4.25 9 9.75 5 8.88 9 11.13
6 4.00 - - 6 10.63 - -
7 3.75 - - 7 12.75 - -
Genotip Adi: At Memesi Genotip Adi: Sar1 Yezenday:
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 11.00 0 18.13 0 2.13 0 5.50
1 5.88 1 5.63 1 2.63 1 4.25
2 5.00 3 2.63 2 2.88 3 3.63
3 3.50 5 2.50 3 3.25 5 2.75
4 2.75 7 1.38 4 3.00 7 2.13
5 1.88 9 0.63 5 2.63 9 0.63
6 0.88 - - 6 1.63 - -
7 0.00 - - 7 0.75 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Adz: Kuzu Kuyrugu Genotip Adz: Seliike Yesil Uziim
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 9.75 0 21.13 0 26.63 0 26.25
1 6.63 1 3.13 1 9.88 1 12.63
2 5.00 3 2.75 2 9.25 3 12.50
3 3.63 5 2.25 3 8.75 5 12.00
4 2.88 7 1.13 4 8.50 7 10.63
5 1.63 9 0.00 5 7.38 9 9.88
6 0.88 - - 6 6.88 - -
7 0.00 - - 7 6.63 - -
Genotip Adu: Kara Uziim Genotip Ad: Seliike Pembe Uziim
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 6.13 0 14.50 0 26.75 0 26.88
1 4.50 1 5.13 1 10.25 1 13.00
2 3.88 3 4.25 2 9.38 3 12.50
3 3.63 5 3.63 3 8.25 5 11.75
4 3.25 7 2.13 4 7.88 7 10.38
5 3.13 9 1.38 5 7.75 9 9.50
6 3.50 - - 6 7.13 - -
7 3.00 - - 7 6.63 - -
Genotip Adi: Mehmetoglu Genotip Adi: Gedikli Siyah Uziim
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 5.00 0 13.13 0 8.25 0 8.75
1 4.00 1 5.50 1 5.63 1 6.88
2 3.75 3 3.50 2 3.50 3 4.88
3 3.63 5 3.25 3 3.38 5 4.00
4 3.38 7 2.13 4 3.25 7 2.50
5 3.13 9 1.00 5 2.38 9 1.63
6 3.00 - - 6 1.63 - -
7 2.63 - - 7 0.63 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Adi: Kalduk Genotip Adi: Gedikli Agin Beyazi
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 3.13 0 1.88 0 3.38 0 3.00
1 3.88 1 2.00 1 2.75 1 3.38
2 3.13 3 1.88 2 2.25 3 2.75
3 4.00 5 2.63 3 2.00 5 2.50
4 4.00 7 6.38 4 1.63 7 1.75
5 5.50 9 21.88 5 1.38 9 1.00
6 6.13 - - 6 1.00 - -
7 6.88 - - 7 0.13 - -
Genotip Adi: Hanim Gobegi Genotip Adi: Gedikli Beyaz Uziim
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 3.50 0 1.88 0 9.50 0 2.00
1 4.38 1 2.88 1 4.75 1 2.63
2 5.13 3 4.50 2 2.13 3 3.63
3 6.25 5 7.75 3 1.88 5 4.13
4 10.13 7 13.63 4 1.25 7 4.38
5 12.00 9 24.63 5 0.63 9 3.38
6 7.63 - - 6 0.00 - -
7 6.13 - - 7 0.00 - -
Genotip Adu: Inek Memesi Genotip Adu: Giil Uziimii
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 2.88 0 1.50 0 3.00 0 4.50
1 3.00 1 2.38 1 3.50 1 4.00
2 3.50 3 2.63 2 3.25 3 4.25
3 4.63 5 4.00 3 2.63 5 3.25
4 6.88 7 11.25 4 2.63 7 2.75
5 7.38 9 16.38 5 2.38 9 1.50
6 5.25 - - 6 1.88 - -
7 4.63 - - 7 1.00 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Ad: Yaz Istanbul Genotip Ad: Siyah Uziim T4
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 3.63 0 0.88 0 7.13 0 7.38
1 3.50 1 1.63 1 3.50 1 5.13
2 3.88 3 1.88 2 3.25 3 4.50
3 3.50 5 3.50 3 2.75 5 3.50
4 4.13 7 6.50 4 2.50 7 2.38
5 3.25 9 12.63 5 2.25 9 1.38
6 2.75 - - 6 1.88 - -
7 2.38 - - 7 0.88 - -
Genotip Adi: Papaz Uziimii Genotip Adi: iri At memesi
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 4.38 0 4.13 0 10.13 0 4.75
1 3.88 1 4.38 1 3.50 1 3.88
2 3.75 3 4.50 2 2.25 3 3.50
3 3.13 5 5.00 3 1.88 5 2.88
4 2.88 7 2.63 4 1.13 7 2.38
5 2.38 9 1.13 5 0.13 9 1.63
6 1.25 - - 6 0.00 - -
7 0.13 - - 7 0.00 - -
Genotip Adi: Al Uziim (Torul) Genotip Adi: Laz Uziimii
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 18.63 0 3.63 0 10.13 0 9.75
1 3.88 1 4.00 1 2.25 1 2.75
2 1.88 3 3.88 2 1.63 3 1.38
3 1.50 5 4.88 3 0.88 5 1.13
4 1.00 7 5.25 4 0.13 7 0.00
5 0.13 9 5.38 5 0.00 9 0.00
6 0.00 - - 6 0.00 - -
7 0.00 - - 7 0.00 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Ada: g;hlf:]dekﬁz Kara Genotip Adu: Kokulu Uziim
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyo
Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 2.63 0 14.00 0 9.75 0 10.00
1 2.88 1 7.25 1 2.13 1 2.50
2 3.00 3 4.75 2 1.63 3 1.25
3 3.88 5 3.25 3 0.75 5 0.50
4 4.25 7 2.00 4 0.00 7 0.00
5 4.63 9 1.00 5 0.00 9 0.00
6 5.63 - - 6 0.00 - -
7 5.50 - - 7 0.00 - -
Genotip Adi: Kerfoki Genotip Adi: iri Keci Memesi
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 3.75 0 3.13 0 4.63 0 5.50
1 3.63 1 3.88 1 3.63 1 5.00
2 3.75 3 4.63 2 3.13 3 3.75
3 3.88 5 5.25 3 2.75 5 2.88
4 4.25 7 6.88 4 2.63 7 2.13
5 3.88 9 6.50 5 2.00 9 0.88
6 3.50 - - 6 0.88 - -
7 3.63 - - 7 0.50 - -
Genotip Adi: Askeri Genotip Adi: Keles
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 5.50 0 3.13 0 3.25 0 3.50
1 5.13 1 4.50 1 2.75 1 3.25
2 5.38 3 5.63 2 2.38 3 2.88
3 5.88 5 7.13 3 1.88 5 2.38
4 6.13 7 13.25 4 1.88 7 1.63
5 7.00 9 15.63 5 1.25 9 0.25
6 7.00 - - 6 0.25 - -
7 7.25 - - 7 0.25 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Adi: Elhakki Genotip Adr: Kirmizi istanbul
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 2.13 0 1.00 0 3.13 0 3.13
1 2.38 1 1.88 1 2.50 1 3.00
2 2.75 3 2.50 2 2.00 3 2.50
3 3.38 5 4.13 3 1.75 5 2.25
4 4.13 7 10.50 4 1.63 7 1.63
5 5.50 9 14.75 5 1.38 9 0.75
6 7.00 - - 6 0.63 - -
7 7.50 - - 7 0.25 - -
Genotip Adi: Kirli Serife Genotip Adi: Norgah
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 15.13 0 17.63 0 3.75 0 3.88
1 4.63 1 4.75 1 3.00 1 3.63
2 4.00 3 3.75 2 2.50 3 3.25
3 3.25 5 3.25 3 2.13 5 2.50
4 3.13 7 2.38 4 2.13 7 1.75
5 2.00 9 1.25 5 1.13 9 0.50
6 0.88 - - 6 0.50 - -
7 0.00 - - 7 0.38 - -
Genotip Adr: Herci Genotip Adr: Mesma
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 2.88 0 1.38 0 4.88 0 5.50
1 2.75 1 1.88 1 3.88 1 4.63
2 3.25 3 2.75 2 3.13 3 3.88
3 3.88 5 5.75 3 2.63 5 3.00
4 4.63 7 10.13 4 2.50 7 2.00
5 5.75 9 14.88 5 1.75 9 0.88
6 6.63 - - 6 0.88 - -
7 6.75 - - 7 0.25 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Adi: Karakabarcik Genotip Adr: Pembenaz
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 3.13 0 10.13 0 3.13 0 2.88
1 2.75 1 3.38 1 2.63 1 3.50
2 2.75 3 3.00 2 2.13 3 2.75
3 2.63 5 2.50 3 1.88 5 2.50
4 3.00 7 2.00 4 1.88 7 1.75
5 2.75 9 0.75 5 1.38 9 0.75
6 2.38 - - 6 0.75 - -
7 2.38 - - 7 0.38 - -
Genotip Adi: Hatun Parmag (Olur) Genotip Adi: Harthul
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 4.00 0 0.75 0 4.50 0 4.38
1 3.50 1 2.38 1 3.25 1 3.88
2 3.50 3 2.88 2 2.63 3 3.13
3 2.75 5 4.13 3 2.00 5 2.88
4 2.13 7 5.13 4 2.00 7 2.00
5 2.25 9 6.13 5 1.13 9 0.63
6 1.88 - - 6 0.75 - -
7 1.38 - - 7 0.63 - -
Genotip Adi: Tiirkgozii Genotip Adi: Tiiylii Turfanda
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 6.13 0 4.63 0 413 0 4.63
1 4.50 1 5.00 1 3.38 1 4.25
2 4.50 3 5.88 2 2.88 3 3.63
3 4.88 5 6.25 3 2.63 5 2.88
4 4.75 7 6.38 4 2.50 7 1.88
5 3.88 9 6.75 5 1.50 9 0.75
6 3.50 - - 6 0.88 - -
7 2.75 - - 7 0.13 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Adr: Miskali Genotip Adr: Beyaz Turfanda
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 4.38 0 0.38 0 4.50 0 4.50
1 4.88 1 2.25 1 3.38 1 4.13
2 4.88 3 3.25 2 2.50 3 3.25
3 4.88 5 4.88 3 2.25 5 2.88
4 5.13 7 12.13 4 2.25 7 2.00
5 5.25 9 17.00 5 1.38 9 0.50
6 5.38 - - 6 0.75 - -
7 5.13 - - 7 0.25 - -
Genotip Adi: g;:ﬁ;dekﬁz Kirmiz: Genotip Adi: Siyah Turfanda
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 3.00 0 2.25 0 2.88 0 2.63
1 3.63 1 3.00 1 2.38 1 3.00
2 4.00 3 3.63 2 1.75 3 2.63
3 4.25 5 6.13 3 1.75 5 2.00
4 4.75 7 10.00 4 1.38 7 1.63
5 5.88 9 13.63 5 1.00 9 0.38
6 6.38 - - 6 1.00 - -
7 6.75 - - 7 0.13 - -
Genotip Adr: Adesa Genotip Adr: Azerbaycan Cavusu
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 16.50 0 13.50 0 5.00 0 5.63
1 3.25 1 4.00 1 3.88 1 4.50
2 1.25 3 2.00 2 3.25 3 4.00
3 0.00 5 1.50 3 2.88 5 3.25
4 0.00 7 0.00 4 2.50 7 2.00
5 0.00 9 0.00 5 1.63 9 0.75
6 0.00 - - 6 0.75 - -
7 0.00 - - 7 0.25 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Adi: Kara Gahet Genotip Adr: Yesil Uziim
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 10.75 0 7.13 0 0.00 0 2.13
1 6.25 1 5.50 1 0.88 1 2.63
2 5.63 3 5.88 2 1.38 3 3.13
3 5.38 5 7.88 3 1.75 5 3.13
4 5.63 7 10.38 4 2.13 7 3.38
5 5.63 9 14.38 5 3.13 9 3.50
6 6.00 - - 6 4.00 - -
7 5.88 - - 7 4.63 - -
Genotip Ad:: Isabella 1 Genotip Ad:: Siyah Hatun Parmag
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 16.25 0 14.13 0 0.00 0 1.13
1 2.63 1 3.38 1 0.63 1 1.75
2 1.50 3 2.13 2 1.00 3 2.88
3 0.00 5 0.75 3 1.75 5 3.50
4 0.00 7 0.00 4 2.25 7 4.88
5 0.00 9 0.00 5 3.38 9 5.63
6 0.00 - - 6 5.00 - -
7 0.00 - - 7 5.75 - -
Genotip Adi: Vash Genotip Adi: Abdehir
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 5.88 0 19.75 0 0.00 0 0.00
1 5.13 1 9.75 1 0.00 1 1.13
2 4.88 3 6.50 2 0.50 3 2.75
3 5.38 5 3.88 3 1.00 5 3.63
4 5.75 7 2.75 4 1.88 7 5.00
5 5.63 9 1.75 5 3.13 9 5.25
6 6.00 - - 6 5.25 - -
7 5.75 - - 7 6.00 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Adr: Karaeznek 2 Genotip Adr: Beyaz Uziim S7
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 6.88 0 2.13 0 1.38 0 2.38
1 6.25 1 3.50 1 1.50 1 2.63
2 5.13 3 4.25 2 1.63 3 3.13
3 5.25 5 8.63 3 1.88 5 2.75
4 5.63 7 12.38 4 2.25 7 2.88
5 6.38 9 18.88 5 2.50 9 2.13
6 7.00 - - 6 2.63 - -
7 7.25 - - 7 2.13 - -
Genotip Adi: Sitvi Genotip Adi: Tihmin Kabarcigi
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 5.38 0 5.13 0 0.13 0 1.13
1 5.38 1 5.88 1 0.25 1 1.38
2 5.38 3 7.25 2 0.88 3 2.88
3 5.25 5 8.88 3 1.38 5 4.25
4 5.88 7 10.75 4 2.00 7 4.75
5 6.75 9 12.63 5 3.50 9 5.13
6 7.75 - - 6 5.50 - -
7 8.75 - - 7 5.88 - -
Genotip Adi: Verdani Genotip Adi: Beyaz Uziim S3
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 5.38 0 4.63 0 2.88 0 4.38
1 5.50 1 5.50 1 2.75 1 4.25
2 5.38 3 7.13 2 2.50 3 3.50
3 5.63 5 9.25 3 2.38 5 2.75
4 6.13 7 10.75 4 2.75 7 2.25
5 6.75 9 12.00 5 2.25 9 1.50
6 7.25 - - 6 1.75 - -
7 7.25 - - 7 1.38 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Adz: Kerkus Genotip Adi: Cemic¢-2
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 4.50 0 4.63 0 9.13 0 9.00
1 4.88 1 5.50 1 2.50 1 3.00
2 5.38 3 7.00 2 1.88 3 1.88
3 5.38 5 8.63 3 1.38 5 1.13
4 5.63 7 8.88 4 0.13 7 0.00
5 5.75 9 9.25 5 0.00 9 0.00
6 6.13 - - 6 0.00 - -
7 6.25 - - 7 0.00 - -
Genotip Adr: Zeyti Genotip Adr: Mor Amasya
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 6.63 0 8.13 0 2.63 0 5.13
1 5.88 1 7.13 1 2.63 1 4.75
2 5.00 3 6.25 2 2.38 3 4.00
3 5.00 5 6.00 3 2.38 5 3.50
4 4.75 7 5.00 4 2.75 7 2.75
5 4.00 9 4.75 5 3.13 9 2.38
6 3.38 - - 6 3.63 - -
7 2.63 - - 7 3.00 - -
Genotip Adi: Hedfi Genotip Adi: Safra
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 4.25 0 6.25 0 0.00 0 4.25
1 4.63 1 5.88 1 0.00 1 3.88
2 4.63 3 5.88 2 0.00 3 3.63
3 4.63 5 5.75 3 0.50 5 3.75
4 4.50 7 5.50 4 1.63 7 3.50
5 4.00 9 5.25 5 2.63 9 3.00
6 4.00 - - 6 7.00 - -
7 3.88 - - 7 10.25 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Adr: Kirfok Genotip Adr: Kamik
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 4.00 0 5.50 0 2.25 0 4.38
1 4.13 1 5.25 1 2.38 1 4.63
2 3.88 3 5.25 2 3.38 3 7.13
3 3.75 5 4.75 3 4.13 5 10.25
4 3.50 7 4.25 4 6.00 7 14.75
5 3.13 9 3.75 5 9.25 9 16.25
6 3.25 - - 6 13.38 - -
7 3.13 - - 7 16.63 - -
Genotip Adi: Hemrani Genotip Adi: Azezi
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 2.25 0 10.88 0 4.00 0 4.25
1 2.38 1 8.63 1 3.25 1 4.00
2 2.88 3 7.13 2 2.75 3 3.38
3 3.75 5 6.75 3 2.25 5 3.00
4 5.38 7 7.50 4 2.25 7 1.75
5 8.38 9 7.63 5 1.38 9 0.50
6 11.13 - - 6 0.50 - -
7 12.38 - - 7 0.38 - -
Genotip Adi: Balcani Genotip Adi: Koyun Gozii
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 5.75 0 7.88 0 5.50 0 14.88
1 5.25 1 7.00 1 5.38 1 8.38
2 4.38 3 5.63 2 5.88 3 5.50
3 4.25 5 5.13 3 5.88 5 4.75
4 413 7 4.13 4 5.50 7 4.38
5 3.50 9 3.63 5 5.25 9 4.13
6 3.50 - - 6 4.38 - -
7 2.63 - - 7 4.00 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Adi: Direjik Genotip Adi: Beyaz Uziim V2
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 4.50 0 12.63 0 8.50 0 9.88
1 4.63 1 10.00 1 6.25 1 7.50
2 4.63 3 8.00 2 4.25 3 6.00
3 5.00 5 7.88 3 3.88 5 4.38
4 6.63 7 8.13 4 3.63 7 2.25
5 8.25 9 9.13 5 2.50 9 1.50
6 10.25 - - 6 1.63 - -
7 11.88 - - 7 0.88 - -
Genotip Adi: Heseni Genotip Adi: Siyah Uziim V2
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi
0 16.00 0 7.75 0 8.13 0 9.75
1 8.63 1 7.00 1 6.50 1 8.38
2 3.50 3 6.38 2 5.00 3 6.63
3 2.88 5 5.63 3 5.00 5 5.88
4 2.50 7 4.88 4 4.88 7 5.50
5 1.75 9 4.25 5 4.13 9 5.50
6 0.75 - - 6 4.13 - -
7 0.00 - - 7 3.88 - -
Genotip Adi: Merzune M2 Genotip Adi: Siyah Uziim V1
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 8.38 0 11.25 0 4.00 0 7.75
1 6.63 1 7.50 1 4.25 1 8.63
2 5.13 3 5.63 2 4.50 3 8.38
3 4.63 5 5.00 3 5.75 5 8.38
4 3.63 7 4.00 4 6.50 7 8.38
5 3.25 9 3.50 5 7.88 9 8.63
6 2.88 - - 6 8.63 - -
7 2.38 - - 7 8.63 - -
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Ek 1. Devam

Genotip Adi: Mesebbe Genotip Adi: Kirmiz1 Kegi Memesi
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 1.88 0 6.00 0 9.88 0 16.25
1 2.13 1 6.00 1 7.00 1 8.00
2 2.38 3 5.25 2 5.38 3 5.75
3 2.75 5 5.00 3 5.00 5 4.50
4 4.25 7 4.63 4 4.38 7 3.75
5 5.38 9 4.13 5 3.63 9 3.38
6 5.88 - - 6 3.38 - -
7 6.13 - - 7 3.00 - -
Genotip Ad: Beyaz Kismis
Kiilleme Mildiyo

Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi

0 2.88 0 9.25
1 3.13 1 8.00
2 3.50 3 7.75
3 4.63 5 6.63
4 5.75 7 6.38
5 7.38 9 6.00
6 8.25 - -

7 8.75 - -
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EKk 2. Yerel cesitlerin Suni inokiilasyon sonucu yapraklarinda gozlemlenen kiilleme ve

mildiyo hastahi@ icin arazide verilen skala degerleri

Genotip Adi: Menesker Genotip Adr: Kismish Vatkana
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist
0 0.13 0 5.88 0 16.50 0 16.63
1 0.00 1 7.75 1 2.50 1 3.25
2 0.00 3 9.38 2 2.50 3 3.13
3 0.00 5 11.25 3 2.13 5 2.38
4 0.63 7 12.88 4 1.75 7 1.63
5 1.88 9 14.63 5 1.25 9 0.50
6 4.25 - - 6 0.88 - -
7 54.88 - - 7 0.00 - -
Genotip Ad: Gokgolot Genotip Adi: Heseni
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayisi
0 4.63 0 23.88 0 13.75 0 8.50
1 4.88 1 16.25 1 8.63 1 7.00
2 7.25 3 11.38 2 5.00 3 6.38
3 9.38 5 9.13 3 3.75 5 5.63
4 11.88 7 6.50 4 3.38 7 5.88
5 13.13 9 5.25 5 2.75 9 6.00
6 11.25 - - 6 1.75 - -
7 10.00 - - 7 0.38 - -
Genotip Ad:: Ciklep Genotip Adz: Merzune M2
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayisi
0 3.00 0 8.00 0 9.25 0 15.50
1 2.75 1 6.63 1 5.25 1 5.50
2 3.63 3 7.50 2 5.17 3 5.50
3 6.25 5 7.50 3 5.13 5 5.25
4 7.50 7 13.13 4 5.25 7 5.25
5 8.75 9 15.00 5 5.25 9 5.38
6 12.50 - - 6 5.50 - -
7 13.38 - - 7 5.50 - -
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Ek 2. Devam

Genotip Adr: Kabarcik Genotip Adr: Mesebbe
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayist
0 0.13 0 0.00 0 0.00 0 5.75
1 1.00 1 0.00 1 0.00 1 5.63
2 2.25 3 0.63 2 5.00 3 5.75
3 3.50 5 1.25 3 3.00 5 5.75
4 7.88 7 6.13 4 3.86 7 5.75
5 11.00 9 49.00 5 4.86 9 5.75
6 13.75 - - 6 5.63 - -
7 17.50 - - 7 19.38 - -
Genotip Adr: Korostol Genotip Adi: Beyaz Kismis
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiy6
Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 1.38 0 11.50 0 2.88 0 6.88
1 4.25 1 10.00 1 0.00 1 6.63
2 4.75 3 12.13 2 5.00 3 6.75
3 5.63 5 12.50 3 3.50 5 6.75
4 7.63 7 9.38 4 5.00 7 6.38
5 10.25 9 7.25 5 6.25 9 6.00
6 14.88 - - 6 8.13 - -
7 14.00 - - 7 15.63 - -
Genotip Ad:: Haci tesbihi Genotip Ad: Kirmizi1 Ke¢i Memesi
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist
0 14.13 0 18.00 0 11.88 0 18.63
1 11.25 1 14.50 1 5.67 1 5.50
2 10.00 3 9.75 2 5.29 3 5.50
3 8.50 5 6.50 3 5.25 5 5.50
4 6.50 7 5.00 4 5.25 7 5.25
5 4.75 9 3.38 5 5.25 9 5.00
6 2.00 - - 6 5.50 - -
7 0.00 - - 7 5.50 - -
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Ek 2. Devam

Genotip Adi: Yesilyurt Uziimii Genotip Adr: Koyun Gozii
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayist
0 0.00 0 0.00 0 7.75 0 17.38
1 0.00 1 2.29 1 6.60 1 5.50
2 0.00 3 4.75 2 6.00 3 5.50
3 0.63 5 6.25 3 5.75 5 5.50
4 1.88 7 10.00 4 5.38 7 5.38
5 4.00 9 26.25 5 5.75 9 5.13
6 5.25 - - 6 5.63 - -
7 37.50 - - 7 5.50 - -
Genotip Adz: Cavus (Kockar) Genotip Adi: Beyaz Uziim V2
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayisi
0 15.38 0 10.88 0 11.13 0 7.13
1 10.75 1 10.88 1 4.75 1 6.00
2 10.63 3 11.88 2 4.43 3 6.13
3 9.38 5 11.88 3 4.38 5 6.13
4 7.50 7 8.38 4 4.00 7 5.75
5 4.50 9 7.75 5 3.88 9 5.38
6 3.50 - - 6 3.50 - -
7 0.00 - - 7 3.38 - -
Genotip Ad:: Nar Tanesi Genotip Ad: Siyah Uziim V2
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayisi
0 2.63 0 4.63 0 8.75 0 2.63
1 3.50 1 4.50 1 5.00 1 8.88
2 4.38 3 5.50 2 5.00 3 10.00
3 4.38 5 6.75 3 5.13 5 10.00
4 4.88 7 7.88 4 6.50 7 11.25
5 5.13 9 8.38 5 8.63 9 13.13
6 5.75 - - 6 10.00 - -
7 7.00 - - 7 10.00 - -
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Ek 2. Devam

Genotip Adi: Kus Uziimii Genotip Adi: Siyah Uziim V1
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 3.38 0 9.13 0 0.63 0 3.38
1 4.25 1 10.25 1 2.00 1 5.50
2 5.13 3 7.88 2 3.80 3 6.50
3 6.63 5 5.38 3 5.00 5 10.25
4 7.25 7 3.88 4 6.25 7 13.00
5 6.13 9 2.50 5 7.50 9 16.50
6 3.88 - - 6 10.63 - -
7 2.38 - - 7 23.13 - -
Genotip Adi: Karul Genotip Adi: Kizil Uziim-2
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayisi
0 15.00 0 15.50 0 0.00 0 3.50
1 8.00 1 11.13 1 0.00 1 5.13
2 6.63 3 6.00 2 2.50 3 6.25
3 4.63 5 3.75 3 5.00 5 7.50
4 3.25 7 2.75 4 5.20 7 8.75
5 2.00 9 1.88 5 7.38 9 10.13
6 1.25 - - 6 11.25 - -
7 0.25 - - 7 17.50 - -
Genotip Ad: Cayra Genotip Adi: Siyah Uziim V3
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 1.38 0 21.50 0 3.25 0 9.63
1 3.25 1 11.38 1 5.13 1 10.75
2 3.88 3 7.25 2 5.88 3 10.13
3 4.63 5 6.38 3 6.13 5 9.13
4 7.25 7 4.25 4 8.13 7 8.13
5 9.75 9 3.38 5 9.75 9 6.25
6 11.13 - - 6 8.88 - -
7 12.88 - - 7 6.88 - -
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Ek 2. Devam

Genotip Adi: Tombul Uziim Genotip Adi: Siyah Uziim V7
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist1  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 4.25 0 19.38 0 1.00 0 3.13
1 7.50 1 11.25 1 3.83 1 5.13
2 8.38 3 9.75 2 5.00 3 5.38
3 9.38 5 7.13 3 5.13 5 5.88
4 9.00 7 5.38 4 5.13 7 6.50
5 7.75 9 5.13 5 4.63 9 6.50
6 6.00 - - 6 4.75 - -
7 5.75 - - 7 4.63 - -
Genotip Adi: Cekirdeksiz Beyaz Genotip Ad: Siyah Uziim V6
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort. Skala  incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri ~ Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 10.38 0 4.88 0 0.50 0 5.50
1 10.38 1 7.25 1 3.00 1 4.86
2 9.75 3 12.25 2 4.33 3 5.25
3 8.88 5 13.75 3 471 5 4.88
4 7.50 7 11.25 4 4.75 7 4.75
5 5.63 9 10.63 5 4.88 9 4.75
6 5.00 - - 6 5.75 - -
7 2.50 - - 7 6.00 - -
Genotip Ada: Beyaz Uziim (Cukurbag) Genotip Adi: Servi Lice Uziimii
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 0.00 0 2.38 0 4.25 0 8.25
1 0.00 1 3.50 1 5.13 1 6.88
2 0.00 3 4.63 2 5.50 3 6.88
3 0.00 5 6.25 3 5.50 5 6.75
4 0.63 7 8.75 4 5.38 7 6.88
5 4.00 9 10.63 5 5.50 9 7.00
6 8.13 - - 6 5.63 - -
7 23.38 - - 7 5.75 - -
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Ek 2. Devam

Genotip Adz: Yezendayl Genotip Ad: Cekirdeksiz Kismis
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 0.00 0 0.00 0 4.63 0 10.50
1 0.00 1 1.50 1 5.00 1 7.00
2 0.00 3 5.13 2 5.75 3 7.00
3 0.00 5 7.50 3 5.88 5 7.88
4 0.88 7 11.25 4 5.63 7 7.88
5 2.13 9 15.63 5 7.00 9 7.88
6 3.63 - - 6 7.13 - -
7 34.38 - - 7 7.13 - -
Genotip Ad: Giiz Istanbul Genotip Adi: Sar1 Yezenday1
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist
0 3.63 0 17.13 0 4.38 0 4.00
1 6.50 1 10.00 1 5.00 1 7.13
2 8.13 3 9.75 2 5.67 3 8.00
3 9.50 5 9.25 3 7.00 5 8.88
4 9.50 7 4.75 4 6.63 7 9.38
5 8.38 9 4.50 5 8.63 9 9.63
6 5.50 - - 6 9.25 - -
7 4.25 - - 7 9.25 - -
Genotip Ad: Keci Memesi Genotip Ad: Seliike Yesil Uziim
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 5.88 0 16.25 0 30.38 0 23.38
1 7.25 1 6.38 1 5.00 1 10.38
2 6.50 3 5.63 2 5.00 3 10.38
3 6.50 5 5.00 3 5.38 5 10.38
4 5.13 7 4.38 4 5.38 7 10.00
5 4.75 9 4.25 5 9.50 9 10.00
6 3.13 - - 6 9.50 - -
7 2.75 - - 7 10.00 - -
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Ek 2. Devam

Genotip Adz: Siyah Mayhos Uziim Genotip Ad: Seliike Pembe Uziim
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort.  Skala incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 2.00 0 9.63 0 31.75 0 23.88
1 3.00 1 7.63 1 5.00 1 10.50
2 4.13 3 7.50 2 5.50 3 10.50
3 4.75 5 7.00 3 5.43 5 10.50
4 6.38 7 6.50 4 6.63 7 10.38
5 7.50 9 6.00 5 8.63 9 10.38
6 8.00 - - 6 9.25 - -
7 8.50 - - 7 9.75 - -
Genotip Ad: Siyah Tath Cekirdekli Genotip Adi: Gedikli Siyah Uziim
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayisi
0 0.00 0 0.00 0 13.38 0 15.00
1 0.60 1 2.00 1 3.63 1 4.25
2 2.63 3 4.33 2 3.63 3 4.38
3 4.13 5 4.38 3 3.63 5 4.38
4 4.75 7 6.75 4 3.50 7 4.75
5 6.00 9 26.25 5 3.38 9 4.63
6 10.63 - - 6 3.13 - -
7 13.13 - - 7 3.13 - -
Genotip Ad: Beyaz Uziim S6 Genotip Ad: Gedikli Agin Beyazi
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayisi
0 0.75 0 1.00 0 10.75 0 9.25
1 0.88 1 2.50 1 2.88 1 4.25
2 1.00 3 3.50 2 2.88 3 4.25
3 1.25 5 13.13 3 2.75 5 4.00
4 3.75 7 15.00 4 2.75 7 3.75
5 10.00 9 17.50 5 2.63 9 3.75
6 15.63 - - 6 2.38 - -
7 19.38 - - 7 2.25 - -
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Ek 2. Devam

Genotip Adz: Kara Meniiske Genotip Adr: Gedikli Beyaz Uziim
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyo
Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayisi
0 5.50 0 0.00 0 6.00 0 16.13
1 4.67 1 2.40 1 5.88 1 5.75
2 4.57 3 4.25 2 6.38 3 5.75
3 4.75 5 6.25 3 6.00 5 5.25
4 5.00 7 9.38 4 5.25 7 4.75
5 5.63 9 19.38 5 4.88 9 4.75
6 4.63 - - 6 4.00 - -
7 7.75 - - 7 4.00 - -
Genotip Ad: Agir Agiz Genotip Adi: Giil Uziimii
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
0 4.13 0 5.13 0 4.38 0 6.50
1 4.88 1 6.13 1 4.25 1 5.13
2 5.63 3 10.13 2 4.13 3 5.13
3 6.75 5 11.25 3 4.13 5 5.25
4 9.00 7 15.00 4 3.88 7 5.25
5 10.13 9 16.25 5 3.75 9 5.13
6 11.00 - - 6 3.88 - -
7 12.38 - - 7 4.00 - -
Genotip Adi: Hathul Genotip Adi: Siyah Uziim T4
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayisi
0 15.75 0 19.75 0 1.50 0 3.63
1 7.63 1 7.63 1 4.33 1 5.63
2 6.50 3 5.13 2 4.38 3 5.63
3 5.00 5 4.00 3 4.50 5 5.75
4 3.00 7 2.63 4 4.38 7 6.25
5 2.00 9 1.50 5 4.75 9 6.00
6 0.75 - - 6 5.13 - -
7 0.00 - - 7 5.00 - -
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Ek 2. Devam

Genotip Adz: Pirtik Genotip Adi: iri At memesi
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayisi
0 4.75 0 12.13 0 10.50 0 10.38
1 6.50 1 11.25 1 3.25 1 3.63
2 7.13 3 10.63 2 3.25 3 3.63
3 10.00 5 10.00 3 2.75 5 3.38
4 10.00 7 9.13 4 2.50 7 2.88
5 9.00 9 7.38 5 2.13 9 2.13
6 7.63 - - 6 1.38 - -
7 5.50 - - 7 0.25 - -
Genotip Ada: Siyah Uziim G1 Genotip Adi: Laz Uziimii
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayisi
0 1.75 0 0.63 0 20.88 0 21.38
1 4.86 1 2.83 1 2.13 1 3.13
2 5.13 3 5.00 2 2.13 3 2.88
3 5.00 5 6.38 3 2.00 5 2.13
4 5.13 7 10.25 4 1.88 7 1.25
5 5.25 9 14.50 5 1.25 9 0.25
6 5.50 - - 6 0.75 - -
7 6.25 - - 7 0.00 - -
Genotip Ad: Giimiis Beyaz1 Genotip Adi: Kokulu Uziim
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayisi
0 2.50 0 0.00 0 15.38 0 16.63
1 4.50 1 0.13 1 2.63 1 3.25
2 4.88 3 1.00 2 2.63 3 3.13
3 5.00 5 2.50 3 2.25 5 2.38
4 5.00 7 3.38 4 1.88 7 1.50
5 5.13 9 32.25 5 1.50 9 0.38
6 5.13 - - 6 1.00 - -
7 7.13 - - 7 0.00 - -
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Ek 2. Devam

Genotip Adz: Cemig 1 Genotip Ad: iri Keci Memesi
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 2.75 0 0.00 0 3.38 0 5.75
1 4.50 1 1.00 1 4.43 1 5.63
2 5.13 3 4.00 2 4.38 3 5.63
3 5.13 5 4.17 3 4.38 5 5.38
4 5.13 7 6.67 4 4.38 7 5.63
5 6.25 9 38.25 5 4.25 9 5.63
6 9.00 - - 6 4.50 - -
7 10.13 - - 7 4.50 - -
Genotip Ad: Hatun Parmag Genotip Adi: Keles
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 0.13 0 12.50 0 7.00 0 6.75
1 1.25 1 5.38 1 4.14 1 5.50
2 2.25 3 5.38 2 4.13 3 5.38
3 3.13 5 5.63 3 4.00 5 4.75
4 5.63 7 7.13 4 3.75 7 4.75
5 6.50 9 9.00 5 3.75 9 4.63
6 9.50 - - 6 3.00 - -
7 16.63 - - 7 2.50 - -
Genotip Ada: Siyah Uziim (Dutluca) Genotip Adu: Kirmz: istanbul
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 0.00 0 0.00 0 8.63 0 7.38
1 0.63 1 0.00 1 3.38 1 5.63
2 2.38 3 0.00 2 3.50 3 5.50
3 3.75 5 0.00 3 3.38 5 4.25
4 413 7 0.38 4 3.50 7 4.25
5 5.00 9 48.00 5 3.25 9 4.13
6 5.63 - - 6 2.88 - -
7 26.88 - - 7 2.63 - -
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Ek 2. Devam

Genotip Adz: Gines Genotip Ad: Norgah
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 7.50 0 9.63 0 9.38 0 11.88
1 7.13 1 8.00 1 3.38 1 3.75
2 6.50 3 6.88 2 3.38 3 3.88
3 5.00 5 4.63 3 3.25 5 3.75
4 4.13 7 3.00 4 3.13 7 3.50
5 3.00 9 2.38 5 2.75 9 3.00
6 1.00 - - 6 2.38 - -
7 0.25 - - 7 2.13 - -
Genotip Ad: Cekirdeksiz Sar1 Uziim Genotip Adi: Mesma
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 0.13 0 0.00 0 5.75 0 8.50
1 0.00 1 1.00 1 3.63 1 4.00
2 0.00 3 3.38 2 3.63 3 3.88
3 2.50 5 5.50 3 3.50 5 4.00
4 3.50 7 9.38 4 3.25 7 3.63
5 5.00 9 11.88 5 2.88 9 3.13
6 5.63 - - 6 2.38 - -
7 14.38 - - 7 2.13 - -
Genotip Ad: ince Beyaz Genotip Ad: Pembenaz
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 0.00 0 3.00 0 7.13 0 8.00
1 0.33 1 4.00 1 3.88 1 4.88
2 0.67 3 5.00 2 4.13 3 5.25
3 2.14 5 5.63 3 4.13 5 5.38
4 2.86 7 10.38 4 4.13 7 6.00
5 7.88 9 12.50 5 4.00 9 5.75
6 10.00 - - 6 3.88 - -
7 16.25 - - 7 4.00 - -
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Ek 2. Devam

Genotip Adi: Beyaz Uziim S5 Genotip Adi: Harthul
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 8.13 0 13.13 0 6.88 0 7.88
1 7.25 1 9.88 1 3.38 1 4.50
2 6.38 3 8.00 2 3.38 3 4.50
3 6.13 5 5.88 3 3.25 5 4.00
4 5.88 7 4.50 4 3.25 7 3.63
5 4.75 9 3.13 5 2.88 9 3.38
6 3.63 - - 6 2.63 - -
7 2.38 - - 7 2.25 - -
Genotip Adi: Kirmiz1 Uziim (Eskibeyli) Genotip Adi: Tiiylii Turfanda
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 0.00 0 0.25 0 6.88 0 11.38
1 0.75 1 4.13 1 3.63 1 4.75
2 2.50 3 6.25 2 3.88 3 4.63
3 5.00 5 6.25 3 3.75 5 4.25
4 4.67 7 8.13 4 3.88 7 4.13
5 7.40 9 16.25 5 3.75 9 3.88
6 7.33 - - 6 3.88 - -
7 27.50 - - 7 3.38 - -
Genotip Adi: Sire Genotip Adi: Beyaz Turfanda
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayist
0 2.00 0 10.38 0 9.00 0 11.00
1 4.20 1 6.88 1 3.88 1 5.25
2 4.75 3 6.88 2 4.13 3 5.13
3 5.13 5 8.13 3 4.00 5 4.88
4 6.50 7 7.50 4 4.00 7 5.13
5 7.50 9 8.75 5 3.88 9 4.75
6 9.00 - - 6 3.75 - -
7 11.00 - - 7 3.50 - -
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Ek 2. Devam

Genotip Adi: Kismis Uziimii Genotip Adi: Siyah Turfanda
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 11.88 0 0.88 0 8.50 0 7.00
1 5.00 1 4.57 1 3.88 1 5.88
2 5.00 3 5.00 2 4.13 3 5.88
3 5.00 5 7.50 3 4.13 5 6.25
4 4.75 7 11.25 4 4.13 7 6.38
5 4.75 9 13.75 5 4.00 9 6.38
6 3.75 - - 6 4.38 - -
7 2.25 - - 7 4.63 - -
Genotip Ad: Cavus (Bayirbag) Genotip Adi: Azerbaycan Cavusu
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 18.38 0 18.88 0 14.75 0 14.75
1 10.00 1 11.25 1 3.88 1 5.63
2 10.00 3 10.63 2 4.00 3 5.63
3 6.88 5 9.38 3 3.75 5 4.75
4 5.00 7 4.75 4 3.38 7 4.13
5 4.63 9 3.50 5 3.25 9 4.13
6 3.13 - - 6 3.00 - -
7 0.38 - - 7 3.00 - -
Genotip Ad: Kabugu Yuka Genotip Ad: Yesil Uziim
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 5.38 0 0.38 0 0.00 0 2.25
1 5.00 1 2.00 1 0.00 1 5.25
2 5.00 3 4.14 2 0.00 3 7.25
3 5.00 5 4.88 3 0.00 5 8.38
4 4.00 7 9.13 4 2.00 7 9.25
5 3.75 9 13.13 5 4.40 9 10.13
6 2.63 - - 6 4.25 - -
7 1.13 - - 7 35.00 - -
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Ek 2. Devam

Genotip Adz: Beyaz Kis Uziimii Genotip Ad: Siyah Hatun Parmag
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 2.75 0 0.38 0 0.00 0 0.63
1 4.50 1 2.50 1 0.00 1 1.00
2 5.13 3 4.63 2 0.00 3 3.75
3 5.13 5 5.75 3 0.00 5 4.50
4 5.13 7 9.75 4 1.00 7 5.13
5 4.38 9 11.88 5 4.50 9 16.25
6 3.88 - - 6 5.00 - -
7 3.38 - - 7 23.63 - -
Genotip Adi: Yer Cemici Genotip Adi: Abdehir
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 1.75 0 0.00 0 0.00 0 1.00
1 4.38 1 0.50 1 0.00 1 0.00
2 5.75 3 2.40 2 0.00 3 2.80
3 6.00 5 9.63 3 0.00 5 7.50
4 6.38 7 11.25 4 3.33 7 9.38
5 6.25 9 20.25 5 3.63 9 10.00
6 5.75 - - 6 6.00 - -
7 6.50 - - 7 18.75 - -
Genotip Ada: Beyaz Uziim S4 Genotip Adu: Beyaz Uziim S7
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 1.38 0 1.38 0 0.00 0 0.00
1 2.75 1 3.88 1 3.67 1 5.71
2 3.75 3 4.88 2 5.00 3 8.38
3 4.25 5 12.50 3 5.83 5 10.00
4 4.25 7 15.00 4 6.88 7 10.75
5 11.25 9 17.50 5 8.50 9 10.75
6 12.50 - - 6 10.50 - -
7 15.00 - - 7 10.75 - -
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Ek 2. Devam

Genotip Adz: Bulut Genotip Ad: Tihmin Kabarcigi
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 13.63 0 19.50 0 0.38 0 0.00
1 10.63 1 11.25 1 0.00 1 2.50
2 10.00 3 9.75 2 0.00 3 4.33
3 7.50 5 6.13 3 0.00 5 6.13
4 5.38 7 4.50 4 2.00 7 8.13
5 4.50 9 3.38 5 5.00 9 22.50
6 2.50 - - 6 5.00 - -
7 0.38 - - 7 36.00 - -
Genotip Ad: Karaeznek Genotip Adi: Beyaz Uziim S3
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 10.38 0 14.75 0 1.63 0 9.88
1 5.00 1 5.50 1 4.14 1 6.75
2 5.00 3 5.50 2 4.38 3 7.00
3 5.00 5 5.50 3 5.75 5 7.00
4 5.00 7 5.50 4 6.00 7 7.38
5 5.00 9 5.50 5 7.50 9 7.63
6 5.00 - - 6 8.00 - -
7 1.88 - - 7 8.75 - -
Genotip Ad: Tilki Kuyrugu Genotip Ad: Cemic-2
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 0.38 0 0.75 0 5.13 0 9.88
1 2.00 1 3.75 1 5.38 1 5.75
2 2.13 3 4.13 2 5.38 3 5.63
3 2.25 5 8.75 3 4.88 5 5.63
4 3.88 7 10.63 4 4.38 7 4.88
5 8.63 9 13.13 5 4.00 9 4.88
6 10.63 - - 6 3.75 - -
7 11.25 - - 7 3.75 - -
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Ek 2. Devam

Genotip Adz: Beyaz Amasya Genotip Ad: Mor Amasya
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 0.00 0 0.13 0 1.00 0 8.25
1 0.00 1 1.00 1 3.83 1 5.00
2 3.38 3 2.63 2 3.88 3 4.88
3 4.50 5 4.38 3 3.88 5 4.88
4 5.25 7 9.13 4 4.38 7 4.63
5 5.13 9 13.50 5 4.88 9 4.13
6 6.00 - - 6 5.50 - -
7 6.25 - - 7 5.38 - -
Genotip Ad: Baglarbasi Genotip Adi: Safra
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 2.25 0 6.13 0 0.00 0 4.25
1 1.88 1 4.88 1 0.00 1 7.75
2 4.00 3 5.50 2 0.00 3 7.50
3 4.63 5 5.75 3 0.00 5 7.50
4 5.63 7 7.38 4 0.00 7 7.75
5 6.25 9 9.25 5 2.50 9 7.50
6 7.00 - - 6 3.50 - -
7 7.25 - - 7 39.88 - -
Genotip Adi: izmir Siyahi Genotip Adi: Kamik
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 0.00 0 0.00 0 0.00 0 2.63
1 1.00 1 #SAYI1/0! 1 0.00 1 7.50
2 3.60 3 #SAYI/0! 2 0.00 3 8.50
3 4.50 5 3.00 3 4.50 5 8.50
4 5.00 7 4.75 4 5.00 7 9.00
5 4.75 9 28.63 5 5.00 9 10.25
6 5.00 - - 6 3.75 - -
7 12.75 - - 7 40.88 - -
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Ek 2. Devam

Genotip Adr: Erkenci Cavus Genotip Adr: Azezi
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiy6

Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri Yaprak Sayisi Degeri Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayist

0 0.00 0 1.88 0 11.38 0 12.13

1 3.50 1 5.14 1 4.00 1 5.38

2 3.50 3 13.75 2 4.13 3 5.25

3 5.17 5 15.00 3 3.75 5 4.75

4 10.00 7 23.75 4 3.50 7 4.13

5 10.75 9 26.25 5 3.25 9 3.75

6 22.50 - - 6 2.88 - -

7 38.75 - - 7 2.50 - -
Genotip Adr: Hocabas Genotip Adi: Beyaz Hatun Parmag
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist  Degeri Yaprak Sayisi Degeri Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayist

0 12.25 0 17.25 0 0.00 0 2.50

1 7.38 1 9.75 1 2.20 1 5.75

2 7.38 3 7.75 2 3.75 3 5.75

3 7.38 5 7.75 3 3.88 5 5.88

4 6.75 7 7.50 4 4.63 7 6.00

5 5.88 9 7.50 5 5.50 9 6.50

6 5.25 - - 6 6.13 - -

7 5.25 - - 7 7.13 - -
Genotip Adi: Mezarhk Genotip Adi: Siyah Sire

Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd

Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist  Degeri Yaprak Sayisi Degeri Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayist

0 11.50 0 9.50 0 2.63 0 5.63

1 4.63 1 5.25 1 5.38 1 5.75

2 4.63 3 5.25 2 5.75 3 6.00

3 4.63 5 5.25 3 5.63 5 6.63

4 4.50 7 5.25 4 5.13 7 7.25

5 450 9 5.25 5 4.88 9 7.13

6 1.38 - - 6 4.50 - -

7 0.00 - - 7 4.50 - -
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Ek 2. Devam

Genotip Adz: Nanebur Genotip Ad: Susehri Beyaz Uziim
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 5.50 0 22.00 0 0.00 0 3.00
1 7.25 1 6.63 1 0.00 1 7.00
2 7.25 3 6.63 2 0.00 3 7.25
3 7.13 5 6.25 3 0.00 5 7.00
4 7.00 7 5.75 4 1.00 7 7.50
5 6.38 9 5.75 5 5.00 9 8.00
6 6.25 - - 6 3.25 - -
7 6.25 - - 7 36.75 - -
Genotip Adi: Kerimgandi Genotip Adi: Emceoglu
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 6.25 0 10.38 0 1.38 0 0.38
1 4.88 1 3.00 1 5.00 1 0.00
2 4.63 3 3.25 2 5.25 3 4.75
3 4.13 5 3.25 3 6.43 5 0.88
4 2.50 7 2.75 4 7.00 7 11.13
5 2.13 9 2.13 5 7.63 9 20.63
6 0.25 - - 6 8.88 - -
7 0.00 - - 7 10.00 - -
Genotip Ad: Siyah Uziim G2 Genotip Ad: Kishk Beyaz
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 2.00 0 6.13 0 1.38 0 1.88
1 2.75 1 8.00 1 6.00 1 4.25
2 3.88 3 9.75 2 6.00 3 8.71
3 4.50 5 11.00 3 7.00 5 10.88
4 6.13 7 11.88 4 8.38 7 15.25
5 11.25 9 11.25 5 9.25 9 16.88
6 12.50 - - 6 10.13 - -
7 15.00 - - 7 17.25 - -
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Ek 2. Devam

Genotip Adz: Tutikoglu Genotip Ad: Arapgir
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 1.00 0 7.00 0 0.00 0 0.63
1 2.75 1 4.63 1 0.00 1 4.50
2 3.88 3 5.38 2 0.00 3 4.50
3 4.50 5 5.75 3 0.00 5 6.75
4 5.38 7 6.13 4 2.75 7 8.38
5 5.63 9 6.25 5 5.00 9 13.75
6 5.88 - - 6 4.38 - -
7 6.13 - - 7 26.88 - -
Genotip Ad: Ahmetoglu Genotip Adi: Sirelik Uziim
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 2.38 0 0.75 0 0.00 0 0.00
1 2.38 1 3.13 1 0.00 1 0.00
2 4.38 3 5.88 2 0.00 3 7.88
3 5.00 5 7.00 3 2.25 5 10.13
4 5.88 7 11.38 4 4.43 7 13.88
5 6.50 9 13.75 5 6.13 9 16.13
6 7.38 - - 6 9.38 - -
7 8.00 - - 7 27.50 - -
Genotip Ad: Kizil iiziim-1 Genotip Ad: Sarmahk Uziim
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 0.13 0 0.00 0 31.88 0 41.13
1 0.75 1 4.20 1 19.38 1 28.00
2 7.50 3 8.25 2 18.13 3 15.63
3 6.17 5 11.25 3 9.38 5 6.38
4 9.14 7 20.63 4 7.50 7 5.13
5 10.63 9 26.88 5 5.00 9 5.00
6 11.25 - - 6 5.00 - -
7 33.13 - - 7 5.00 - -
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Ek 2. Devam

Genotip Adi: Turfanda Genotip Adi: Beyaz Uziim S1
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 7.63 0 9.75 0 0.00 0 1.50
1 7.13 1 8.00 1 0.00 1 2.00
2 6.50 3 6.50 2 0.00 3 7.25
3 5.13 5 4.63 3 0.00 5 9.75
4 4.13 7 3.25 4 2.00 7 11.75
5 3.00 9 2.63 5 4.33 9 13.88
6 1.00 - - 6 4.00 - -
7 0.25 - - 7 39.25 - -
Genotip Ad: Al Uziim (Olur) Genotip Adi: Gelin Parmagi
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 5.50 0 9.50 0 0.13 0 0.00
1 6.13 1 6.38 1 0.00 1 0.00
2 5.50 3 5.38 2 0.00 3 2.83
3 4.63 5 4.13 3 4.00 5 5.25
4 3.50 7 2.50 4 4.00 7 11.25
5 2.50 9 1.75 5 3.50 9 28.75
6 1.25 - - 6 5.00 - -
7 0.63 - - 7 36.25 - -
Genotip Ad:: Beyaz Bambo Genotip Ad:: Kazil Tiirlii
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 2.88 0 2.63 0 1.88 0 0.38
1 6.13 1 5.75 1 4.25 1 5.50
2 6.00 3 6.13 2 4.50 3 8.50
3 4.88 5 6.13 3 5.75 5 10.00
4 3.88 7 4.75 4 6.13 7 10.50
5 3.13 9 4.75 5 7.13 9 11.50
6 1.75 - - 6 8.00 - -
7 1.50 - - 7 8.75 - -
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Ek 2. Devam

Genotip Adz: Beyaz Tath Cekirdekli Genotip Ad: Mih Uziimii
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 1.00 0 6.00 0 2.50 0 1.13
1 2.13 1 8.38 1 4.13 1 5.50
2 4.13 3 9.13 2 4.50 3 8.38
3 5.50 5 11.00 3 5.75 5 9.13
4 7.50 7 10.88 4 6.13 7 10.00
5 9.75 9 10.88 5 6.88 9 10.50
6 11.88 - - 6 7.25 - -
7 14.38 - - 7 7.50 - -
Genotip Ad: Yer Menesgiri Genotip Adi: Sar1 Golot
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 1.00 0 0.00 0 12.38 0 11.25
1 0.75 1 0.00 1 4.38 1 8.25
2 1.63 3 0.50 2 3.88 3 5.00
3 4.25 5 4.25 3 3.50 5 4.13
4 5.63 7 11.25 4 3.25 7 3.00
5 6.13 9 21.13 5 3.13 9 2.75
6 8.50 - - 6 2.25 - -
7 9.25 - - 7 1.63 - -
Genotip Ad: Altuntas Genotip Ad: Cavus (Gegit)
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 0.13 0 4.50 0 0.38 0 1.38
1 0.25 1 6.13 1 0.00 1 5.50
2 3.00 3 6.38 2 2.50 3 7.75
3 443 5 6.50 3 3.29 5 9.50
4 5.00 7 6.50 4 5.00 7 11.00
5 7.00 9 5.75 5 5.63 9 12.63
6 9.50 - - 6 8.13 - -
7 9.50 - - 7 23.75 - -
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Ek 2. Devam

Genotip Adz: Kudurus Genotip Ad: Merzune M1
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 38.00 0 29.38 0 13.25 0 12.13
1 9.13 1 8.00 1 4.50 1 5.00
2 3.63 3 5.50 2 4.00 3 5.00
3 1.88 5 4.00 3 3.00 5 4.00
4 1.13 7 3.75 4 2.75 7 2.63
5 0.63 9 3.75 5 1.75 9 1.50
6 0.00 - - 6 1.00 - -
7 0.00 - - 7 0.00 - -
Genotip Ada: Yag Uziimii Genotip Ad: As Uziimii
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 1.25 0 0.50 0 1.00 0 8.50
1 3.25 1 2.75 1 0.00 1 6.38
2 4.13 3 4.50 2 5.00 3 6.38
3 4.38 5 6.50 3 4.67 5 6.50
4 5.13 7 11.13 4 7.57 7 6.63
5 6.25 9 15.00 5 9.00 9 6.13
6 6.63 - - 6 9.50 - -
7 6.88 - - 7 11.38 - -
Genotip Ad:: At Memesi Genotip Ad:: Sebik Karasi
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 9.38 0 21.63 0 0.75 0 20.25
1 7.75 1 5.88 1 1.75 1 6.13
2 7.75 3 6.00 2 3.75 3 6.25
3 6.50 5 5.88 3 5.50 5 6.13
4 5.00 7 4.88 4 7.25 7 5.75
5 5.00 9 4.88 5 8.50 9 5.38
6 3.88 - - 6 10.75 - -
7 3.88 - - 7 11.63 - -
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Ek 2. Devam

Genotip Adz: Kuzu Kuyrugu Genotip Ad: Eskibeyli Siyah Uziim
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 9.75 0 16.50 0 0.25 0 1.88
1 5.13 1 4.50 1 3.00 1 5.63
2 4.63 3 4.25 2 5.60 3 5.88
3 4.13 5 3.00 3 5.25 5 6.75
4 3.00 7 2.75 4 5.63 7 7.25
5 2.50 9 0.38 5 5.75 9 7.38
6 1.63 - - 6 6.50 - -
7 0.63 - - 7 7.50 - -
Genotip Ada: Kara Uziim Genotip Ad: Beyaz Uziim S2
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 7.75 0 16.00 0 0.00 0 0.75
1 6.63 1 5.75 1 0.00 1 4.50
2 6.63 3 5.75 2 0.00 3 7.75
3 5.88 5 4.75 3 1.00 5 10.00
4 4.75 7 4.25 4 4.00 7 15.63
5 4.00 9 3.88 5 5.00 9 19.50
6 2.63 - - 6 7.50 - -
7 2.13 - - 7 47.38 - -
Genotip Ad: Mehmetoglu Genotip Ad: Siyah Uziim S1
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri  Yapralk Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 12.75 0 15.88 0 0.38 0 1.88
1 7.38 1 9.13 1 0.00 1 8.00
2 7.38 3 9.13 2 1.50 3 9.13
3 6.88 5 8.13 3 7.50 5 9.75
4 6.75 7 7.88 4 6.80 7 11.25
5 6.13 9 7.88 5 5.86 9 13.25
6 5.38 - - 6 7.88 - -
7 5.38 - - 7 31.50 - -
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Ek 2. Devam

Genotip Adi: Kalduk Genotip Adi: Siyah Uziim S2
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 1.63 0 0.00 0 1.63 0 4.25
1 0.00 1 0.00 1 3.88 1 6.00
2 3.50 3 4.00 2 4.50 3 7.00
3 4.67 5 4.71 3 4.75 5 6.38
4 5.00 7 13.38 4 5.50 7 7.00
5 6.88 9 24.38 5 5.63 9 6.75
6 10.63 - - 6 5.75 - -
7 15.63 - - 7 5.75 - -
Genotip Ad: Hamim Gobegi Genotip Adi: Miiskii
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 5.13 0 3.00 0 2.50 0 7.00
1 0.00 1 0.00 1 3.43 1 6.63
2 5.00 3 7.50 2 4.88 3 7.38
3 5.00 5 7.00 3 5.25 5 7.38
4 5.00 7 13.75 4 5.75 7 7.63
5 6.88 9 25.00 5 6.50 9 7.13
6 12.50 - - 6 7.25 - -
7 14.38 - - 7 8.00 - -
Genotip Ad: inek Memesi Genotip Ad: Cavus (Yukaridere)
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 3.88 0 1.00 0 0.88 0 15.63
1 0.00 1 0.00 1 1.38 1 5.50
2 5.00 3 0.00 2 2.88 3 5.50
3 5.00 5 5.50 3 4.50 5 5.13
4 5.38 7 10.38 4 5.13 7 4.75
5 5.63 9 23.13 5 7.50 9 4.25
6 9.38 - - 6 9.00 - -
7 10.63 - - 7 9.50 - -
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Ek 2. Devam

Genotip Adi: Yaz istanbul Genotip Adi: Ergan Uziimii
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 1.38 0 1.25 0 1.63 0 6.50
1 0.00 1 0.00 1 4.50 1 6.13
2 2.67 3 1.67 2 5.13 3 6.38
3 4.38 5 4.57 3 5.38 5 6.75
4 5.25 7 8.88 4 5.75 7 7.13
5 5.63 9 19.38 5 5.75 9 7.50
6 7.13 - - 6 6.00 - -
7 8.38 - - 7 6.25 - -
Genotip Ad: Papaz Uziimii Genotip Adi: Keten Gomlek
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 8.88 0 8.50 0 6.63 0 10.75
1 4.25 1 5.25 1 5.88 1 6.75
2 4.25 3 5.38 2 5.38 3 6.75
3 4.13 5 5.38 3 5.38 5 6.75
4 4.00 7 5.38 4 5.38 7 6.50
5 3.25 9 5.00 5 5.00 9 5.63
6 3.13 - - 6 4.88 - -
7 3.00 - - 7 4.63 - -
Genotip Ada: Al Uziim (Torul) Genotip Adu: Kirmizi Uziim T3
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 11.50 0 14.00 0 3.13 0 0.75
1 5.25 1 5.25 1 0.00 1 5.33
2 4.75 3 5.13 2 0.00 3 9.63
3 4.00 5 3.25 3 5.00 5 10.50
4 2.88 7 2.88 4 5.29 7 11.00
5 2.50 9 1.88 5 8.13 9 12.50
6 1.25 - - 6 10.00 - -
7 0.25 - - 7 21.88 - -
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Ek 2. Devam

Genotip Adz: Cekirdeksiz Kara Uziim Genotip Ad: Siyah Uziim T3
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyd
Skala incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 1.50 0 14.13 0 2.00 0 2.38
1 3.25 1 7.38 1 1.15 1 5.80
2 4.13 3 7.38 2 5.00 3 7.63
3 5.13 5 6.63 3 5.00 5 8.00
4 5.88 7 5.38 4 5.50 7 9.75
5 7.88 9 5.38 5 7.50 9 10.00
6 8.75 - - 6 9.38 - -
7 9.75 - - 7 15.25 - -
Genotip Adi: Kerfoki Genotip Adi: Siyah Uziim T2
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 2.50 0 0.63 0 1.13 0 1.00
1 4.50 1 4.00 1 0.00 1 4.40
2 4.33 3 6.67 2 0.00 3 9.88
3 4.71 5 9.75 3 5.00 5 10.50
4 5.00 7 9.75 4 5.71 7 12.25
5 6.13 9 11.75 5 9.38 9 12.25
6 7.75 - - 6 11.25 - -
7 8.50 - - 7 20.63 - -
Genotip Adi: Askeri Genotip Adi: Siyah Uziim T1
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 2.13 0 1.63 0 0.75 0 0.75
1 5.63 1 6.00 1 0.00 1 5.00
2 6.13 3 8.63 2 5.00 3 5.00
3 6.50 5 9.38 3 5.00 5 6.13
4 6.88 7 10.25 4 5.00 7 9.00
5 6.88 9 11.50 5 4.88 9 31.88
6 6.88 - - 6 5.88 - -
7 6.38 - - 7 35.00 - -
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Ek 2. Devam

Genotip Adz: Elhakki Genotip Ad: Beyaz Uziim T3
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 2.13 0 6.13 0 2.00 0 1.88
1 0.00 1 5.00 1 0.00 1 5.40
2 0.00 3 7.50 2 4.33 3 6.38
3 4.60 5 7.25 3 5.00 5 8.38
4 5.00 7 10.63 4 5.13 7 9.50
5 5.25 9 15.00 5 7.63 9 10.25
6 11.88 - - 6 9.50 - -
7 16.25 - - 7 9.50 - -
Genotip Ad: Kirli Serife Genotip Adi: Beyaz Uziim T1
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 8.25 0 17.13 0 1.13 0 7.63
1 6.00 1 5.75 1 5.14 1 5.33
2 6.00 3 5.75 2 5.88 3 7.00
3 5.25 5 5.38 3 6.50 5 7.75
4 4.75 7 4.25 4 6.38 7 8.25
5 4.50 9 4.25 5 6.25 9 8.25
6 3.88 - - 6 6.13 - -
7 3.88 - - 7 6.13 - -
Genotip Ad: Herci Genotip Ad: Agin Beyazi
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 1.75 0 0.00 0 2.50 0 8.50
1 0.00 1 0.00 1 5.38 1 7.43
2 0.00 3 0.00 2 6.25 3 8.50
3 4.00 5 2.00 3 6.50 5 9.00
4 4.71 7 11.75 4 7.25 7 9.75
5 7.00 9 36.25 5 8.00 9 11.25
6 11.88 - - 6 8.63 - -
7 16.88 - - 7 9.00 - -
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Ek 2. Devam

Genotip Adi: Karakabarcik Genotip Adi: Mazlumani
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 4.38 0 3.63 0 1.50 0 6.38
1 3.38 1 5.88 1 4.50 1 8.75
2 3.63 3 5.88 2 6.50 3 9.50
3 4.00 5 6.38 3 6.75 5 10.25
4 4.38 7 6.25 4 8.50 7 11.00
5 4.50 9 6.25 5 9.25 9 13.38
6 5.00 - - 6 11.25 - -
7 5.00 - - 7 12.13 - -
Genotip Adi: Hatun Parmagi (Olur) Genotip Adi: Ternebi
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 5.13 0 1.75 0 0.25 0 1.00
1 4.13 1 4.00 1 0.00 1 5.00
2 4.13 3 4.38 2 3.00 3 5.00
3 4.25 5 6.38 3 4.83 5 6.88
4 4.50 7 8.88 4 5.75 7 10.13
5 4.38 9 9.13 5 6.88 9 12.25
6 3.88 - - 6 8.25 - -
7 3.63 - - 7 9.50 - -
Genotip Adi: Tiirkgozii Genotip Adi: Zehni
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 1.75 0 2.25 0 3.00 0 14.13
1 3.00 1 6.00 1 5.50 1 6.50
2 4.00 3 6.86 2 5.88 3 6.75
3 4.75 5 7.50 3 6.88 5 7.25
4 5.13 7 8.25 4 7.13 7 8.00
5 6.25 9 8.25 5 7.25 9 8.50
6 7.13 - - 6 8.25 - -
7 7.13 - - 7 8.63 - -
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Ek 2. Devam

Genotip Adi: Miskali Genotip Adi: Hasani-2
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 5.75 0 1.75 0 3.63 0 3.50
1 2.60 1 4.33 1 1.38 1 5.88
2 4.00 3 5.33 2 2.88 3 6.00
3 4.63 5 6.63 3 4.00 5 5.88
4 5.13 7 9.38 4 4.50 7 6.63
5 6.00 9 15.63 5 4.63 9 7.00
6 6.00 - - 6 6.50 - -
7 6.38 - - 7 7.38 - -
Genotip Adz: Cekirdeksiz Kirmiz1 Uziim Genotip Adr: Ekber Uziimii
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist  Degeri Yaprak Sayisi Degeri Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayist
0 1.63 0 2.75 0 4.38 0 7.13
1 2.40 1 3.25 1 1.83 1 8.25
2 4.00 3 6.83 2 3.57 3 8.50
3 5.13 5 9.00 3 6.25 5 9.00
4 5.50 7 9.75 4 7.75 7 10.25
5 6.25 9 13.13 5 9.00 9 11.00
6 8.00 - - 6 10.75 - -
7 9.88 - - 7 11.50 - -
Genotip Adi: Adesa Genotip Adi: Hasani-1
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 20.88 0 21.88 0 0.00 0 1.00
1 2.50 1 3.25 1 0.00 1 8.00
2 2.38 3 3.25 2 0.00 3 8.00
3 2.13 5 2.25 3 2.25 5 8.75
4 1.88 7 1.63 4 4.63 7 9.63
5 1.38 9 0.25 5 5.00 9 10.50
6 1.00 - - 6 5.13 - -
7 0.38 - - 7 30.00 - -
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Ek 2. Devam

Genotip Adz: Kara Gahet Genotip Ad: Kirmizi Uziim T2
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 1.75 0 0.00 0 8.75 0 5.75
1 4.29 1 3.88 1 2.60 1 8.50
2 5.38 3 6.25 2 4.57 3 9.00
3 5.50 5 7.00 3 6.38 5 9.75
4 5.88 7 10.38 4 7.63 7 10.38
5 6.00 9 13.75 5 7.88 9 11.13
6 6.63 - - 6 8.50 - -
7 6.38 - - 7 9.75 - -
Genotip Ada: izabella 1 Genotip Ad: Pembe Uziim T1
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 18.75 0 19.13 0 1.25 0 3.50
1 2.13 1 3.00 1 1.50 1 7.20
2 2.00 3 2.75 2 3.67 3 9.75
3 1.88 5 2.00 3 6.83 5 10.25
4 1.75 7 1.25 4 8.57 7 11.00
5 1.13 9 0.25 5 9.63 9 12.25
6 0.75 - - 6 12.38 - -
7 0.00 - - 7 13.63 - -
Genotip Ad: Vash Genotip Ad: Bogazkere
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 1.13 0 31.88 0 1.63 0 6.63
1 2.13 1 4.25 1 2.33 1 8.00
2 3.75 3 4.63 2 4.83 3 8.00
3 4.00 5 8.75 3 5.29 5 8.50
4 6.63 7 10.00 4 7.25 7 9.00
5 10.00 9 10.00 5 9.63 9 9.75
6 16.88 - - 6 10.75 - -
7 25.00 - - 7 11.50 - -
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Ek 2. Devam

Genotip Adr: Karaeznek 2 Genotip Ad:: Kirmizi Uziim T1
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiy6
Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist  Degeri Yaprak Sayisi Degeri Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayist
0 6.00 0 1.50 0 3.25 0 -0.25
1 4.13 1 3.80 1 1.00 1 5.00
2 5.38 3 7.13 2 4.67 3 6.75
3 5.63 5 9.00 3 5.67 5 10.38
4 6.00 7 12.50 4 6.50 7 12.25
5 5.88 9 15.00 5 8.13 9 14.38
6 6.50 - - 6 9.25 - -
7 8.00 - - 7 9.75 - -
Genotip Adi: Sitvi Genotip Adi: Cigitsiz Uziim
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist  Degeri Yaprak Sayisi Degeri Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayist
0 0.13 0 0.88 0 1.50 0 3.13
1 4.20 1 2.75 1 1.00 1 6.88
2 4.63 3 5.57 2 4.50 3 7.25
3 5.00 5 9.38 3 6.00 5 8.00
4 5.00 7 13.75 4 6.00 7 8.50
5 5.38 9 17.50 5 7.50 9 9.50
6 11.25 - - 6 9.75 - -
7 13.75 - - 7 13.13 - -
Genotip Adr: Verdani Genotip Adr: Mazruma
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist  Degeri Yaprak Sayisi Degeri Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayist
0 1.13 0 2.25 0 4.63 0 8.88
1 5.00 1 0.00 1 5.38 1 6.38
2 4.88 3 5.75 2 5.38 3 6.38
3 5.00 5 10.00 3 5.25 5 6.38
4 5.50 7 13.63 4 5.00 7 6.38
5 6.25 9 17.50 5 5.00 9 5.63
6 9.75 - - 6 4.75 - -
7 11.88 - - 7 4.63 - -
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Genotip Adr: Kerkus Genotip Ad:: Siyah Sarap Mayasi
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiy6
Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayist  Degeri Yaprak Sayisi Degeri Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayist
0 2.00 0 8.38 0 5.50 0 6.13
1 3.83 1 5.00 1 5.38 1 8.50
2 4.88 3 6.00 2 5.38 3 8.25
3 5.50 5 7.50 3 5.50 5 8.25
4 5.75 7 10.00 4 5.75 7 8.00
5 5.75 9 10.63 5 6.50 9 8.25
6 6.50 - - 6 6.63 - -
7 6.88 - - 7 6.75 - -
Genotip Adi: Zeyti Genotip Adi: Silfoni
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist  Degeri Yaprak Sayisi Degeri Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayist
0 2.00 0 10.13 0 1.50 0 6.88
1 4.00 1 5.50 1 4.63 1 8.00
2 4.75 3 5.50 2 5.63 3 7.50
3 4.75 5 5.50 3 6.00 5 7.75
4 5.00 7 5.75 4 6.38 7 7.75
5 5.75 9 5.75 5 6.75 9 8.00
6 6.00 - - 6 7.25 - -
7 6.88 - - 7 7.75 - -
Genotip Adi: Hedfi Genotip Adi: Besni
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist  Degeri Yaprak Sayisi Degeri Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayist
0 6.13 0 8.25 0 11.00 0 2.13
1 3.00 1 5.71 1 4.75 1 4.63
2 4.71 3 5.88 2 4.50 3 5.25
3 4.75 5 6.00 3 3.88 5 6.38
4 4.75 7 6.13 4 3.13 7 7.25
5 5.25 9 6.13 5 2.75 9 7.25
6 5.50 - - 6 1.88 - -
7 5.75 - - 7 1.00 - -
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Genotip Adi: Kirfok Genotip Adr: Pembe Uziim T2
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist  Degeri Yaprak Sayisi Degeri Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayist
0 2.50 0 4.00 0 2.00 0 7.00
1 4.25 1 6.38 1 5.83 1 7.75
2 4.50 3 6.88 2 6.00 3 7.75
3 4,75 5 6.88 3 6.13 5 8.00
4 5.00 7 7.25 4 6.25 7 8.25
5 5.50 9 6.75 5 7.00 9 8.75
6 5.88 - - 6 7.50 - -
7 5.75 - - 7 8.25 - -
Genotip Adi: Hemrani Genotip Adi: Beyaz Uziim T2
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist  Degeri Yaprak Sayisi Degeri Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayist
0 2.13 0 8.13 0 5.25 0 1.25
1 0.00 1 7.88 1 5.14 1 5.00
2 3.60 3 8.00 2 5.38 3 4.67
3 5.00 5 8.13 3 5.88 5 10.50
4 5.75 7 8.63 4 6.13 7 13.75
5 7.38 9 9.25 5 6.13 9 17.50
6 13.75 - - 6 6.38 - -
7 13.75 - - 7 6.38 - -
Genotip Adr: Balcani Genotip Adr: Servi Pembe Uziim
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist  Degeri Yaprak Sayisi Degeri Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayist
0 2.00 0 7.38 0 0.00 0 0.88
1 4.13 1 5.25 1 0.00 1 0.00
2 4,50 3 5.50 2 0.00 3 6.00
3 5.00 5 6.25 3 0.00 5 9.00
4 5.25 7 6.50 4 4.00 7 11.00
5 5.00 9 5.88 5 4.33 9 12.13
6 5.25 - - 6 7.50 - -
7 5.63 - - 7 25.13 - -
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Genotip Ad:: Direjik Genotip Ad:: Servi Mor Erkenci
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiy6
Skala incelenen Ort.  Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist  Degeri Yaprak Sayisi Degeri Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayist
0 6.00 0 10.38 0 0.50 0 5.75
1 0.00 1 8.13 1 0.00 1 0.00
2 5.00 3 8.13 2 0.00 3 6.25
3 5.00 5 8.13 3 3.50 5 8.13
4 5.63 7 7.88 4 7.86 7 11.75
5 7.50 9 7.75 5 9.00 9 11.75
6 11.25 - - 6 12.13 - -
7 12.50 - - 7 14.25 - -
Genotip Adi: Regent Genotip Adi: Servi Beyaz Uziim
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist  Degeri Yaprak Sayisi Degeri Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayist
0 17.00 0 20.13 0 1.88 0 2.38
1 2.38 1 2.63 1 5.88 1 5.00
2 2.38 3 2.25 2 6.50 3 4.88
3 2.13 5 1.75 3 6.00 5 10.88
4 1.63 7 1.13 4 6.00 7 12.63
5 1.13 9 0.00 5 6.25 9 14.63
6 0.88 - - 6 6.75 - -
7 0.38 - - 7 7.38 - -
Genotip Adu: izabella-2 Genotip Adu: Servi Kara Uziim
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist  Degeri Yaprak Sayisi Degeri Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayist
0 14.38 0 17.13 0 17.25 0 14.50
1 2.38 1 2.63 1 4.25 1 10.00
2 2.38 3 2.25 2 4.25 3 9.25
3 2.13 5 1.00 3 4.38 5 5.00
4 1.50 7 0.75 4 4.25 7 3.75
5 1.00 9 0.00 5 4.13 9 3.25
6 0.00 - - 6 3.63 - -
7 0.00 - - 7 3.63 - -
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Genotip Adi: Italia Genotip Adr: Servi Beyaz Gevrek
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist  Degeri Yaprak Sayisi Degeri Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayist
0 16.25 0 13.13 0 0.13 0 4.25
1 4.13 1 8.25 1 0.00 1 5.00
2 4.88 3 9.38 2 0.00 3 6.13
3 5.50 5 12.75 3 0.00 5 10.00
4 7.50 7 14.38 4 5.00 7 10.50
5 9.25 9 15.00 5 4.50 9 10.50
6 11.75 - - 6 5.00 - -
7 13.63 - - 7 41.63 - -
Genotip Adx: Karaerik
Kiilleme Mildiyd

Skala Incelenen Ort.  Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri Yaprak Sayisi

0 5.88 0 8.50
1 6.25 1 5.50
2 5.63 3 7.63
3 5.38 5 9.38
4 5.63 7 9.50
5 5.63 9 10.50
6 7.63 - -

7 9.00 - -
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Ek 3. Yerel ¢esitlerin Suni inokiilasyon sonucu yapraklarinda gozlemlenen kiilleme ve

Genotip Adr: Bulut Genotip Adr: Beyaz Uziim S5
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyd
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 8.78 0 13.44 0 3.89 0 26.00
1 2.67 1 2.44 1 1.22 1 3.11
2 1.11 3 3.00 2 1.33 3 311
3 1.56 5 3.11 3 1.78 5 3.22
4 1.78 7 3.33 4 211 7 2.89
5 1.56 9 3.33 5 2.44 9 2.33
6 1.56 - - 6 3.44 - -
7 1.89 - - 7 3.33 - -
Genotip Adr: Karaeik Genotip Adr: Beyaz Uziim S6
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 13.00 0 11.56 0 7.22 0 20.22
1 4.56 1 2.89 1 2.33 1 2.78
2 3.67 3 3.78 2 211 3 2.78
3 2.89 5 4.11 3 1.89 5 3.00
4 4.00 7 4.89 4 1.56 7 1.89
5 4.22 9 4.89 5 2.22 9 1.67
6 5.11 - - 6 211 - -
7 4.67 - - 7 2.33 - -
Genotip Ad: Pirtik Genotip Ad: Kudurus
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 12.00 0 39.00 0 10.11 0 14.33
1 3.56 1 3.00 1 2.33 1 211
2 2.78 3 3.00 2 1.44 3 211
3 2.56 5 2.89 3 1.33 5 2.56
4 3.11 7 2.00 4 1.56 7 2.44
5 2.44 9 1.67 5 2.22 9 2.56
6 2.33 - - 6 1.89 - -
7 2.56 - - 7 1.89 - -
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Genotip Adr: Regent Genotip Adz: Karakabarcik
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyo
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 38.44 0 53.33 0 7.22 0 14.33
1 4.67 1 211 1 3.00 1 3.44
2 1.78 3 1.89 2 211 3 3.44
3 2.00 5 1.33 3 211 5 3.56
4 1.89 7 0.89 4 2.67 7 3.33
5 1.56 9 0.11 5 244 9 3.00
6 0.89 - - 6 2.22 - -
7 0.11 - - 7 2.67 - -
Genotip Adi: Kuzu Kuyrugu Genotip Adi: Karaeznek
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 16.00 0 48.67 0 4.22 0 22.22
1 3.44 1 2.22 1 2.44 1 2.33
2 1.89 3 2.22 2 2.00 3 2.00
3 2.56 5 1.89 3 2.33 5 244
4 2.67 7 1.00 4 3.56 7 2.22
5 2.33 9 0.56 5 411 9 211
6 2.56 - - 6 4.78 - -
7 2.78 - - 7 4.56 - -
Genotip Ada: Laz Uziimii Genotip Ad: Kerimgandi
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayisi
0 24.89 0 46.00 0 11.22 0 15.22
1 2.00 1 1.89 1 3.22 1 2.78
2 1.56 3 1.44 2 2.22 3 2.33
3 1.00 5 1.00 3 2.56 5 2.00
4 1.44 7 0.67 4 3.11 7 1.89
5 1.11 9 0.22 5 3.89 9 1.78
6 0.89 - - 6 3.44 - -
7 0.00 - - 7 3.56 - -
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Genotip Adz: Hocabas Genotip Adz: Nanebur
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyo
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 16.89 0 21.44 0 15.67 0 13.22
1 2.44 1 3.00 1 2.78 1 2.44
2 1.67 3 3.11 2 1.56 3 2.67
3 1.78 5 2.22 3 1.78 5 2.22
4 2.22 7 2.44 4 2.33 7 2.22
5 2.78 9 2.22 5 311 9 1.56
6 2.78 - - 6 2.89 - -
7 2.89 - - 7 2.78 - -
Genotip Ad: izabella-2 Genotip Ad: Cayra
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 41.56 0 40.78 0 5.89 0 12.67
1 1.67 1 1.22 1 2.33 1 1.78
2 1.33 3 0.89 2 211 3 1.78
3 1.78 5 0.56 3 2.78 5 1.56
4 1.33 7 0.00 4 2.44 7 111
5 1.22 9 0.00 5 2.22 9 0.67
6 0.44 - - 6 211 - -
7 0.00 - - 7 2.00 - -
Genotip Ad: Tombul Uziim Genotip Ad: Agir Ag1z
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayisi
0 23.89 0 45.22 0 11.11 0 8.89
1 2.33 1 2.89 1 2.00 1 3.00
2 1.89 3 2.56 2 1.89 3 3.00
3 2.11 5 2.67 3 2.00 5 2.67
4 211 7 2.33 4 2.56 7 2.67
5 2.00 9 211 5 2.89 9 211
6 2.22 - - 6 3.00 - -
7 1.00 - - 7 3.33 - -
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Genotip Adz: Mezarhk Genotip Adz: Merzune M1
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiy6
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 18.56 0 15.67 0 30.89 0 39.78
1 2.22 1 3.89 1 3.00 1 244
2 2.67 3 4.00 2 2.44 3 2.33
3 2.44 5 3.44 3 211 5 1.78
4 3.33 7 3.33 4 2.33 7 1.56
5 3.33 9 2.89 5 2.22 9 1.00
6 3.67 - - 6 1.89 - -
7 3.44 - - 7 1.22 - -
Genotip Ad: Cacus (Kockar) Genotip Ad: Kokulu Uziim
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiy6
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 22.67 0 11.22 0 21.44 0 27.78
1 6.67 1 3.11 1 211 1 1.67
2 3.11 3 2.89 2 111 3 1.67
3 3.89 5 3.33 3 1.00 5 1.11
4 4.67 7 2.89 4 0.89 7 0.33
5 5.00 9 2.67 5 0.78 9 0.11
6 5.22 - - 6 0.67 - -
7 5.44 - - 7 0.11 - -
Genotip Ad: Giiz istanbul Genotip Ad: Karul
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayisi
0 10.67 0 14.00 0 11.00 0 29.44
1 3.44 1 2.22 1 1.22 1 2.67
2 3.00 3 2.00 2 1.22 3 2.56
3 3.11 5 1.89 3 1.00 5 3.11
4 3.44 7 1.33 4 1.22 7 2.44
5 4.22 9 0.78 5 1.22 9 2.00
6 4.89 - - 6 0.78 - -
7 5.00 - - 7 1.00 - -
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Genotip Adi: Italia Genotip Adi: Siyah Uziim V3
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyo
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 18.22 0 11.33 0 2.33 0 22.89
1 2.56 1 3.11 1 144 1 2.22
2 2.67 3 2.67 2 2.00 3 2.00
3 3.00 5 2.78 3 244 5 2.44
4 4.11 7 3.00 4 2.67 7 2.00
5 4.67 9 2.89 5 3.56 9 211
6 5.00 - - 6 4.33 - -
7 5.00 - - 7 5.22 - -
Genotip Ad: Cavus (Baywrbag) Genotip Ad: Csiz Beyaz
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 14.44 0 24.78 0 8.33 0 8.89
1 2.00 1 3.00 1 211 1 3.00
2 1.00 3 2.89 2 2.00 3 3.22
3 1.89 5 244 3 1.89 5 3.00
4 2.56 7 2.33 4 2.33 7 3.00
5 1.67 9 1.67 5 2.56 9 2.22
6 2.00 - - 6 2.78 - -
7 2.56 - - 7 2.89 - -
Genotip Ad: Adesa Genotip Ad: Genotip Ad1
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayisi
0 24.33 0 34.33 0 #SAY1/0! 0 #SAY1/0!
1 1.78 1 1.89 1 11.78 1 29.33
2 1.67 3 1.89 2 2.44 3 2.78
3 2.00 5 1.44 3 211 5 2.67
4 1.22 7 0.67 4 211 7 3.22
5 1.22 9 0.00 5 2.22 9 2.78
6 1.11 - - 6 3.33 - -
7 0.11 - - 7 3.67 - -
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Genotip Adi: Turfanda Genotip Adi: Genotip Ad1
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyo
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 7.56 0 21.56 0 #SAYI/0! 0 #SAYI1/0!
1 4.22 1 2.22 1 12.22 1 21.56
2 1.33 3 2.33 2 2.33 3 3.67
3 1.00 5 211 3 1.78 5 3.22
4 1.22 7 1.44 4 1.78 7 411
5 1.11 9 0.67 5 2.00 9 411
6 1.67 - - 6 2.33 - -
7 1.44 - - 7 2.00 - -
Genotip Adi: Gedikli Beyaz Genotip Adi: K. Vatkana
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyo
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayisi
0 4.67 0 18.00 0 31.78 0 53.33
1 211 1 2.33 1 1.00 1 1.33
2 1.67 3 211 2 1.11 3 1.22
3 1.67 5 244 3 1.00 5 1.11
4 1.11 7 211 4 1.44 7 1.00
5 1.56 9 1.67 5 1.00 9 0.11
6 1.56 - - 6 0.56 - -
7 1.00 - - 7 0.00 - -
Genotip Ada: Kus Uziimii Genotip Ad: izabella-1
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayisi
0 5.67 0 19.89 0 16.33 0 15.33
1 3.89 1 2.78 1 1.56 1 1.33
2 1.56 3 2.33 2 1.33 3 0.89
3 2.00 5 2.22 3 0.67 5 0.56
4 1.67 7 1.44 4 1.22 7 0.11
5 1.89 9 0.89 5 1.33 9 0.00
6 1.89 - - 6 0.00 - -
7 1.89 - - 7 0.00 - -
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Genotip Adi: iri At Memesi Genotip Adi: Al Uziim (Olur)
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyo
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 23.67 0 44.67 0 10.00 0 26.22
1 3.89 1 3.56 1 1.78 1 2.67
2 2.56 3 3.67 2 211 3 3.00
3 2.67 5 3.44 3 2.56 5 2.78
4 2.78 7 4.22 4 2.89 7 1.89
5 2.67 9 3.89 5 3.33 9 211
6 2.78 - - 6 2.89 - -
7 2.22 - - 7 3.11 - -
Genotip Ad: Al Uziim (Torul) Genotip Ad: Cemig-2
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyo
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayisi
0 20.44 0 30.78 0 9.89 0 18.78
1 4.44 1 3.00 1 2.00 1 2.22
2 2.00 3 2.22 2 1.67 3 2.33
3 2.33 5 244 3 211 5 1.89
4 1.78 7 1.89 4 211 7 1.33
5 1.22 9 1.33 5 2.78 9 1.00
6 211 - - 6 2.56 - -
7 1.67 - - 7 2.22 - -
Genotip Ad: Mehmetoglu Genotip Ad: Sar1 Golot
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayisi
0 22.89 0 9.89 0 25.00 0 26.44
1 2.89 1 244 1 2.67 1 3.00
2 1.78 3 211 2 2.33 3 3.44
3 2.11 5 2.78 3 2.67 5 3.11
4 2.33 7 2.56 4 2.78 7 2.78
5 2.00 9 2.22 5 3.00 9 211
6 2.67 - - 6 3.00 - -
7 2.67 - - 7 3.67 - -
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Genotip Adi: Siyah Uziim G2 Genotip Adi: Hathul
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyo
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 6.56 0 17.56 0 11.22 0 35.56
1 2.78 1 2.67 1 144 1 211
2 2.33 3 2.56 2 1.67 3 1.78
3 2.78 5 211 3 1.11 5 1.89
4 2.56 7 1.89 4 1.56 7 1.33
5 2.33 9 1.44 5 1.44 9 0.78
6 2.22 - - 6 1.22 - -
7 2.33 - - 7 0.67 - -
Genotip Ad: Heseni Genotip Ad: Sebik karasi
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 22.22 0 36.44 0 8.89 0 14.89
1 3.56 1 2.78 1 1.78 1 2.67
2 2.33 3 3.00 2 2.00 3 2.33
3 2.67 5 2.89 3 1.89 5 2.00
4 3.00 7 2.67 4 1.89 7 144
5 2.89 9 2.78 5 211 9 0.89
6 2.78 - - 6 2.00 - -
7 2.78 - - 7 1.67 - -
Genotip Ad: Vash Genotip Ad: Beyaz Uziim S4
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayisi
0 10.33 0 15.78 0 9.00 0 11.89
1 3.11 1 1.67 1 211 1 411
2 2.33 3 1.89 2 2.67 3 3.89
3 2.78 5 1.33 3 1.89 5 3.56
4 3.00 7 1.00 4 211 7 3.22
5 2.78 9 0.89 5 2.22 9 2.67
6 3.11 - - 6 2.33 - -
7 2.67 - - 7 211 - -
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Ek 3. Devam

Genotip Adz: Haci Tespihi Genotip Adz: Kirli Serife
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyo
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayist
0 9.67 0 17.33 0 12.56 0 15.89
1 3.33 1 1.89 1 211 1 211
2 2.44 3 1.89 2 1.67 3 1.89
3 2.22 5 2.33 3 1.44 5 1.89
4 2.22 7 1.22 4 2.00 7 1.67
5 2.78 9 0.89 5 2.44 9 1.00
6 2.00 - - 6 2.22 - -
7 1.78 - - 7 2.00 - -
Genotip Ada: Csiz Kara Uziim Genotip Adu: Kara Uziim
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 21.56 0 25.33 0 22.89 0 39.67
1 3.33 1 2.22 1 2.22 1 3.44
2 1.89 3 1.89 2 1.67 3 3.67
3 2.44 5 211 3 211 5 3.44
4 3.67 7 2.22 4 2.22 7 411
5 3.44 9 1.67 5 2.33 9 3.78
6 3.33 - - 6 2.00 - -
7 3.11 - - 7 2.22 - -
Genotip Ad:: Hasani-2 Genotip Ad:: Siyah Mayhos Uziim
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 4.89 0 16.67 0 9.78 0 17.22
1 2.22 1 2.33 1 1.78 1 2.78
2 1.44 3 2.56 2 2.00 3 2.44
3 1.56 5 2.33 3 1.33 5 211
4 211 7 2.00 4 1.89 7 1.67
5 2.22 9 2.00 5 2.22 9 1.33
6 2.67 - - 6 211 - -
7 244 - - 7 1.44 - -
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Ek 3. Devam

Genotip Adz: At Memesi Genotip Adz: Sarmalik Uziim
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyo
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 5.56 0 19.78 0 36.22 0 30.00
1 2.67 1 2.56 1 2.00 1 1.89
2 1.56 3 2.78 2 1.89 3 1.44
3 1.56 5 2.67 3 211 5 1.11
4 1.67 7 211 4 1.78 7 0.22
5 1.33 9 1.44 5 1.78 9 0.00
6 1.56 - - 6 1.56 - -
7 1.44 - - 7 1.33 - -
Genotip Ad: Keci Memesi Genotip Adi: Beyaz Tath Cek.li
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 25.44 0 30.00 0 12.22 0 37.00
1 3.78 1 3.00 1 1.89 1 3.11
2 2.67 3 3.11 2 211 3 3.33
3 3.00 5 3.00 3 244 5 3.78
4 3.56 7 2.78 4 2.56 7 3.33
5 3.78 9 244 5 2.89 9 2.78
6 3.56 - - 6 3.56 - -
7 3.22 - - 7 3.56 - -
Genotip Adi: Korostol Genotip Adi: Besni
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist
0 24.44 0 19.89 0 25.00 0 17.56
1 4.22 1 2.56 1 1.89 1 3.44
2 3.67 3 244 2 1.89 3 3.22
3 411 5 2.33 3 2.56 5 2.56
4 411 7 2.00 4 2.22 7 1.67
5 4.44 9 1.67 5 2.56 9 1.33
6 4.56 - - 6 211 - -
7 4.22 - - 7 211 - -
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Ek 3. Devam

Genotip Adz: Cavus (Yukaridere) Genotip Adz: Gines
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyo
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 5.00 0 14.67 0 11.00 0 16.00
1 244 1 2.44 1 2.00 1 3.33
2 211 3 2.67 2 1.67 3 2.89
3 1.89 5 2.22 3 1.22 5 2.67
4 1.78 7 1.44 4 1.56 7 2.56
5 2.00 9 0.89 5 1.78 9 1.67
6 1.56 - - 6 1.67 - -
7 1.22 - - 7 1.67 - -
Genotip Ad: Siyah Sire Genotip Ad: Gokgolot
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri  Yaprak Sayisi  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi
0 8.33 0 25.22 0 13.33 0 14.44
1 2.44 1 1.78 1 2.33 1 2.33
2 2.22 3 211 2 2.56 3 2.56
3 2.33 5 2.00 3 2.33 5 2.33
4 211 7 1.56 4 2.33 7 1.33
5 2.33 9 1.44 5 3.00 9 1.00
6 2.44 - - 6 211 - -
7 2.56 - - 7 1.78 - -

186



Ek 4. Yerel cesitlerin suni inokiilasyon sonucu yapraklarinda gozlemlenen kiilleme ve

mildiyo hastahg icin laboratuvarda verilen skala degerleri

Genotip Adi: Bulut Genotip Adi: Cemig-2
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyd
Skala  iIncelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.

Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist

1 0.67 1 1.33 1 0.67 1 1.33

3 2.00 3 2.00 3 1.67 3 1.67

5 2.00 5 2.00 5 2.00 5 2.00

7 1.00 7 0.67 7 1.67 7 1.00

9 0.33 9 0.00 9 0.00 9 0.00

Genotip Adi: Karaerik Genotip Adi: Kus Uziimii
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd

Skala Incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi

1 0.00 1 0.00 1 0.33 1 1.00

3 1.33 3 1.67 3 1.67 3 2.00

5 1.67 5 2.33 5 2.33 5 2.00

7 2.00 7 1.00 7 1.67 7 1.00

9 1.00 9 1.00 9 0.00 9 0.00

Genotip Adi: Pirtik Genotip Adi: izabella-2
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo

Skala Incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi

1 2.00 1 2.00 1 3.33 1 4.33

3 2.33 3 2.00 3 1.67 3 1.67

5 1.67 5 1.67 5 1.00 5 0.00

7 0.33 7 0.33 7 0.00 7 0.00

9 0.00 9 0.00 9 0.00 9 0.00
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Ek 4. Devam

Genotip Adi: izabella-1 Genotip Adi: Cayra
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala  incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayist
1 4.67 1 4.00 1 0.33 1 2.33
3 1.00 3 1.00 3 2.00 3 1.33
5 0.33 5 1.00 5 2.00 5 1.33
7 0.00 7 0.00 7 1.00 7 1.00
9 0.00 9 0.00 9 0.67 9 0.00
Genotip Adi: Italia Genotip Adi: Haci tespihi
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist
1 0.33 1 0.33 1 2.00 1 1.33
3 1.00 3 1.33 3 1.67 3 1.33
5 1.67 5 2.33 5 1.67 5 2.33
7 1.33 7 1.00 7 0.67 7 1.00
9 1.67 9 1.00 9 0.00 9 0.00
Genotip Adi: Korostol Genotip Adi: Al Uziim Torul
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala  incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist
1 1.00 1 1.33 1 4.00 1 2.67
3 1.67 3 2.33 3 1.67 3 1.67
5 1.67 5 1.67 5 0.33 5 1.33
7 1.33 7 0.67 7 0.00 7 0.33
9 0.33 9 0.00 9 0.00 9 0.00
Genotip Adi: Regent Genotip Adi: Beyaz Tath C.li
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala  incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
1 4.00 1 4.00 1 0.00 1 1.33
3 1.00 3 1.33 3 1.33 3 1.67
5 1.00 5 0.67 5 2.33 5 2.00
7 0.00 7 0.00 7 1.67 7 1.00
9 0.00 9 0.00 9 0.67 9 0.00
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Ek 4. Devam

Genotip Adi: Beyaz Uziim S4 Genotip Adx: C.siz Beyaz Uziim
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala  incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayist
1 1.33 1 0.67 1 0.00 1 0.67
3 1.67 3 1.33 3 0.67 3 1.67
5 2.00 5 1.00 5 2.00 5 1.67
7 1.00 7 2.00 7 2.33 7 1.67
9 0.00 9 1.00 9 1.00 9 0.33
Genotip Adi: Agir Agiz Genotip Adi: Cavus Kockar
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist
1 0.00 1 1.33 1 0.00 1 0.67
3 1.33 3 2.00 3 1.33 3 1.00
5 2.33 5 1.67 5 1.67 5 2.33
7 1.33 7 1.00 7 2.33 7 1.33
9 1.00 9 0.00 9 0.67 9 0.67
Genotip Adi: Heseni Genotip Adi: Kara Uziim
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala  incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist
1 2.00 1 1.67 1 2.00 1 2.33
3 2.00 3 1.00 3 2.00 3 1.67
5 2.00 5 1.67 5 2.00 5 2.00
7 0.00 7 1.33 7 0.00 7 0.00
9 0.00 9 0.33 9 0.00 9 0.00
Genotip Adi: Besni Genotip Adi: Hasani-2
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala  incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
1 2.67 1 1.33 1 0.33 1 0.33
3 1.67 3 1.67 3 2.00 3 2.00
5 1.33 5 1.67 5 2.00 5 2.00
7 0.33 7 0.67 7 1.33 7 1.67
9 0.00 9 0.67 9 0.33 9 0.00
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Ek 4. Devam

Genotip Adi: Mehmetoglu Genotip Adi: Kerimgandi
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala  incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayist
1 1.00 1 0.67 1 1.67 1 1.67
3 2.00 3 1.00 3 2.33 3 2.00
5 2.00 5 2.00 5 2.00 5 1.33
7 1.00 7 1.67 7 0.00 7 1.00
9 0.00 9 0.67 9 0.00 9 0.00
Genotip Adi: Karakabarcik Genotip Adi: Sarmahk Uziim
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
1 0.67 1 0.67 1 2.67 1 3.67
3 2.00 3 1.67 3 2.33 3 1.67
5 2.00 5 1.33 5 1.00 5 0.67
7 1.00 7 1.67 7 0.00 7 0.00
9 0.33 9 0.67 9 0.00 9 0.00
Genotip Adi: Kuzu Kuyrugu Genotip Adi: Beyaz Uziim S5
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala  incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayist
1 1.00 1 3.33 1 0.33 1 1.00
3 2.00 3 1.00 3 1.33 3 1.67
5 1.33 5 1.00 5 2.67 5 2.00
7 1.67 7 0.67 7 1.33 7 1.33
9 0.00 9 0.00 9 0.33 9 0.00
Genotip Adi: Gokgolot Genotip Adi: K. Vatkana
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayisi
1 1.00 1 1.67 1 5.00 1 4.00
3 1.67 3 0.67 3 1.00 3 1.33
5 1.67 5 2.33 5 0.00 5 0.67
7 1.33 7 1.33 7 0.00 7 0.00
9 0.33 9 0.00 9 0.00 9 0.00
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Ek 4. Devam

Genotip Adi: Kirli Serife Genotip Adi: Sebik Karasi
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala  incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayist
1 0.33 1 2.00 1 0.00 1 1.33
3 1.33 3 2.00 3 2.00 3 2.00
5 1.67 5 1.33 5 2.00 5 2.00
7 1.67 7 0.67 7 1.67 7 0.67
9 1.00 9 0.00 9 0.33 9 0.00
Genotip Ad: C.siz Kara Uziim Genotip Adi: Beyaz Uziim S6
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
1 0.00 1 1.67 1 0.33 1 1.00
3 2.00 3 1.67 3 1.00 3 2.00
5 1.67 5 1.67 5 1.67 5 1.00
7 1.67 7 1.00 7 2.33 7 1.67
9 0.67 9 0.00 9 0.67 9 0.33
Genotip Adi: Karaeznek Genotip Adi: Merzune M1
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
1 1.00 1 1.33 1 3.00 1 2.33
3 1.33 3 1.67 3 1.33 3 1.67
5 1.67 5 2.00 5 1.67 5 1.00
7 1.33 7 1.00 7 0.00 7 1.00
9 0.67 9 0.00 9 0.00 9 0.00
Genotip Adi: At Memesi Genotip Adi: Laz Uziimii
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala  incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist
1 0.33 1 2.33 1 4.33 1 3.33
3 1.67 3 2.00 3 1.33 3 1.33
5 2.33 5 1.00 5 0.00 5 1.33
7 1.33 7 0.67 7 0.00 7 0.00
9 0.33 9 0.00 9 0.00 9 0.00
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Ek 4. Devam

Genotip Adi: Tombul Uziim Genotip Adi: Beyaz Bambo
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala  incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayist
1 1.00 1 0.67 1 1.67 1 0.33
3 2.00 3 1.67 3 2.00 3 2.00
5 2.33 5 1.67 5 2.00 5 1.33
7 0.67 7 2.00 7 0.33 7 1.67
9 0.00 9 0.00 9 0.00 9 0.67
Genotip Adi: Siyah Uziim V3 Genotip Adi: Tilki Kuyrugu
Kiilleme Mildiy6 Kiilleme Mildiyo
Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
1 0.67 1 2.00 1 0.33 1 1.00
3 1.33 3 1.67 3 1.67 3 2.33
5 2.00 5 1.67 5 2.33 5 1.67
7 1.33 7 0.67 7 1.67 7 0.33
9 0.67 9 0.00 9 0.00 9 0.67
Genotip Adi: Iri At Memesi Genotip Adi: Sar1 Golot
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
1 2.00 1 1.00 1 0.33 1 1.00
3 2.00 3 2.00 3 1.33 3 2.00
5 2.00 5 2.00 5 2.33 5 1.67
7 0.00 7 1.00 7 1.33 7 1.33
9 0.00 9 0.00 9 0.67 9 0.00
Genotip Adi: Nanebur Genotip Adi: Adesa
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala  incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist
1 0.67 1 1.33 1 4.00 1 3.33
3 1.67 3 2.33 3 1.33 3 2.00
5 2.00 5 1.67 5 0.67 5 0.67
7 1.33 7 0.67 7 0.00 7 0.00
9 0.33 9 0.00 9 0.00 9 0.00
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Ek 4. Devam

Genotip Ad: Siyah Mayhos Uziim Genotip Adi: Hocabas
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala  incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayist
1 0.00 1 1.00 1 0.33 1 1.67
3 1.67 3 2.00 3 2.33 3 1.67
5 2.00 5 1.33 5 2.33 5 1.67
7 1.67 7 1.00 7 1.00 7 0.67
9 0.00 9 0.00 9 0.00 9 0.33
Genotip Adi: Siyah Uziim G2 Genotip Adi: Karul
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
1 0.00 1 1.00 1 3.00 1 3.33
3 0.67 3 1.67 3 2.00 3 1.67
5 2.00 5 2.33 5 0.67 5 1.00
7 1.67 7 1.00 7 0.33 7 0.00
9 1.67 9 0.00 9 0.00 9 0.00
Genotip Adi: Gines Genotip Adi: Kokulu
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
1 1.67 1 2.00 1 4.67 1 4.33
3 2.00 3 2.00 3 1.00 3 1.33
5 2.00 5 1.33 5 0.33 5 0.33
7 0.33 7 0.67 7 0.00 7 0.00
9 0.00 9 0.00 9 0.00 9 0.00
Genotip Adi: Cavus Yukaridere Genotip Adi: Mezarhk
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala  incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist
1 1.00 1 1.00 1 1.67 1 1.33
3 2.00 3 1.67 3 2.33 3 1.67
5 2.00 5 1.67 5 1.67 5 2.33
7 1.00 7 1.00 7 0.33 7 0.67
9 0.00 9 0.67 9 0.00 9 0.00
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Ek 4. Devam

Genotip Adi: Cavus Bayirbag Genotip Adi: Al Uziim Olur
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala  incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist
1 4.00 1 3.67 1 3.33 1 3.67
3 1.67 3 1.67 3 2.33 3 1.33
5 0.33 5 0.67 5 0.33 5 1.00
7 0.00 7 0.00 7 0.00 7 0.00
9 0.00 9 0.00 9 0.00 9 0.00
Genotip Adi: Keci Memesi Genotip Adi: Gedikli Beyaz Uziim
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
1 2.67 1 1.00 1 0.33 1 0.33
3 1.00 3 2.00 3 2.00 3 1.67
5 2.00 5 1.67 5 2.00 5 1.67
7 0.33 7 1.00 7 1.33 7 1.33
9 0.00 9 0.00 9 0.33 9 1.00
Genotip Adi: Siyah Sire Genotip Adi: Hathul
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala Incelenen Ort.  Skala  incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayis1  Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist  Degeri  Yaprak Sayisi
1 0.33 1 0.67 1 2.00 1 3.67
3 2.00 3 1.67 3 2.00 3 2.00
5 2.00 5 2.00 5 1.67 5 0.33
7 1.33 7 1.67 7 0.33 7 0.00
9 0.33 9 0.00 9 0.00 9 0.00
Genotip Adi: Giiz Istanbul Genotip Adi: Turfanda
Kiilleme Mildiyd Kiilleme Mildiyd
Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort. Skala  incelenen Ort. Skala Incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayist
1 0.00 1 1.00 1 0.00 1 2.00
3 1.33 3 1.67 3 1.33 3 2.00
5 2.67 5 1.67 5 2.33 5 1.00
7 1.67 7 1.67 7 1.67 7 0.67
9 0.33 9 0.00 9 0.67 9 0.33
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Ek 4. Devam

Genotip Ad1: Kudurus Genotip Adi: Vash
Kiilleme Mildiyo Kiilleme Mildiyo
Skala  incelenen Ort. Skala Incelenen Ort. Skala  Incelenen Ort. Skala incelenen Ort.
Degeri Yaprak Sayist Degeri  Yaprak Sayisi Degeri  Yaprak Sayis1 Degeri  Yaprak Sayist
1 1.33 1 1.67 1 0.00 1 2.00
3 2.00 3 1.67 3 1.33 3 2.00
5 1.67 5 1.33 5 2.33 5 1.00
7 1.00 7 1.33 7 1.67 7 0.67
9 0.00 9 0.00 9 0.67 9 0.33
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Ek 5. On plana ¢ikan yerel cesitlerin bazi genel 6zellikleri ile hastalk duyarhihk diizeyleri

Genotip adi :Adesa
Alindigi il :Artvin

Genotipin Bazi Genel Ozellikleri
Salkim siklig1 (OIV 204) :Seyrek
Salkim sekli (OIV 208) :Silindirik
Salkim agirligi (OIV 502) :Cok hafif (81.13 gram)
Tane rengi (OIV 225) :Koyu mavi
Tane sekli (OIV 223) :Yandan basik
Tane agirligi (OIV 503) :Hafif (2.37 gram)
Yaprak biiytikligii (OIV 65) :Cok kiigiik (154.13 cm?)
Yaprak lob say1s1 (OIV 68) :Uc loblu
Yaprak alt yiizii yatik tiyliiliik
yogunlugu }(IE)IVy84) Y ok fazla
Olgunlagma zamani (OIV 304) :Geg

Hastalik Duyarhhk Diizeyleri

Yontemler Kiilleme Mildiyd

Dogal Enf§k51yc.)n Arazi HR R
Degerlendirmesi
Suni Inokiilasyon Arazi

- . . R R
Degerlendirmesi
Suni Inokiilasyon Sera

< . . R R
Degerlendirmesi
Suni Inokiilasyon Laboratuvar

< . . R R
Degerlendirmesi

HR:Oldukga direngli. R:Direngli. S:Hassas. HS:Oldukga hassas

Genotip adi :izabella-1
Alindig il :Artvin

Genotipin Bazi Genel Ozellikleri
Salkim siklig1 (OIV 204) :Seyrek
Salkim sekli (OIV 208) :Silindirik
Salkim agirhig: (OlV 502) :Cok hafif (58.12 gram)
Tane rengi (OIV 225) :Koyu mavi
Tane sekli (OI'V 223) *Yuvarlak
Tane agirhigi (OIV 503) :Hafif (2.27 gram)
Yaprak biiyiikligii (OIV 65) :Cok kiigiik (107.07 cm?)
Yaprak lob sayis1 (OIV 68) :Ug loblu
Yaprak alt yilizii yatik tiyliilik
yogunlugu }(IgIVyS4) ! :Cok fazla
Olgunlagma zamani (OIV 304) :Cok geg

Hastalik Duyarhlik Diizeyleri

Yontemler Killeme Mildiyo

Dogal Enfs:kmyqn Arazi HR R
Degerlendirmesi
Suni Inokiilasyon Arazi

- . . R R
Degerlendirmesi
Suni Inokiilasyon Sera

- . . R R
Degerlendirmesi
Suni Inokiilasyon Laboratuvar

- . . R R
Degerlendirmesi

HR:Oldukga direngli. R:Direngli. S:Hassas. HS:Oldukga hassas
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Ek 5. Devam
. Genotip ad1

:izabella-2

. Alindigi il :Artvin
Genotipin Bazi Genel Ozellikleri

Salkim siklig1 (OIV 204) :Seyrek
Salkim sekli (OIV 208) :Silindirik
Salkim agirligi (OIV 502) :Cok hafif (176.43 gram)
Tane rengi (OIV 225) :Koyu mavi
Tane sekli (OIV 223) :Yuvarlak
Tane agirligi (OIV 503) :Hafif (2.37 gram)
Yaprak biiyiikligi (OIV 65) :Kiigiik (182.37 cm?)
Yaprak lob sayis1 (OIV 68) :Ug loblu
Yaprak alt yiizii yatik ttyliilik
yogunlugu }(?)IV};M) ! ok fazla
Olgunlagma zamani (OIV 304) :Geg

Hastalik Duyarhlik Diizeyleri

Yontemler Kiilleme Mildiyd

Dogal Enfc.ek51y(.m Arazi HR R
Degerlendirmesi
Suni Inokiilasyon Arazi

- . . R R
Degerlendirmesi
Su131 Inokqlasyo.n Sera R HR
Degerlendirmesi
Suni Inokiilasyon Laboratuvar

- . . R R
Degerlendirmesi

HR:Oldukga direngli. R:Direngli. S:Hassas. HS:Oldukga hassas

Genotip adi

:Kokulu iiziim

Alindigr il :Artvin
Genotipin Bazi Genel Ozellikleri

Salkim siklig1 (OIV 204) :Orta

Salkim sekli (OIV 208) :Silindirik

Salkim agirligr (OlV 502) :Cok hafif (214.26 gram)

Tane rengi (OlV 225) :Koyu mavi

Tane sekli (OIV 223) :Yuvarlak

Tane agirhigi (OIV 503) :Hafif (2.41 gram)

Yaprak bilyiikliigii (OIV 65) :Orta (191.82 cm?)

Yaprak lob sayis1 (OIV 68) :Ug loblu

Yaprak alt ylizli yatik tiylilik

yogunlugu }(,(I;IVy84) ¢ Cok fazla

Olgunlagma zamani (OIV 304) :Geg

Hastalik Duyarhhk Diizeyleri

Yontemler Kiilleme Mildiyd

Dogal Enfeksiyon Arazi

> ) X R R
Degerlendirmesi
Suni inokiilasyon Arazi

< . . R R
Degerlendirmesi
Suni Inokiilasyon Sera

< . . R R
Degerlendirmesi
Suni inokiilasyon Laboratuvar

< . . R R
Degerlendirmesi

HR:Oldukga direngli. R:Direngli. S:Hassas. HS:Oldukga hassas
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Ek 5. Devam

Genotip ad1

:Laz iiziimii

Alindigi il Erzurum

Genotipin Bazi Genel Ozellikleri
Salkim siklig1 (OIV 204) :Orta
Salkim sekli (OIV 208) :Silindirik
Salkim agirligi (OIV 502) :Cok hafif (64.68 gram)
Tane rengi (OIV 225) :Koyu mavi
Tane sekli (OIV 223) ‘Yandan basik
Tane agirhigi (OIV 503) :Cok hafif (1.97 gram)
Yaprak biiyiikligi (OIV 65) :Cok kiigiik (139.21 cm?)
Yaprak lob sayist (OIV 68) ‘Bes loblu
Yaprak alt yiizii yatik ttyliilik
yogunlugu }(?)IV};M) ! ok fazla
Olgunlagma zamani (OIV 304) :Cok geg

Hastalik Duyarhlik Diizeyleri

Yontemler Kiilleme Mildiyd

Dogal Enfeksiyon Arazi

- . X R R
Degerlendirmesi
Suni Inokiilasyon Arazi

- . . R R
Degerlendirmesi
Sul}l Inokl%lasyo.n Sera R HR
Degerlendirmesi
Suni Inokiilasyon Laboratuvar

- . . R R
Degerlendirmesi

HR:Oldukga direngli. R:Direngli. S:Hassas. HS:Oldukga hassas
Genotip adi :Hathul
Alindigr il :Artvin
Genotipin Bazi Genel Ozellikleri

Salkim siklig1 (OIV 204) :Cok sik
Salkim sekli (OIV 208) :Konik
Salkim agirligr (OlV 502) :Agir (735.29 gram)
Tane rengi (OIV 225) :Koyu mavi
Tane sekli (OIV 223) Yandan basik
Tane agirligi (OI'V 503) :Hafif (2.89 gram)
Yaprak biiyiikligi (OIV 65) :Cok bityiik (276.71 cm?)
Yaprak lob sayis1 (OIV 68) ‘Bes loblu
Yaprak alt ylizli yatik tiylilik Orta
yogunlugu (OIV 84) '
Olgunlagma zamani (OIV 304) :Cok geg

Hastalik Duyarhhk Diizeyleri

Yontemler Kiilleme Mildiy6

Dogal Enfeksiyon Arazi

> ) X R R
Degerlendirmesi
Suni inokiilasyon Arazi

< . . R R
Degerlendirmesi
Suni Inokiilasyon Sera

< . . S R
Degerlendirmesi
Suni inokiilasyon Laboratuvar

< . . S R
Degerlendirmesi

HR:Oldukga direngli. R:Direngli. S:Hassas. HS:Oldukga hassas
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Ek 5. Devam

Genotip adi :Karul

Alindigi il :Artvin
Genotipin Bazi Genel Ozellikleri

Salkim siklig1 (OIV 204) :Sik

Salkim sekli (OIV 208) :Silindirik

Salkim agirligi (OIV 502) :Orta (362.52 gram)

Tane rengi (OIV 225) :Sar1

Tane sekli (OIV 223) :Dar elipsoit

Tane agirhigi (OIV 503) :Hafif (2.62 gram)

Yaprak biytkligii (OIV 65) :Kiigiik (194.52 cm?)

Yaprak lob sayist (OIV 68) ‘Bes loblu

Yaprak alt yiizii yatik ttyliilik

yogunlugu }(?)IV};M) ! :Gok az

Olgunlagma zamani (OIV 304) :Erken

Hastalik Duyarhlik Diizeyleri

Yontemler Kiilleme Mildiyd

Dogal Enfeksiyon Arazi

- . X R R
Degerlendirmesi
Suni Inokiilasyon Arazi

- . . R R
Degerlendirmesi
Suni Inokiilasyon Sera

- . . S R
Degerlendirmesi
Suni Inokiilasyon Laboratuvar

- . . R R
Degerlendirmesi

HR:Oldukga direngli. R:Direngli. S:Hassas. HS:Oldukga hassas

Genotip adi

:Al iiziim (Torul)

Alindigr il :Glimiigshane
Genotipin Bazi Genel Ozellikleri

Salkim siklig1 (OIV 204) :Cok sik

Salkim sekli (OIV 208) :Konik

Salkim agirligr (OlV 502) :Cok hafif (243.04 gram)

Tane rengi (OlV 225) :Sari-Yesil

Tane sekli (OIV 223) :Yuvarlak

Tane agirhigi (OIV 503) :Cok hafif (1.98 gram)

Yaprak bilyiikliigii (OIV 65) ‘Kiigiik (171.76 cm?)

Yaprak lob sayis1 (OIV 68) ‘Bes loblu

Yaprak alt ylizli yatik tiylilik

yogunlugu }(I(u)IVy84) ¢ ok az

Olgunlagma zamani (OIV 304) :Orta

Hastalik Duyarhhk Diizeyleri

Yontemler Kiilleme Mildiyd

Dogal Enfeksiyon Arazi

> ) X R HS
Degerlendirmesi
Suni inokiilasyon Arazi

< . . S S
Degerlendirmesi
Suni Inokiilasyon Sera

< . . S R
Degerlendirmesi
Suni Inokiilasyon Laboratuvar

< . . R S
Degerlendirmesi

HR:Oldukga direngli. R:Direngli. S:Hassas. HS:Oldukga hassas
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Ek 5. Devam

Genotip ad1

:Kuzu kuyrugu

Alindigr il Agdir

Genotipin Bazi Genel Ozellikleri
Salkim siklig1 (OIV 204) :Sik
Salkim sekli (OIV 208) :Silindirik
Salkim agirligi (OIV 502) :Cok hafif (149.13 gram)
Tane rengi (OIV 225) :Sar1
Tane sekli (OIV 223) :Yuvarlak
Tane agirhigi (OIV 503) :Hafif (2.26 gram)
Yaprak biiyiikligi (OIV 65) :Cok kiigiik (113.02 cm?)
Yaprak lob sayis1 (OIV 68) :Yediden fazla loblu
Yaprak alt yiizii yatik ttyliilik
yogunlugu }(?)IV};M) ! :Gok az
Olgunlagma zamani (OIV 304) :Cok geg

Hastalik Duyarhlik Diizeyleri

Yontemler Kiilleme Mildiy6

Dogal Enfeksiyon Arazi

- . X R R
Degerlendirmesi
Suni Inokiilasyon Arazi

- . . S R
Degerlendirmesi
Suni Inokiilasyon Sera

- . . S R
Degerlendirmesi
Suni Inokiilasyon Laboratuvar

- . . S S
Degerlendirmesi

HR:Oldukga direngli. R:Direngli. S:Hassas. HS:Oldukga hassas
Genotip adi :Merzune M1
Alindigr il :Mardin
Genotipin Bazi Genel Ozellikleri

Salkim siklig1 (OIV 204) :Sik
Salkim sekli (OIV 208) :Konik
Salkim agirligr (OlV 502) :Hafif (384.13 gram)
Tane rengi (OIV 225) :Sart
Tane sekli (OIV 223) :Dar elipsoit
Tane agirhigi (OIV 503) :Orta (4.71 gram)
Yaprak bilyiikliigii (OIV 65) :Orta (202.03 cm?)
Yaprak lob sayis1 (OIV 68) :Yediden fazla loblu
Yaprak alt ylizli yatik tiylilik .
yogunlugu (OIV 84) ok az
Olgunlagma zamani (OIV 304) :Orta

Hastalik Duyarhhk Diizeyleri

Yontemler Kiilleme Mildiyd

Dogal Enf@kmyc-)n Arazi R HR
Degerlendirmesi
Suni inokiilasyon Arazi

< . . R S
Degerlendirmesi
Suni Inokiilasyon Sera

< . . R R
Degerlendirmesi
Suni inokiilasyon Laboratuvar

< . . S S
Degerlendirmesi

HR:Oldukga direngli. R:Direngli. S:Hassas. HS:Oldukga hassas
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Ek 5. Devam

Genotip ad1 :Sarmalik iiziim
Alindigi il :Sivas

Genotipin Bazi Genel Ozellikleri
Salkim sikligi (OIV 204) :Cok seyrek
Salkim sekli (OIV 208) :Silindirik
Salkim agirligi (OIV 502) :Cok hafif (37.75 gram)
Tane rengi (OIV 225) :Koyu mavi
Tane sekli (OIV 223) :Yuvarlak
Tane agirligi (OIV 503) :Hafif (1.42 gram)
Yaprak biiyiikliigii (OIV 65) ‘Kiigiik (194.65 cm?)
Yaprak lob sayis1 (OIV 68) :Ug loblu
Yaprak alt yiizii yatik ttyliilik
yogunlugu }(,E)IV};M) ! :Gok az
Olgunlagma zamani (OIV 304) :Geg

Hastalik Duyarhlik Diizeyleri

Yontemler Kiilleme Mildiyd

Dogal Enfeksiyon Arazi

> ) X S R
Degerlendirmesi
Suni Inokiilasyon Arazi

- . . S R
Degerlendirmesi
Suni Inokiilasyon Sera

- . . R R
Degerlendirmesi
Suni Inokiilasyon Laboratuvar

- . . R R
Degerlendirmesi

HR:Oldukga direngli. R:Direngli. S:Hassas. HS:Oldukga hassas
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